AMEA-mn Xobarlori (biologiya va tibb elmlori), 67(1): 100-106 (2012)

Azaorbaycanin  Yumsaq Bugda (Triticum aestivum L.) Genotiplorinda
Polimorfizmin ISSR Markerlari 9sasinda Qiymatlondirilmasi

S.B. Sadiqova*, H.B. Sadiqov, S.C. Salayeva, C.M. Ocaqi, R.9. Esqi
Azarbaycan MEA Genetik Ehtiyatlar Institutu, Azadhq pr. 155, Baki AZ 1106, Azarbaycan

Tadgiqatda Azarbaycana moaxsus 33 yumsaq bugda genotipinin genetik miixtalifliyi 20 ISSR
praymerindon istifads edilmoklo yronilmisdir. Istifado edilmis ISSR praymerlori vasitosilo 350 DNT
fragmenti amplifikasiya olunmusdur ki, onlardan yalniz 318-i (90.85%) polimorflugu ilo secilmisdir.
UPGMA metodunun tatbiqi ils, Cakkard genetik oxsarliq indeksinin qiymotlondirilmasi naticasinds ISSR
praymerlori vasitasilo alds olunmus spektrlor asasinda klaster analizi aparilmis va biitiin genotiplar 5 asas
klasterdo qruplasmisdir. Todqiqgat naticasindo ISSR-8, ISSR-11 va ISSR-19 praymerlarinin tatbiqi ilo
amplifikasiya olunmus DNT fraqmentlorinin sayi, polimorf fragmentlorin sayi, hamg¢inin genetik
miixtaliflik indeksinin qiymoti yiiksak oldugundan, onlar yumsaq bugda populyasiyalarmm genetik

miixtalifliyinin tadqiqinds effektiv ISSR praymerlori kimi istifads ii¢iin tévsiya olunurlar.

Acgar sozlar: Triticum aestivum L., genetik miixtaliflik, ISSR markerlari, klaster analizi

GIRIS

Yerli bugda genotiplori (Iriticum aestivum L.)
nadir vo/ya spesifik allelloro malik olmagqla yeni
bugda genotiplorinin yaradilmasi tgiin qiymatli
genetik resursdurlar (Ciaffi et al., 1992). Yaxin
sorqds bugda bitkisinin ilkin acdadlar1 hesab edilon
qodim formalar Mohsuldar Ayparanin (Fertile
Crescent vo ya “The Cradle of Civilization” -
“Sivilizasiyanin besiyi” dedikdo hazirki Iraqu, Iran,
Azorbaycan, Kiiveyt, Tiirkiyo, Araliq donizinin gorq
sahillorini, Suriya, lordaniya, Israil, Livan vo
Misiri, homginin Nil ¢ay1 vadisini shato edon orazi
basa digiiliir) simal vo gorq hissolorindo méveud
olmuglar (Harlan and Zohary, 1996). Bu formalarin
nosillorindo genetik miixtolifliyin todqiqi onlarin
genetik potensiallann haqqinda asasli informasiya
verorok, golocok seleksiya proqramlarinda istifa-
dolorina  xidmot edir. Molekulyar markerlor
nimunolor arasindaki polimorfizmin agkar edilmo-
sino, niimunolorarasi genctik oxgarliq vo genetik
mosafolorin hesablanmasina, homginin markerlorlo
fenotipik olamotlor arasinda mévcud olan slagolorin
toyinina (“marker asasli segmoa”ya) imkan veran
effektiv vasitolordirlor.

Eukariot genomlart genom boyu barabor
paylanmig, SSR (simple sequence repeat - sado
ardicilliglarin  tokrar1) adlanan qisa (1-10 n.c.)
tandem tokrarlar vo ya mikrosatellitlorin varlig: ilo
sociyyolonirlor. ISSR-lar (inter simple sequence
repeats-daxili sads tokrarlanan ardicilliglar) mikro-
satellit tokrarlart arasindaki saholori ohato edir.
ISSR  praymer texnologiyvast mikrosatellitlor
arasindaki ardicilliglarin PZR (polimeraza zoncir-
vari reaksiyast) amplifikasiyasina osaslanir. ISSR
praymerlori mikrosatellit ardicilliglarindan ibarat-
dirlor. Bir ¢ox ISSR praymerlorindo tokrarlanan
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motivle vanagi praymerin 3" vo ya 5’sonluguna
tosadiifi olaraq 2-4-don ibarot purin vo ya pirimidin
nukleotidlori qarmaq kimi “tikilir” (Zietkiewicz et
al., 1994). ilk olaraq, ISSR praymer texnologiyasi
1994-ci  ildo  Zietkiewicz vo  homkarlan
(Zietkiewicz et al., 1994) torofindon totbiq edilmis,
1995-ci ilds ise Kantety vo amokdaslarn (Kantety,
1995) torofindon yenidon istifado olunmusdur.
Bitkilorin genetik miixtolifliyinin todqiqindo PZR
asasli markerlordan, o cimladon SSR, AFLP va
RAPD praymerlorindon genis gokildo istifado
olunur. PZR asasli ISSR praymerlori isa sadalanan
har ti¢ molekulyar marker texnologiyasinin miisbat
xiisusiyyatini 6ziindo birlogdirir. ISSR markerlori
dominant xarakterli olmagqla, yiiksok tokrarlanma
qabiliyystino malikdir vo genetik miixtalifliyin bu
marker texnologiyasi vasitasila tadqiqi iqtisadi
cohotdon somoralidir (Simmons et al., 2007).

Mixtalif istigamatli genetik tadqiqatlarda, o
ciimlodon genetik xoritolorin tortibinds (Li et al.,
2007), genetik miixtolifliyin todqiqindo (Nagaoka
and Ogihara, 1997), pas xostoliklorino davamli
genlorin toyin edilmosinds (Gold et al., 1999) ISSR
praymerlorindon effektiv praymerlor kimi genis
istifads olunur.

MATERIAL VO METODLAR

Tadqiqatda istifado edilmig 33 yumsaq bugda
(Triticum aestivum L.) genotiplorinin adi vo onlarmn
monsub oldugu bolgalor codval 1-do verilmisdir.
Total DNT-ni cavan yarpaqlardan ekstraksiya
etmok mogsadi ila todqigat obyekti kimi secilmis
bugda genotiplorinin toxumlann MS (culture
medium-kultura miihiti) mithitinds (Murashige and
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Cadval 1. Tadqgiqatda istifado olunmus yumsaq bugda genotiplorinin adlar1 vo onlarin monsub

oldugu bolgoalor
Yumsaq bugda Niimunslorin Yumsaq bugda Niimunolorin
Ne  genotiplorinin adlarn  monsub olduglart  Ne  genotiplorinin adlar1  mansub olduqlan
bolgalor bolgolor
1  Barbarossa 143 Abseron 18 Albidum 199 Nax¢ivan
2 Cyanotrix 53 Abseron 19 Ps. Hostianum 70 Naxcivan
3  Qlaucolutescens 21 Abseron 20 Delfi311 Naxc¢ivan
4  Ps. Meredionale 74 Abseron 21  Griseum 27 Naxgivan
5  Murinum 319 Abseron 22 Alborubum 173 Samaxi
6  Rubromurinum 54 Abseron 23 Ferrugineum 298 Samaxi
7  Nigroaristatum 310 Abseron 24 Lutescens 187 Bordo
8  Okingi 84 Abseron 25  Erithrospermum 86 Bordo
9  Graecum 275 Abseron 26 Erythroleucon 219 Oguz
10  Qlaucolutescens 77 Abseron 27 Leucospermum 317 Oguz
11  Fuliginosium 96 Abseron 28 Graecum 1 Mirbosir
12 Meredionale 111 Naxgivan 29 Milturum 282 Goranboy
13 Ps. Barbarossa 113 Naxgivan 30 Velutinum 109 Tovuz
14 Turcicum 127 Naxc¢ivan 31 Introitum 56 Bilosuvar
15 Pyrothrix 169 Naxgivan 32 Erithrospermum 246 Qazax
16 Hostianum 125 Naxgivan 33  Fulfosinerum 313 Qazax
17 Renovatum 28 Naxcivan
Skoog, 1962) ii¢ hofto miiddatinds, 25°C praymer va 2 vahid Taq polimeraza fermentindon

temperaturda vo 13 saat isiqlandirma goraitindo
akilmigdir. DNT 0.4 q yarpaglardan Dellaporta va
homkarlarinin  (Dellaporta et al., 1983) toklif
ctdiklori mectod osasinda ckstraksiya cdilmigdir.
Ekstraksiya olunmus diyircok sokilli total DNT 250
pl 0,1x TE mohlulunda [1mM Tris-HCl (pH=38,0),
0,iImM EDTA (pH=8,0)] hall edildikdon sonra -

20°C  temperatur  goraitindo  istifado  dgiin
saxlanilmigdir.
Bugda nimunoslorinin  DNT-nin  tomizlik

dorocosi 1,5%-li aqaroza gellorindo elektroforez
edilmaklo yoxlanilmig, miqdarlarn spektrofoto-
metrdo toyin edilmis vo ISSR praymerlori ilo PZR-
m aparilmasi {igiin miivafiq qatiliqda durulagdinl-
migdir.

Tadqiqatda ilkin olaraq 40 ISSR praymerindon
istifado olunmusdursa da, onlardan yalniz 20-si
vasitosilo oldo olunmus amplifikasiya mohsullar
yitksok tokrarlanma qabiliyystino malik olmus vo
polimorfizmi agkar etmokdo informativ olmuglar. 1
niimuns ug¢iin polimeraza zoncirvari reaksiyasinin
umumi hocmi 25 pl toskil etmisgdir. Hor 25 pl
reaksiya garisigt 35 nq DNT, 1x bufer [10 mM
Tris—HCI (pH=8,0), 50 mM KCl, 1,5 mM MgCl,],
2 mM MgCl,, 0.2 mM hoar bir INTP-don, 0.2 mM

ibarat olmusdur. Polimeraza zoncirvari reaksiyalari
amplifikator aparatinda (Gene Amp 9700 Applied
Biosystems thermocycler) 3 doq. miiddotindo 94°C
temperaturda  DNT-lorin  denaturasiyast  ilo
baslanilmis, 3 morhoalodon - 1 daq. 94°C, 2 daq.
50°C va 5 daq. 72°C — ibarat 45 tsiklin ardicil icra
olunmasi 1ilo davam etdirilmis vo 30 doq.
miiddatindo  72°C temperaturda inkubasiya ilo
tamamlanmigdir. Amplifikasiya mohsullart 2%-li
aqaroza gellorinds 1x TAE buferindo (40 mM Tris-
asetat vo 1 mM EDTA pH=8.0) eclektroforez
edilmoklo ayrilmig, etidium bromid mohlulu ilo
(0,05%-11) 15 daq. miiddstinds ranglonmis vo UB
transilliminatorda izlonilorok, sokillori Gel Doc
1000 kamerast vo Bio-Rad-in molekulyar analitik
programi vasitasilo ¢okilmisdir. Agqaroza gellori
tizorindoki amplifikasiya mohsullariin 6l¢iisii eyni
bir gelds elektroforez edilmis 250 n.c.-no malik
DNT Ladder ilo miiqayiso olunmagqla toyin
olunmusdur. Amplifikasiya mohsullarinin uzunlugu
PhotoCapt  kompyuter  proqrami  vasitosilo
doqiqliklo miioyyan edildikdon vo patternlor toyin
olundugdan sonra genetik miixtaliflik indeksi (GM)
hor bir praymer iigiin agagidaki formul (Nei, 1978)
asasinda hesablanmigdir:
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2
H=1-)P,

burada H-genetik mixtoliflik indeksi, Pi-i-ci
patternin tezliyidir.

DNT fragmentlorinin 6lgiilari toyin edildikdon
sonra onlar SPSS12 (IBM, Chicago, 2003) vo
POPGENE (Yeh and Boyle, 1977) kompyuter
program paketlorinin miivafiq proqramlart vasito-

sils analiz olunmuslar.

NOTiICOLOR VO ONLARIN MUZAKIROSI

Tadqiqat obyekti kimi segilmig yumsaq bugda
genotiplorinin - nilvo  genomunun  mikrosatellit
lokuslarinin mixtalifliyi haqqinda aydm informa-
siyaya  yiyalonmok  moqgsadilo 40  ISSR
praymerindon istifado  edilmigdir. Bu ISSR
praymerlorinin yarist ilo ya amplifikasiya bag
vermomis, yaxud da amplifikasiya olunmug DNT
fragmentlori birmonali olmamig vo niimunolor
arasindaki polimorfizmi miioyyan etmokdos yararsiz
olmuglar. Bu sobobdon todqgiqat isindo Azorbay-
canin yumsaq bugda genotiplorinds genetik
mixtoliflik digor 20 informativ ISSR praymerinin
tatbiqi ilo amplifikasiya olunmus DNT fragmentlori
osasinda Oyronilmigdir. Cadvel 2-do istifado
olunmus 20 ISSR praymerinin adi, nukleotid
ardicillig1, bu praymerlorlo amplifikasiya olunmusg
DNT fragmentlorinin timumi say1, polimorf frag-
mentlorin  say1, polimorfizmin faizi, genetik
miixtoliflik indeksinin qiymotlori, homgcinin bir
qrup markerlor osasinda identifikasiya olunmus
unikal genotiplorin adlan verilmigdir.

20 ISSR praymeri vasitosilo yumsaq bugda
genotiplorindo 350 DNT fragmenti amplifikasiya
olunmugdur vo onlardan yalniz 318-1 (90.85%)
polimorflugu ilo se¢ilmisdir. Cadval 2-don malum

olur ki, amplifikasiya olunmus DNT pargalarinin
hor bir praymers uygun orta sayt 17,5 oldugu halda,
polimorf zolaglarin hor bir praymers uygun orta
say1 15,9-a borabardir. 20 ISSR praymeri asasinda
hesablanmig genetik mixtoliflik indeksinin orta
qiymoti do xeyli boyikdir (0,863); bu iso todqiq
olunmus yumsaq bugda genotiplorindo niivo
genomu  soviyyoesindo daxili sado tokrarlanan
ardicilliglarin  kifayot qodor variabel oldugunu,
istifado olunmug praymerlorin iso niimunolor
arasindaki polimorfizmlori agkar etmokdo olduqca
effektiv oldugqlarin1  gostorir.  Amplifikasiya
olunmug DNT fraqmentlorinin an ¢ox say1 (26, 24
vo 23), xiisusilo polimorf fragmentlorin maksimal
miqdart (22, 22 va 21) vo Nei genetik miixtaliflik
indcksinin an yitksok qiymotlori (0,939, 0,928 va
0,932), uygun olaraq, ISSR-8, ISSR-11 vo ISSR-19
praymerlarinin totbiqi ilo miayyon edildiyindon, bu
praymerlor yumsaq bugda populyasiyalarinin
genetik miixtolifliyinin  todqiqindo minasib va
effektiv ISSR praymerlori kimi istifads tgiin toklif
olunurlar. Bu noticolorin oksino olaraq, sadalanan
parametrlorin  on  kigik  qiymotlori  ISSR-3
praymerindon istifado noticesindo slds olunmusdur.
Qeyd etmok lazimdir ki, tadgiqatimizda istifada
olunmusg 20 ISSR praymeri vasitosilo biitiin bugda
genotiplori identifikasiva olunmug, basqa so6zlo
desak, bir-birlorindon tam suratdos farglondirilmisdir
ki, bu da tatbiq edilmig ISSR praymerlorinin bugda
nimunoslorinin taninmasinda yiksok ohomiyyatlili-
yindon xobor verir.

Sokil 1-do niimuns olaraq ISSR-8, praymeri ilo
15 genotipdos amplifikasiya olunmus DNT fragmen-
tlorini oks etdiron aqaroza gelinin tosviri verilmigdir
Homginin gokil 2-5-do miixtolif praymerlor vasitasi
ilo do amplifikasiya olunmus DNT fragmentlori oks
olunmusdur.

9 10

11 12 13 14 15

Sakil 1. ISSR-8 praymeri vasitosilo amplifikasiya olunmus DNT fragmentlorini oks ctdiron gel.
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Cadval 2. Istifado olunmus ISSR praymerlori vo onlarin agkar etdiklori polimorfizmlor

&
g Ardicilhglar (5'-3") BS PS P0 GM Uniszl identfikasiya edilmis
z (%) genotiplor
&
ISSR-1 ATA TAT ATA TAT ATATT 12 11 91.67 0.763 -
ISSR-2 AGA GAG AGA GAG AGA GT 15 13 86.67 0.863 Ps. Meredionale 74
ISSR-3 GAG AGA GAG AGA GAG AT 10 8 80.00 0.675 Ps. Barbarossa 113
ISSR-4 CTCTCT CTCTCT CTCTT 18 16 88.89 0.837 Introitum 56
ISSR-5  GTG TGT GTG TGT GTG TA 14 12 8571 0.838 -
ISSR-6 TCT CTC TCT CTC TCT CA 19 16 8421 0914 Introitum 56
ISSR-7 ACA CACACA CACACACT 17 16 94.12 0919 Qlaucolutescens 77
ISSR-8  TGT GTG TGT GTG TGT GA 26 22 84.61 0939 Griseum 27
ISSR-9 ATA TAT ATA TAT ATATYA 17 16 94.12 0.861 Graecum 1
ISSR-10 AGA GAG AGA GAG AGA GYT 15 15 100.0 (848 -
ISSR-11 TAT ATA TAT ATA TAT ART 23 21 91.30 Erithrospermum 86, Hostianum
0.932 125
ISSR-12 GAG AGA GAG AGA GAG AYT 18 17 9444 0917 Fulfosinerum 313, Turcicum 127
ISSR-13 CTC TCT CTC TCT CTC TRA 17 16 94.12  0.851 Qlaucolutescens 77
ISSR-14 GTG TGT GTG TGT GTGTYC 18 16 88.89 0909 -
ISSR-15 ACC ACC ACC ACC ACC ACC 19 17 8947 0.831 Ps. Barbarossa 113
ISSR-17 GGCGGCGGCGGCGGC GGC 16 15 93.75 0.845 Fulfosinerum 313
ISSR-19 CTA GCT AGCTAGCTAG 24 22 91.67 0928 Barbarossa 143, Meredionale 111,
Qlaucolutescens 77
ISSR-22 TAG ATC TGA TAT CTG AAT 17 17 100.0 0.848 Murinum 319, Lutescens 187,
TCCC Pyrothrix 169
ISSR-24 CAT GGT GTT GGT CAT TGT 15 14 9333 0.849 -
TCCA
ISSR-25 ACT TCC CCA CAG GTT AAC 20 18 90.00 0.892 Delfi 311, Fulfosinerum 313,
ACA Introitum 56
Orta 17.5 159 90.85 0.863
qiymat

BS-amplifikasiya olunmus DNT fragmentlorinin sayini; PS-polimorf DNT fragmentlorinin sayini; P-polimorfizmi (%-
10); GM-genetik miixtoliflik indeksini; Y-quanin (G) va ya sitozini (C), R-adenin (A) vo ya timini (T) ifado edir.

w12 3 45 67 892 1011213 1415

Sakil 2. ISSR-19 praymeri vasitasilo amplifikasiya
olunmus DNT fraqmentlorini oks etdiron gel.

ISSE-19

w 12 3 45 67 8 91011213 1415

ISSR-11

Sakil 3. ISSR-15 praymeri vasitosilo amplifikasiya
olunmug DNT fragmentlorini oks etdiron gel.
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12 3 45 6 7 8 91011213 1415

ISSR-25

Sakil 4. ISSR-11 praymeri vasitosilo amplifikasiya
olunmus DNT fraqmentlorini oks etdiron gel.

1 23 45 6 789 101112131415

ISSE-15

Sakil 5. ISSR-25 praymeri vasitosilo amplifikasiya
olunmug DNT fragmentlorini oks ctdiron gel.

UPGMA (unweighted pair group with
arithmetic average - riyazi orta qiymotli Olgiisiiz
qrup ciitii) metodunun totbiqi vo Cakkard genetik
oxsarliq indeksinin toyini ilo ISSR praymerlori
vasitasilo aldo olunmus spektrlor asasinda klaster
analizi aparilmig vo bu analizin noticosini oks
ctdiron dendroqram  qurulmusdur (Sokil  6).
Miisahido olundugu kimi, dendrogramda biitiin
genotiplor Cakkard genetik oxsarliq indeksinin 0.5-
o9 borabor qiymotindo 5 osas klasterdo
qruplagmiglar.
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Dendrogramin tohlili nsticosindo molum olur
ki, 2-ci va 3-cii klasterlords qruplagmig niimunalor
arasinda monsub olduqlan cografi bolgolora goro
asililig yoxdur, bunun oksins olaraq, 1, 4 va 5-ci
klasterlordo lokallagmis genotiplor arasinda belo
asililig miigsahido olunur. Basqa s6zlo desak,
Nax¢ivan MR-na monsub  yumsaq bugda
genotiplorinin  85%-1 birinci  klasterds, Abgeron
varimadasina aid genotiplorin  70%-1 iso  4-cii
klasterdo  birlogdirilmigdir.  5-ci  klaster  iki
genotipdon ibaratdir ki, bu niimunslarin har ikisi
Samax1 bolgasino monsubdur. Bu notico gostorir ki,
ISSR  markerlori osasinda bugda genotiplori
arasinda miigahido cdilon genctik miixtoliflik
gismon do olsa niimunolorin cografi yayilmasina
uygundur. Lakin genotiplorin niive genomunda
moveud olan daxili sado tokrarlanan ardicillig-
larmin  muxtolifliyi  ilo  cografi  miuxtoliflik
arasindaki uygunluq tam vo mitkommal deyildir.
Olbotto, ogor nozoro alsaq ki, todqiqata daxil
edilmis Naxgivan MR vo Abseron yarimadasina
monsub bugda niimunolori ilo miiqayisodo digor
bolgalors mansub genotiplarin say1 olduqca azdir,
homg¢inin bugda bitkisinin niive genomu bdyik
hocmlidir (haploid bugda bitkisinin DNT-si
~1.7x1010 n.c.-don ibarastdir) vo cari todqiqatla
yumsaq bugda genotiplorinin niive genomunun
oldugca kigik hissasinin (~450000 n.c.) miixtalifliyi
Oyronilmisdir, onda alinmis noticonin montiqo
uygunlugu, vyoni ISSR markerlori asasinda
miisahido olunan genetik mixtolifliyin tamamila
cografi strukturlu olmadig1 aydin olur.

Bir ¢ox todqiqatcilar, o ciimlodon Sofalian vo
homkarlart (Sofalian et al., 2008), Emel (Emel,
2010), Pradeep (Pradeep Reddy et al., 2002), Song
(Song et al., 2002) bugda niimunolorinin genetik
miixtolifliyinin 6yronilmasindo ISSR markerlorin-
don istifads olunmasini tévsiya etmislor.

Beloliklo, ISSR praymerlori bugda riigeym
plazmasmin todqiqi, genotiplor arasindaki filoge-
netik olagolorinin aragdirilmasinda yiiksok effektli
praymerlor kimi istifado olunmalart Ggin tovsiya
olunurlar.
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C.Bb. Caapirosa, I'.b. Caasiros, C./I>x. Canaesa, JIxx.M. Ogxaru, P.A. Jmru

Ouenka ITonmumopduszma I'enorunos Msrkoii [lmenuus (Triticum aestivum L.) Azep6aiigmxana
Ha OcHose ISSR Mapkepos

Llenpi0 HACTOSIIETO HCCICAOBAHMS SBIACTCS U3YUCHHE FCHETUUCCKOTO PasHOOOpasns 33 reHOTHIIOB MATKOM
MIICHUIBI, mpow3pacTaromux B Asepbaiimxane, ¢ wucnoms3oBanuem 20 ISSR  mpaiimepos. C
HCIIONb30BAHUCM 3TUX HpaiiMcpoB Obuio amrumduuuposano 350 ¢parmenros IHK, u3 xoropsix 318
(90,55%) otmraanucs mo nonmuMopgmsmy. C npumeneruem meroga UPGMA, B pe3ynbpTaTe OLCHKH HHACKCA
reHeTHIecKoro cxoxacrea Jhkakkapaa, Ha OCHOBE CIEKTPOB MOIy4eHHBIX ¢ momomipro ISSR mpaiimepos 6bu1
MPOBCCH KJIACTCPHbIA aHAIN3, IPH KOTOPOM BCE FCHOTHITE OBLITH CIPYIIIMPOBAHB! B 5 OCHOBHBIX KJIacTepa.
B pesynerare uccnenosanus npatimepst ISSR-8, ISSR-11 u ISSR-19 pexomenayrorest kak sddexTrBHbIC
ISSR mpaiivepsr pu U3YYCHUH TEHETUUCCKOTO Pa3HOOOpa3usl MOMY ISIIME MSTKOW IIIECHULIBL, TAK KaK YHCI0
ammmunuposaHeex ¢pparmeHToB JHK, umcno mommMopdHEIX (parMeHTOB, a Takke OIECHKA HHACKCA
TeHETHYECKOr0 Pa3sHOO0pasys, MOTYYCHHBIX C IPUMHHEHHM 3THX NpaiiMepoB, OblTa BEICOKA.

S.B. Sadigova, H.B. Sadigov, S.J. Salayeva, J.M. Ocaqi, R.A. Eshghi

The Evaluation of Polymorphism on Wheat (Triticum aestivum L.) Varieties of Azerbaijan by
Using ISSR Markers

Genetic diversity of 33 wheat genotypes of Azerbaijan using 20 ISSR primers was studied in the current
research. With these primers were amplified 350 DNA fragments, 318 (90.85%) of them exhibited
polymorphism. Cluster analysis divided all genotypes into 5 main clusters according to Jaccard’s similarity
index. In total, the primers ISSR-8, ISSR-11 and ISSR-19 with the highest number of amplified bands, the
highest number of polymorphic bands and the highest value of genetic diversity were recognized to be the
most appropriate primers for studies related to genctic diversity of wheat populations.
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