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Cambios en la diversidad genética cultivada en los ultimos 30
anos dentro del tipo varietal de judia comun ‘faba granja’

Changes in cultivated genetic diversity in the last 30 years within the market
class of common bean 'faba granja'
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éQué es faba granja?

Definicion actual de FABA GRANJA: Variedad dentro de la especie Phaseolus vulgaris L que presenta semilla
blanca, oblonga y muy grande, alrededor de 100 g/100 semillas; humedad 14%.

Planta Vainas Semillas
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Origen

Posicion dentro de la diversidad espanola

Spanish Diversity Panel
(308 lines & 3099 SNPs)

P. vulgdris gene p;ools

Angdine ‘Mesgamerican -

G19833 Andecha
V169
Xana

R 4
- genes (MDPI|
Article

Genetic Diversity, Population Structure, and Linkage
Disequilibrium in a Spanish Common Bean Diversity
Panel Revealed through Genotyping-by-Sequencing

Ana Campa *, Ester Murube'" and Juan José Ferreira
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La historia...

<-> material vegetal

BIBLIOTECA DE LA MUJER
DIRIGIDA POR LA

CONDESA DE PARDO BAZAN

LA COCINA ESPANOLA
ANTIGUA

A i dier 0 doce Teoean 481es de PODETIE 3 CEXET, 5 0T €1 T
1as b con ol b contads atzoeon 3 fim de qoc o
salads

Compafds (bero-Americana de Publicaciones (5, A,
RENACIMIENTO
RADELD DURKOR ATRIS

Anuncio en Casa Justa la Bartola en
el que publicita «la tradicional
fabada en la no menos tradicional
La fabada romeria de Granda» a 2,50 pesetillas

el cubierto. EL COMERCIO en 1884

Emilia Pardo Bazan (1913)
Con fabes blancas
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La historia...

JOSE PUERTA ROMERO
e astieto NockoEal 60 Lo e cives Agrondmicha

VARIEDADES DE JUDIAS

CULTIVADAS EN ESPANA ¢

ICACIONES DEL MINISTERIO uu:r{ A
(“MONOGRAFIAS" NUMERO 11} Q

MADRID
19 6 1

Se nombra dos
veces ‘de la granja’
en muestras
recogidas en Oviedo
y Pola de Siero
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Expansion
Modernizacion
Profesionalizacion
Comercializacion

Cultivo asociado
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A Monocultjvo
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WCONSEJO REGULADCR >
FABA ASTURIANA A

DECRETO 29/90, de 8 de marzo,
por el que se aprueba el

Reglamento de la Denominacion
Especifica de "Faba Asturiana™ y de
su Consejo Regulador (BOPA 23-3-
90)

Orden del 20 de agosto de 2008 por
la que se aprueba el Reglamento de
la indicacion geografica protegida
Faba de Lourenzay de su Consejo
Regulador, y se nombra el Consejo
Regulador Provisional
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Coleccion de semillas del SERIDA ‘30 anos’

100 accesiones
‘Faba granja’

La mayoria
recolectadas
en los anos 80
del siglo XX
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Cuestiones

¢Qué variacion hay dentro de este tipo varietal?
¢Ha habido erosion genética?

¢ Que se esta cultivando actualmente?

¢Cual es nivel de implantacion de las variedades comerciales?

¢Hay duplicaciones dentro del material mantenido en
colecciones? A

éLa variacion genotipica esta asociada con W

variacion fenotipica ? \‘
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Faba Panel: material

100 accesiones

conservadas
desde 1991 P

]

SERIDA

Cultivated High
53 muestras th h t
recolectadas en » roug F)U
2020 (Asturias + Genotyping
Lugo) (GBS)
6 variedades

Andecha, Xana,
Maruxina. Maximina,...

2020 2021 https://doi.org/10.5281/zen0d0.7015279
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Faba Panel: genotipado

Genotyping by Sequencing

- Dos enzimas de restriccion Tag o/
+ Msel

- Secuenciacion en plataforma
lllumina (Macrogen Inc.)

- Identificacion de SNP con el
genoma de referencie G19833
(V2)

gl | UL B
|

<

INCREASEQ

The number of SNPs within 1Mb window size
OMb 7Mb 14Mb 21Mb 28Mb 35Mb 42Mb 49Mb 56Mb 63Mb
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108.593 SNPs }

No heterozigotos
MAF >0,05
Missing data< 0,1
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Faba Panel: niveles de variaciéon por poblacidon

1. Elevada variacion dentro de la variedad (>100000 SNPs)

Conservated 100 99,7
Cultivated 53 24,7 13
Cultivars 6 23,4 4

2. Menor variacion dentro del material cultivado

1 Perfil ~ haplotipos; combinacién de genotipos
para los 22111 SNPs
2 perfiles mixtos
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Faba Panel: analisis coordenadas principales INCREASE®

Graficas de dispersion
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® ® g ‘ a_ '
3* g S,
o9 L ] e
<N o S ) e [ GSlee o
& e S| e °, &° e i
< m conserved | <t 2 | <8 ™
S-:lr‘_ ® : Eultglred To ® ¢ ® o ® .. [ ]
Sh e b e |08 L G o gt
o ® .. oo ° Y o (=) ® . ®
p ® : ® ¢ * 1 ‘e ¢ ™
o ‘l. .. ° 5 ° 5 .
“ 5 . 5 o
g ® L J
' -0.4 -0.2 0.0 02 -0.4 -0.2 0.0 0.2 -0.1 0.0 0.1 02 03
PC1 (69.3%) PC1 (69.3%) PC2 (24.4%)
@ Conservated
@ cCultivated Mayor dispersion dentro del material conservado
@ cultivars -> mayor nivel de variacion!
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Faba Panel: analisis cluster
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159 lineas

<

74 perfiles unicos
Conservated: 49

Cultivated:13
Cultivars: 4
Mixed: 8
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Faba Panel: analisis cluster =

Perfiles repetidos g

- La mayoria de la diversidad genética colectada esta presente en

4 cultivars la poblacion conservada
| Cultivated

- 98 lineas -> 16 perfiles idénticos para los 20111 SNP

Racionalizacion de la coleccion; 159 -> 74 accesiones
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Faba Panel: analisis clUster =

poblacion ‘cultivars’

[t Ol W e o

Maximina

3108 SNPs ' 607 SNPs

9 lineas -> 2 perfiles idénticos de variedades comerciales

* Cultivars |:p541)
| Cultivated

Limitada expansion de la variedades comerciales (13%
‘cultivated’)
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Faba Panel: analisis cluster

Indicaciones Geograficas

=P Cultivars
== Cultivated
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Maximina

152 SNP

I 6 lineas recolectadas en Lugo (IGP Faba Lourenza). Integradas junto
con lineas mantenidas en coleccion SERIDA

| 17 lineas recolectadas en Asturias (IGP Faba Asturiana)

No se encuentra una clara diferenciacion entre materiales de
amabas IGPs
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Faba Panel: analisis cluster 2

~

- Nuevos perfiles no presentes en
coleccion SERIDA; de 4 accesiones
recolectadas en 2020 (FP500, FP509,
FP525 y FP552)

mﬁﬁfﬁl_ - Las caracteristicas fenotipicas de las

#i lineas mas distantes del grupo
‘Andecha’ se estan verificando en
evaluaciones de campo.
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Faba Panel: donde se localiza |a variacion 2

Cromosomas
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Faba Panel: donde se localiza la variacion

¢Qué sabemos en los cultivares?

Genes que cambian

Andecha

B8 Phs

Xana fin

X4562 Fin, I, Co-2 y Pm1
Maximina [ Co-2

A4804 I, Co-2, Pm1
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Variacidon observada (SNP) esta en las regiones portadoras de los genes introgresadas
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Conclusiones 'NCREASEQ

l. Los resultados indican que hay un mayor diversidad en el grupo
conservado en la coleccion que en el cultivado (2020).

Il. La reduccion de la diversidad cultivada no parece ser debida a
la expansion de variedades comerciales.

lll. Los resultados permiten racionalizar la coleccion SERIDA, asi
como mejorar la representacion de la diversidad conservada del
grupo faba granja.

IV. El genotipado de alto rendimiento puede ayudar a racionalizar
las colecciones de recursos genéticos, particularmente en grupos
fenotipicos homogéneos



INCREASE
(=

M Jurado, A Campa, C Garcia, JJ Ferreira

Plant Genetics_Agri-Food Research and Development
Regional Service, Government of Asturias, Spain.

1y

SERIDA
@SeridaAst

y @JJFerreira3

Presentacion
disponible en

The INCREASE project has received funding from the European Union’s Horizon 2020 research and innovation programme under grant agreement No 862862,



