Die Covid Impf Liige
Einleitung
Eine Impfung wird laut Prescott Harley Klein folgendermaflen definiert (2007):

Eine Impfung ist die Aufbereitung von einem oder mehrer mikrobieller Antigene, die zur
Induzierung einer schiitzenden Immunitit angewendet wird. Es konnen abgetotete oder lebend
abgeschwichte Mikroorganismen (attentuierter Impfstoft), inaktivierte bakterielle Toxine (Toxoide),
aufbereitete zellulire Untereinheiten, rekombinante Vektoren(z.B. modifizierter Polio Impfstoff)
oder DNA Antigene verwendet werden(1).

Die Covid “Impfstoffe” sind kiinstlich erstellte mRNA Produkte, die nicht unter der Defintion von
Impfstoffen fallen. Die mRNA Gencodes wurden durch Computersimulationen mittels der
Bioinformatik Analyse erstellt. Dabei wéhlt ein Computer aus einer vorliegenden Gendatenbank,
die Sequenzen und Basenfolgen aus, die am effektivsten im menschlichen Korper umgesetzt und
am stabilsten in einem Nano Gentréiger {ibertragen werden kdnnen.

Die Genfolgen wurden dabei nicht vorher wie tiblich durch klinische Studien auf Sicherheit oder
Wirksamkeit getestet. Und selbst eine Testung auf Wirksamkeit an Tiermodellen konnte nicht auf
eine sichere genetische Umsetzung im menschlichen Korper zuriick schliessen. Das Verfahren der
computergestiitzten Selektion von geeigneten Geniibertragungen in Form von “Impfstoffen” wird
Reverse Vaccinology genannt(2).

Laut Studienlage wird den mRNA Antigenen im Vergleich zu DNA Antigenen gewisse Vorteile
suggeriert. Das Antigen eines Pathogens kann aus einer injiziierten mRNA mittels Proteinsynthese
hergestellt werden. Dabei kann die mRNA in jeder menschlichen Zelle im Zytoplasma umgesetzt
werden, da der genetische Code bereits als mRNA iibersetzt wurde. Die Ubersetzung von DNA zu
mRNA in menschlichen Zellkernen wird damit umgangen(3).

Die ersten mRNA Therapien wurden erst im Jahre 2010 im Rahmen von Influenza “Impfstoffen” an
Maiusen getestet(4). Die Anwendung solcher mRNA Gentherapien wurden aufgrund der Instabilitét
der mRNA und der bekannten toxischen Immungenizitét nicht auf den Menschen tibertragen.

Dies hat sich leider mit den Covid “Impfungen” gedndert. Laut Studienlage wurde seitdem eine
Modifizierung der mRNA vorgenommen, um die Immungenizitdt der mRNA zu reduzieren, und die
Stabililitdt in Impfstoffen zu erhdhen. Bei dieser sogenannten Modifizierung handelt es sich um
einen kiinstlichen Basenaustausch. Eine natiirliche RNA Base wird durch eine kiinstlich
modifizierte Base ersetzt. Genauer gesagt, es wird der Hauptbestandteil der Base, das Nukleosid
ersetzt.

Der Basenaustausch von Uracil durch eines dieser kiinstlich erzeugten Basen, wie m5C, N6-
methyladenosine (m6A), ¥, 5-methyluridine (m5U), and 2-thiouridine (s2U) soll angebliche die
toxische Immunantwort reduzieren, und sowohl die Translation als auch Proteinsynthese verstérken.
In der Theorie sollen diese sogenannten Nukleosid-modifizierten RNAs zu einer steigernden
Translation durch Erléschen der Proteinkinase R-Aktivitdt und reduzierter PKR- modulierter
Phosphorilierung fiihren.

Die Theorie und die mehr oder weniger erfolgreiche Umsetzung konnte bisher nur an Experimenten
mit Mausen umgesetzt werden. Diese Studien sind aber nicht einmal 10 Jahre alt. Als
Rechtfertigung fiir die Anwendung einer Gentherapie im Menschen bringen Andries et al. folgende
In-Vitro Studien an(3):



Mikki et al.fiihrten in 2015 eine Stammzellendifferenzierungen vor.

. Wroblewska et al. nutzten in 2015 kiinstliche Genkluster zum selektiven Abtéten von
Krebszellen.

3. Kormann et al. behandelten in 2011 Mausen mit Protein B Mangel.

4. Zangi et al. behandelten in 2012 Miusen mit Herinfarkt

5. Mahiny et al. exprimierten erfolgreich in 2015 Zink Finger Genome in Miusen.
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Und selbst die eigene experimentelle Studie von Andries zeigt den erfolgreichen Nuleosid-
modifizierten Basenausstausch mit m1¥- mRNA nur an Mausen. Ein einmaliger In-Vivo Erfolg
einer modifizierten Genilibertragung auf Mausen ohne Langzeitstudien kann keine Rechtfertigung
fiir die Bewilligung einer Gentherapie beim Menschen fiihren, von den ethischen und moralischen
Griinden ganz abzusehen. Bisher wurden aber die Nukleosid Modifikation beim Menschen nur in
klinischen Studien untersucht bis Pfizer mit den Covid “Impfstoffen” die Einfiihrung der
Nukleosid-modifizierte mRNA einldutete.

Trotz des In-Vivo erfolges von Nukleosid-modifizierter mRNA in Miuse warnen Andries et al, dass
die modifizierte mRNA fiir Impfungen aufgrund der auslésende inflammatorischen Immunantwort
nicht geeignet ist. Es wiirde eine genaue Feinabstimmung der modifizierten mRNA bediirfen, um so
eine Technik in Impfungen tiberhaupt einsetzen zu kénnen.

Vielmehr warnen Andries et al. vor der Anwendung von Nukleosid-modifizierter mRNA, da
klinischen Studien mit Injektionen von mRNA Modifikationen bei Menschen mitochondriale
Toxizitdt, Leberversagen bis zum Tod hervorgerufen haben(3).

Diese Warnung wurde allerdings von den Covid Imptherstellern wie Pfizer deutlich ignoriert.

Der im Pfizer “Impfstoff” modifizierte kiinstliche Basenaustausch mit N1-methylpseudouridine (Y)
birgt zusitzlich eine weitere Gefahr. Es kann im menschlichen Kd&rper unspezifisch mit jeglischer
RNA Base, wie Adenosin,Guanin,Cytosin oder auch Uracil eine Paarung eingehen, welches in der
Natur nicht vorgesehen ist, da die Basen nur spezifische Paarungen eingehen. Dies kann zur
falschen Ablesung und Translationsfehlern mit Herstellung falscher Proteinen, wihrend der
Proteinbiosynthese, flihren. Fehler in der Transkription und Translation fithren zur Auslosung von
Alarmkaskaden mit deutlichem Risiko einer Krebsentwicklung, wie bereits bei Willaume et al.
berichtet wurde(5,6,7).

Methode

Strukturanalyse des Pfizer “Impfstoffes”

Zur genaueren Untersuchung des Pfizer mRNA Stoffes wurde in dieser Studie das von der WHO
verodffentliche Protokoll analysiert (8,9). Das WHO Pfizer Protokoll gibt die Bausteine im Pfizer
Impfstoff an und dient daher zur Strukturanalyse des “Impfstoffes”.

Gen Codeanalyse des Pfizer “Impfstoffes”

Der Original mRNA Code wurde in dem WHO Protokoll angegeben. Die Forschungsruppe um
Dae-Eun Jeong aus Stanford haben den genetischen Code durch das Reverse Genetics Verfahren
aus einem Pfizer Covid “Impfstoff” sequenziert und auf der Internetseite Github verdffentlicht
(10,11). Zusétzlich haben Jeong et al. die modifizierte mRNA in RNA iibersetzt. Hierbei wurde die
m1W¥-modifizierte Pseudobase durch Thymin ersetzt.

Um den genetischen Code aus dem Pfizer “Impfstoff” zu untersuchen, hat diese Studie die Pfizer
Spike Protein Sequenz (Abbildung 1) mit der Spike Protein Sequenz aus dem SARS CoV-2 Wuhan-
Hul Virus (Genbank Assoziation: MN908947.3) verglichen. Da der genetische Original Code aus
dem WHO Protokoll modifiziert ist, mu3 die Pseudo Base ¥ in die Base Thymin umgeschrieben
werden. Diese Ubersetzung wurde bereits bei Jeong et al. vorgenommen und wurde daher zum



Vergleich mit dem SARS CoV-2 Spike Protein herangezogen(10).

Ergebnisse zur Strukturanalyse

Laut dem WHO Protokoll beinhaltet der Pfizer mRNA “Impfstoff” auf dem abzulesenden
Leserahmen, ORF (Open Reading Frame), den genetischen Code des Spike Proteins. Allerdings ist
der genetische Code des Spike Proteins durchgehend und ohne Unterbrechung mit der m1'¥P-
Pseudo- Uridin Basenmodifizierung verdndert worden. Diese vollstindige Gencode Verdnderung
des Spike Proteins ist, sowohl bei Moderna als auch bei Pfizer, vor zu finden, wie bei Jeong et al.
berichtet(10). Abbildung 1 zeigt einen Ausschnitt aus dem Pfizer mRNA Gencode.

Die durchgehende Gencode Verdnderung ist deutlich sichtbar.

Es wird scheinbar von Pfizer und Moderna vollig auBler acht gelassen, dass ein durchgehender
Basenaustausch einer natiirlichen Base mit einer kiinstlichen Base fiir alle Genabschnitten fatale
Folgen beim Translationsprozess haben kann(5).

GAGAAVARARC YAGUAYYCYY CYGGYCCCCA CAGACYCAGAR GAGRACCCGC 50
CACCAYGYVYC GYGYYCCYGG YGCYGCYGCC YCYGGYGYCC AGCCAGYGYG 100
YGAACCYGAC CACCAGAACA CAGCYGCCYC CAGCCYACAC CAACAGCYYY 150
ACCAGAGGCG WGYACYACCC CGACAAGGYG YYCAGAYCCA GCGYGCYGCA 200
CYCYACCCAG GACCYGYYCC VGCCYYWCYY CAGCAACGYG ACCYGGYYCC 250
ACGCCAYCCA CGYGYCCGGC ACCAAYGGCA CCAAGAGAYY CGACAACCCC 300
GYGCYGCCCY YCAACGACGG GGYGYACYYY GCCAGCACCG AGRAGYCCAA 350
CAYCAYCAGA GGCYGGAYCY WCGGCACCAC ACYGGACAGC AAGACCCAGA 400
GCCYGCYGAY CGYGAACAAC GCCACCAACG YGGYCAYCAA AGYGYGCGAG 450
YYCCAGYYCY GCAACGACCC CYWCCYGGGC GYCYACYACC ACAAGAACAA 500
CAAGAGCYGG AYGGAAAGCG AGYYCCGGGY GYACAGCAGC GCCAACAACY 550
GCACCYYCGA GYACGYGYCC CAGCCYYYCC VYGAYGGACCY GGAAGGCAAG 600
CAGGGCAACY VCAAGAACCY GCGCGAGYYC GYGYYWAAGA ACAVCGACGG 650
CVYACYYCAAG AYCYACAGCA AGCACACCCC YAYCAACCYC GYGCGGGAYC 700
YGCCYCAGGG CYYCYCYGCY CYGGAACCCC YGGYGGAYCY GCCCAYCGGC 750
AVCAACAYCA CCCGGYYYCA GACACYGCYG GCCCYGCACA GAAGCYACCY 300
GACACCYGGC GAYAGCAGCA GCGGAYGGAC AGCYGGYGCC GCCGCWYACY 3550
AYGYGGGCYA CCYGCAGCCY AGAACCYYCC YGCYGAAGYA CAACGAGAAC 900

Abb. 1 Ausschnitt aus Pfizer mRNA Code(8)

Die Pseudo-Uridin Modifizierung spielt laut Morais et al. eine groBe Rolle in der Alzheimer
Demenz, und in der Entwicklung von Krebserkrankungen. In dem Pfizer “Impfstoff” wurden nicht
nur modifizierte Pseudo-Uridin Basen eingestzt, sondern zusitzlich diese Basen an der
Basenposition 1 methyliert, um eine stirkere Basenpaarung mit der kiinstlich modifizierten
Pseudobase zu gewéhrleisten(12).

Fir eine vollstindige Proteinsynthese von mRNA Codes miissen normalerweise folgende
Strukturen vorliegen;

— 5-Cap Bereich, Exonuklease Schutz

— 5-UTR nicht-codierender Bereicht, Start Codon

— OREF, Open Reading Frame, offener Leserahmen mit eigentlichem Spike protein Code
— 3-UTR nicht codierender Bereich, Stop Codon

— Poly A- Schwanz

Wie die Abbildung 2 zeigt, ist der Pfizer Covid “Impfstoft” hingegen folgendermallen aufgebaut.
Man sieht anhand der Abbildung bereits, dass bei Pfizer zwei, statt sonst iiblich einem, Poly A
Schwinze eingesetzt wurden(13).
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Element Description Position
cap A modified 5-capl structure (m’G'm*-5'-ppp-5"-Am) 1-2
5-UTR 5 -untranslated region derived from human alpha-globin 3-54

RMA with an optimized Kozak sequence

sig 5 glycoprotein signal peptide (extended leader sequence),
which guides translocation of the nascent polypeptide chain | 55-102
into the endoplasmic reticulum.

S protein_mut Codon-optimized sequence encoding full-length SARS-CoV-2 | 103-3879
spike (5) glycoprotein containing mutations K986P and
W9E7P to ensure the S glycoprotein remains in an
antigenically optimal pre-fusion conformation; stop codons:
3874-3879 (underlined)

3-UTR The 3" untranslated region comprises two sequence | 3880-4174
elements derived from the amino-terminal enhancer of split
(AES) mRNA and the mitochondrial encoded 125 ribosomal
RMA to confer RMNA stability and high total protein
expression.

poly(A) A 110-nuclectide poly(AMtail consisting of a stretch of 30 | 4175-4284
adenosine residues, followed by a 10-nuclectide linker
sequence and another 70 adenosine residues.

Abb.3 aus dem WHO Pfizer Protokoll ibernommen(8)

Wie in der Abbildung 3 ersichtlich unterscheidet sich sich der Pfizer “Impfstoff “von den {iblichen
mRNA Strukturen durch den initierenden 5-UTR Start Codon, der zusitzlich eine Kozak Sequenz
an eine Alpha Globulin Gene Sequenz bindet. Die natiirliche Base Uracil wurde, wie bereits
erwahnt, durch ein kiinstliches methyliertes Pseudo-Uridin ersetzt, genannt 1-methyl-3'-
pseudouridylyl(8). Der 5-Cap Bereich wurde ebenfalls modifiziert, in dem Methylierungen an der
ersten und zweiten Basen(m7GpppNmpN, m7GpppNmpNm)angefiigt wurden(13).

Die Kozak Sequenz ist eine spezielle Basenfolge, die schwer zu lesende Gencodes lesbar macht.
Dabei werden iiblicherweise bei Eukaryonten zu der etablierten Sequenz GCCGCCA/GCCAUGG
gegriffen. Pfizer und Moderna nutzen allerdings eine abgewandelte und modifizierte Kozak
Sequenz, ndmlich GCCACCAUG statt iiblicherweise GCCACCAUGGCG, wie bei Xia et al.
berichtet,. Laut Xia folgt die modifizierte Pfizer Kosak Squenz nicht den Prinzipen der Kosak
Optimierung, da vermutlich eine optimierte Kozak Sequenz zu einer Verdnderung der Struktur des
Spike Proteins fiihren wiirde.

Somit ist die Kozak Seqenz keine echte Kozak Sequenz. Zusitzlich zeigen sich Fehler und
Inkompetenz in der Entwicklung dieser neuartigen mRNA. Wie Xia bereits aufgezeigt hat, wurde
z.B. beim Moderna “Impfstoft” falsche Codons als optimierte Codons eingesetzt(5).

Der 5-UTR, Start Codon soll nicht nur die mRNA stabiliseren, sondern auch dazu fiihren, dass der
mRNA Code schneller von der Ribosomenunterheinheiten gefunden wird. Aber auch am Stop
Codon wurde gepfuscht. Laut Xia wurde beim Stop Codon eine unglinstige Genkombination
eingesetzt. Die gingigen und optimalen Stop codons in menschlichen Chrosomosem haben die
Basenfolge UAA oder zumindest UGA, wihrend Pfizer Gebrauch von UGAU macht, was ebenfalls
Neuland ist(5).



Die Pfizer mRNA Sequenz zeigt allerdings eine weitere auffillige Modifikation. Es wurden gezielt
zweil Punktmutationen in dem Spike Protein eingefiihrt, die die Aminosduren Lysin an der Stelle
986 and Valin an der Stelle 987 zu Prolin umwandeln(12). Dabei soll erwidhnt werden, dass die
Anwendung von gezielten Pubktmutationen, erst die Konstruktion und Stabilisierung des Spike
Proteins aus verschieden Genfragmenten ermdglicht hat. Die gezielte Punktmutationen verdndern
daher das Spike Protein(14).

Die Punktmutationen im Pfizer “Impfstoff” sollen angeblich das Spike Protein in ein Antigen
umwandeln, damit eine stirkere Immunreaktion hervorgerufen werden kann(12). Dies kann ein
weiterer Hinweis dafiir sein, dass das eigentliche Spike Protein aus dem SARS CoV-2 nicht im
menschlichen Korper umgesetzt und repliziert werden kann(7).

Auffillig ist auch, das im Pfizer am 5'UTR Element angebundene menschliche Alpha Globulin.
Laut Studienlage hat so eine Bindung eine auf die mRNA stabilisiernde Wirkung. Chkheidze et al.
berichten allerdings, dass eine Alpha Globulin- RNA Bindung noch eine zusitzliche Funktion
ausiiben konnte, die bisher nicht genauer untersucht wurde. So konnte die Bindungsaffinitit bei
Rekombinanten Mensch-Tier mRNA durch das Alpha Globulin erhoht werden(15).

Dies muB} faktisch in Betracht gezogen werden, da bereits nachgewiesen wurde, dass das Spike
Protein aus Rekombinanten Fledermaus-Mensch Genfragmenten konstruiert wurde(16). Aber auch
diese kiinstliche Genoptimierung in der mRNA birkt eventuell bisher nicht untersuchte Risiken.

All die hier genannten Modifizierungen, selbst das Anfiligen eines menschlichen Alpha Globulins,
dienen hauptséchlich dazu die Gentranslation zu verstirken(13).

Dort wo das eigentliche synthetische SARS CoV-2 in der Translation und Replikation versagt hat,
wird versucht mittels stark manipulierter mRNA Injektion eine “Super-Translation” zu erreichen,
mit fatalen Konsegenzen.

Die mRNA kann jedoch nicht ohne spezielle modifizierte Strukturen in die menschlichen Zellen
injiziiert werden, da der mRNA Einzelstrang allein ineffektiv und instabil wire. Die mRNA kann
nur in mit Lipid Nanopartikeln ummantelten Gentridgern in den menschlichen Korper injiziert
werden. Basierend auf Jeeva et al. enthélt der Pfizer “Impfstoff” 30 pug Basen-modifizierte, nicht-
replizierende, Gendoméne eines stabilen Spike Proteins samt Transmembrandomine, dass in einem
Lipidnanopartikel verpackt ist (13).

Die Lipidnanopartikel bestehen aus den Lipiden Cholesterol, Phospholipid, ionisierte Lipiden und
PEG Lipiden, wie die Abbildung 4 zeigt (4).
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Abb. 4 Lipidnanopartikel von Elie Dolgin (4)



PEG oder auch Polyethylenglycol sind hydrophile Polymere oder auch “weichmacher”genannt, die
bei der Produktion in der Industry, Chemie, Kosmetik oder auch Pharmazeutischer Industrie
eingesetzt werden. Es haben sich bereits in den Pfizer, Moderna und AstraZeneca “Impfstoffen”
erhohte allergische Reaktionen bis zum Anaphylaktischen Schock auf PEG Lipiden gezeigt.
Diverse Studien aus Lindern, wie Schweden, Deutschland, GroB3britannien, Spanien und Holland,
haben bereits iiber erhdhte schwere allergische Reaktionen auf Covid “Impfstoffe berichtet.

In der schwedischen Studie von Nielsson werden allergische Reaktionen fiir reguldre Impfstoffe mit
1,31 pro Millionen geimpften angegeben, welches bei den Covid “Impfstoffen mit 4,7 pro
Millionen geimpften deutlich, um den Faktor 4, erhohte ist(17).

Eine Ursache fiir das erhohte Auftreten allergischer Reaktionen ist die starke Konzentration der
PEG Lipide bei Pfizer und Moderna. Beide Covid “Impfstoffe enthalten PEG-2000, d.h. 2000
g/mol. Laut der spanischen Studie von Cabanillas sind PEG Konzentration von <400 g/mol weniger
toxisch. Bei Zufuhr werden diese von der Magenschleimhaut absorbiert, wobei erhohte
Konzentrationen von <3350 g/mol toxisch sind. Daher kann die allergische Reaktion auch mit dem
Prick-Test an der Hautoberflache nachgewiesen werden(18).

Von der Gefahr einer kumulierten PEG Konzentration bei wiederholten kurzaufeinander folgenden
Impfungen miisste daher deutlich gewarnt werden. AuBBerdem ist eine Impfung bei Vorliegen einer
bekannten allergischen Anamnese und ohne vorherige allergische Testung grob fahrléssig.

Interessanterweise ist bereits aus dlteren Studien in den 70'er, 80'er und 90'er bekannt, dass PEG, die
nicht IgE bezogene Immunantwort, triggert, so dass selbst bei Gesunden noch IgM und IgG
Antikorper auf PEG nachgewiesen werden konnten(19). Es stellt sich also die Frage, ob die PEG
Lipide bewuf3t in die Lipidnanokdrper eingesetzt wurden, um nicht,wie beschrieben, die mRNA zu
stabilisieren, sondern um eine gezielte Immunreaktion zu provozieren, und wenn auch auf Kosten
einer allergischen Reaktion.

Weiterhin ist auffillig, dass der gleiche Impf-Hersteller unterschiedliche Dosen einsetzt.

Hierbei berichtet Morais von verschiedenen mRNA Dosen bei Moderna. Scheinbar ist die erhdhte
Dosierung von 100 pug wirksamer bei erhohter Nebenwirkung, wihrend Moderna Dosen zwischen
25 und 50 pg weniger wirkunsvoll waren. Daher wurde auch der CureVac mRNA “Impfstoff” mit
einer Dosis von 12 pg und einer Effektivitdt von 44% nicht zugelassen. Laut Studienlage hingt die
geringere Wirksamkeit mit einem geringeren Translationserfolg zusammen(12).

An dieser Stelle sollen nun die zusitzlichen Covid Impfstoftbestandteile analysiert werden, die
weder in der Packungsbeilage noch in dem Pfizer WHO Protokoll angezeigt werden.

Weitere Covid “Impfstoff” Bestandteile sind sogenannte anorganische oder organische Nano-
Objekte, die in der Theorie als Immunadjuvantien fungieren, und die Immunantwort verstirken
sollen. Wobei sich solche anorganischen Nanomaterialien noch in klinischen Studien befinden.

Die Anreicherung von Adjuvantien in Impfstoffen kommt aus der Krebstherapie. Es werden in den
Nano-Objekten Impfstoff-Antigene mit Adjuvantien angefiigt, die durch Anbindung an dendritische
Immunzellen eine Kumulation der Zellen hervorrufen. Die Bindung von Antigen mit Adjuvantien
prolongiert die Immunreaktion.

Somit sollen theoretisch durch Zugabe von anorganischen Nano Materialen der genetischen Code
stabilisiert, die Immunantwort auf das genetische Antigen sowohl erhdht, als auch verldangert
werden, wiederholende Impfungen vermieden, und eine Ausweitung des Krankheitsspektrums
vonauf Krebs und HIV ermdoglicht werden. Die anorganischen Impfadjuvantien dienen als Trager
von genetischem Material und Immunverstirker zugleich. Li berichtet, dass anorganische



Adjuvantien theoretisch die Impfhéiufigeit zwar reduzieren sollten, da aber zur Zeit keine
ausgereiften Adjuvantien bestehen , miissten vorerst wiederholt geimpft werden. Somit sollen
zukiinftige Nanoadjuvantien in preventiven oder therapeutischen Impfstoffen, eine rationale
Manipulation des Immunsystems ermdglichen(20).

Blind und ohne Warnung empfiehlt Li die Anwendung von anorganischen Adjuvantien fiir die
gesamte Population einschlieBlich Neugeborenen, Alteren Menschen und Immungeschwichten.

Die dullerst einseitige und heroische Darstellung neuartiger Gentrager lisst keinen Raum fiir eine
kritische Evaluation von mdglichen Nebenwirkungen. Eine akute oder chronische Toxizitédt solcher
Anwendung wird in einem Atemzug von Li erwédhnt und abgetan(20).

Eines der interessantesten anorganischen Impfadjuvantien sind Mesoporuspartikel (Abbildung 5,6).
Ein Mesoporuspartikel ist ein metallischer, porenhaltiger Nanokorper, welcher aus den folgenden
Metallen/Halbmetallen bestehen kann: Silizium, Aluminium, Eisen, Kupfer, Kobalt, Zink Gold,
Titanium (20). Dabei kommen am hiufisten Nano Partikel oder auch synthetische Nanofasern aus
Silizium zum Einsatz (Abbildung 6,11) Der Mesoporuspartikel dient als Trager fiir genetisches
Material oder Biomolekiilen und wirkt gleichzeitig als Inmunverstédrker(20,21).

Dabei konnen diese Nano Tréiger intranasal, oral, subkutan und intranmuskulér in den menschlichen
Korper eingeschmuggelt werden. Sie umgehen die natiirlichen Schutzbarrieren des Menschen und
konnen gezielt iiber Lymphknoten und Schleimhiute oder auch iiber dem Blutwege, falls bei der
intramuskuldren Injektion in Gefdlle gespritzt wird, in den menschlichen Korper gelangen(20,21).

Die bei Burkhardt et al. in Covid “Impfstoffen” gefundenen unerklarlichen Nano-Objekte zeigen
metallische Kristalle (Abbildung 9), die mit Darstellungen von Mesoporus Zeoliten(Abbildung 8),
iibereinstimmen(22,23).

Ebenfalls fanden Burkhardt et al. unterm Elektronenmikroskop ldnglich anmutende Nano-Objekte
aus Obduktionen von Covid geimpften (Abbildung 10), welche mit synthetisch hergestellten
Sillizium Fasern (Abbildung 11) iibereinstimmen(23,24,25).

Die Spektrometrie Untersuchung der Covid “Impfstoffe” zeigten auch Vorkommen von Eisen und
Chrom(Abbildung 12). Dies macht deutlich, wie unheinheitlich und unsystematisch verschiedenste
metallische Immunadjuvantien in den “Impfstoffen” zum Einsatz kommen. Somit konnte gezeigt
werden, dass die bei Burkhardt et al. untersuchten Covid “Impfungen” metallische
Immunadjuvantien enthalten, die weder in der Patientenaufklarung noch im Informationsblatt von
Pfizer erwdhnt werden(23,26).

Es handelt sich bei diesen metallischen Nano-Objekten ganz eindeutig nicht, wie erst vermutet, um
Kontaminationen, sondern um funktionales Einsetzen von metallischen Adjuvantien zur
Verstiarkung der Immunantwort.

Es kann an dieser Stelle nur vermutet werden, dass es sich bei dem Nachweis von Stahl in den
Moderna Impfstoffen ebenfalls nicht um Kontaminationen, sondern um Experimente mit
metallischen Immunadjuvantien am Menschen handeln konnte. Die Tatsache, dass die japanische
Studie, die den Nachweis von Stahl im Moderna “Impfstoff” erbracht hatte, aus dem Internet und
aus PubMed geloscht wurde, sollte mehr als deutlich machen, wie hier das Experimenten mit
metallischen Adjuvantien am Menschen vertuscht werden soll(27).



Abb 6. Mesoporus Silica(29)  Abb7. Mesoporus Silica (30)

Abb..10 Anorganische Fasern (23) Abb. 11. Silizium Fasern (24)
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Abb. 12 Spektrometrie Pfizer(25)

Der amerikanischen Lebens- und Arzneimittel Uberwachungsbehdérde FDA sind metallische
Immunadjuvantien in Impfstoffen bestens bekannt, da das FDA bereits im Jahre 2010 das
Mesoporum Silica, allerdings nur fiir klinische Studien am Menschen, zugelassen hatte(20).

Falls aber die Zulassung der Covid Impfstoffe (Pfizer) mit Silizium Adjuvantien von der FDA
zugelassen worden ist, obwohl die Adjuvantien bisher nur fiir klinische Studien erlaubt waren,
miissten hier rechtliche Konsequenzen in Betracht gezogen werden. Denn laut der Studielage und
Informationen auf der CDC Seite sind metallische und halbmetallische Adjuvantien fiir Impfstoffe,
bis auf Aluminium, bisher nicht zugelassen(20,31).

So wie das Verfahren des Reverse Genetics dazu angewendet wurde, um verschiedene
Genfragmente kiinstlich zur SARS CoV-2 RNA zusammen zu setzen(14), wurde das Verfahren der
Reverse Vaccinology entwickelt, um per Computersimulation ausgesuchte mRNA Fragmente, in
mit einem Lipidnano Partikel bekleideten metallischen Trager, in den menschlichen Korper zu
schleusen(2).

Wihrend iiblicherweise bei Impfstoffen lebend oder tot Antigene des versursachenden Pathogens in
den menschlichen Korper injiziert wird, werden bei der Reverse Vaccinology das Genom des
Pathogens solange per Computerprogram gescreent bis geeignete Genfragmente gefunden werden,
welche am optimalsten, unter Beriicksichtigung des Tragermaterials und Translationserfolges,
injiziert werden konnen. Die Abbildung 13 zeigt schematisch die verschiedensten fiir Covid
“Impfstoffe” bestehenden Nanotriger.

Wie Seib et al berichten, wird das Verfahren der computergestiitzten Reverse Vaccinology dafiir
angewendet, um die gesamte Genbank nach potentiellen Gen Codes als Impfkandidaten zu
identifizieren. Dabei sprechen Seib et al von 600 potentiell vorliegenden Impf codes(2).

Es geht also bei dem Verfahren der Reverse Vaccinology nicht um eine Impfung oder
Immunisierung, wie der Name félschlich anmutet, sondern um die Injektion eines optimalen
genetischen Codes in den menschlichen Kdérper. Es kann hierbei weder von einer Therapie noch von
preventiven MafBnahmen gesprochen werden. Es handelt sich hierbei nicht nur um eine reine
computergestiitzte Genoptimierung, sondern um eine massen Impfproduktion auf Kosten von
menschlichen Genom Experimenten.
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Ergebnisse zur Gen Codeanalyse

Da es sich bei den Covid “Impfstoffen offensichtlich um computerprogrammierte Gensequenzen
handelt, wurde der mRNA Code von Pfizer genauer unter die Lupe genommen.

Laut dem WHO Protokoll von Pfizer gibt die Basenfolge 103 bis 3879 die vollstindige Gensequenz
des Spike Proteins wieder. Diese Basenfolge wurde manuell, Base fiir Base, mit der Spike
Proteinsequenz aus dem SARS CoV-2 Wuhan Hul verglichen.

Die Abbildung 14 zeigt farbig markiert die Basenfolgen, die mit dem SARS CoV-2 Spike Protein
tibereinstimmen. Wie aus der Abbildung 14 ersichtlich wird, sind nur wenige genetische
Splitterfragmente aus dem SARS CoV-2 Spike Protein fiir die Pfizer mRNA entnommen worden.
Dabei gibt es nur 24% Ubereinstimmung zwischen dem Pfizer Spike Protein und dem SARS CoV-2
Spike Protein. Nahezu 80% des im Pfizer “Impfstoff’als Spike Protein ausgegebene genetische
Code ist in Wahrheit neues und unbekanntes Genmaterial. Somit hat Pfizer fdlschlich eine
unbekannte Gensequenz zur Verbreitung von vorgetduschten Impfstoffen eingesetzt.
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Abb. 14 Analyse des Pfizer Spike Protein Codes

Schlussfolgerung

Die Covid Impfstoffe sind keine Impfungen, sondern unbekannte kiinstliche Genfrequenzen, die in
metallischen Gen Triagern, wie das Trojanische Pferd, in den menschlichen Korper eingefiihrt
werden. Wie an der Analyse des Pfizer Impfstoffes gezeigt wurde, ist das Hauptziel der Injektionen
das Brechen des menschlichen Immunsystems, um eine kiinstliche Manipulation am menschlichen
Genom zu erlauben. Es werden 5 Techniken angewendet, um das menschliche Immunsystem zum
volligen Kollaps zu bringen.

N —

Nons

*

9.

Es wird eine mRNA mit kiinstlich ersetzten Basen eingefiihrt.

Die kiinstliche Basen werden zusdtzlich modifiziert, um eine Interaktion zwischen
kiinstlicher mRNA und menschlicher tRNA zu verstérken.

Das etablierte Hilfsverfahren (Kosak Sequenz) zur unterstiitzenden Umsetzung genetischen
Materials im menschlichen Korper wird modifiziert.

Der Cap Bereich wird durch Methylierungen modifiziert.

Die Stop Codons werden modifiziert und entsprechen nicht den optimalen Codons.

Das eigentliche Antigen des Pathogens wird durch zwei Punktmutationen verandert.

Das Einfiigen eines Alpha Globulins verstirkt die Affinitdt von Rekombinanten Tier-Mensch
Genkombinantionen, die sonst vielleicht abgelehnt wiirden.

PEG Lipiden werden zur allergischen Immunprovokation eingesetzt.

Metallische Immunadjuvantien 16sen eine Vergiftungsreaktion aus

Ganze neun Techniken werden in einer einzigen Injektion eingesetzt, um das menschliche
Immunsystem vollig zum Zusammenbruch zu bringen. Damit erzeugen die metallischen
Adjuvantien bekannte Vergiftungserscheinungen wie die Silikose bei Silizium, Eisenvergiftung oder
Chromevergiftung.



Es wird daher dringend empfohlen bei Covid geimpften ein toxikologisches Screening auf die bei
Li angegeben Adjuvantien durchzufiihren(19). Zur Vervollstandigung des klinischen Bildes von
Covid und Covid geimpften wird dringend eine riickwirkende toxikologische Untersuchung von
Covid Verstorbenen empfohlen.

Wenn es sich bei dem hier untersuchten Pfizer “Impfstoff” wirklich, um einen neuartigen Impfstoff
handeln sollte, warum sind dann alle {iblichen Verfahren, die einen Translationserfolg garantieren
wiirden, wie optimierte Start-/Stop-Codons verdndert worden? Warums ist eine falsche Kosak
Sequenz eingesetzt worden?

Und wenn der mRNA “Impfstoff das Spike Protein Antigen des Pathogens beinhalten soll, warum
wurden dann nur 24% der Basenfolgen des Pathogens eingesetzt?

Warum nennt man ein Genprodukt, dass aus 80% unbekannter Gensequenz besteht “Impfung”?
Und wie kann iiberhaupt eine so zersplitterte RNA copy eines Pathogens liberhaupt umgesetzt
werden? Und warum werden flir Impfungen nicht zugelassene metallische und Halbmetallische
Adjuvantien angewendet? Und warum werden diese Metalle nicht wie laut GMP (Good Medical
Practise) in der Packungsbeilage oder im WHO Pfizer Protokoll angegeben?

Der Mensch wird hier als Teil einer Produktionskette angesehen, um der Profitgier einer ganzen
Technologie und Pharma Industrie zu befriedigen. Das Pathogen zu der Pfizer mRNA muf} noch
erst entwickelt werden, damit wir bei dem Pfizer Produkt iiberhaupt von einem Impstoff sprechen
konnten. Die einzige Effektivitit, die bei diesen Gen-modifizierten Produkten nachgewiesen werden
kann, ist der effektive Immunkollaps. Und es wird anhand der mRNA Analyse deutlich, dass der
Zusammenbruch des Immunsystems mit einer Kombination aus erhohter Dosis und der richtigen
Wabhl der Adjuvantien erreicht wird.

Wenn diese Genom Modifizierungen nicht mit sofortiger Wirkung aufgehalten werden, dann
konnten zukiinftig nicht nur jegliche Art an kiinstlicher Gensequenz in menschliche Zellen
eingeschleust werden, sondern womdglich all unsere DNA Basen durch kiinstlich erzeugte Basen
ersetzt werden. Um dies klar auszusprechen. Die vollstindige kiinstliche Umsetzung unseres
Genoms wiirde zu einer Entfremdung unserer menschlichen Art fiihren.
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