English:

A global genome database of all of Earth’s species diversity could be a treasure trove of
scientific discoveries. However, regardless of the major advances in genome sequencing
technologies, only a tiny fraction of species have genomic information available. To contribute to
a more complete planetary genomic database, scientists and institutions across the world have
united under the Earth BioGenome Project (EBP), which plans to sequence and assemble
high-quality reference genomes for all ~1.5 million recognized eukaryotic species through a
stepwise phased approach. As the initiative transitions into Phase II, where 150,000 species are
to be sequenced in just four years, worldwide participation in the project will be fundamental to
success. As the European node of the EBP, the European Reference Genome Atlas (ERGA)
seeks to implement a new decentralised, accessible, equitable and inclusive model for producing
high-quality reference genomes, which will inform EBP as it scales. To embark on this mission,
ERGA launched a Pilot Project to establish a network across Europe to develop and test the first
infrastructure of its kind for the coordinated and distributed reference genome production on 98
European eukaryotic species from sample providers across 34 European countries. Here we
outline the process and challenges faced during the development of a pilot infrastructure for the
production of reference genome resources, and explore the effectiveness of this approach in
terms of high-quality reference genome production, considering also equity and inclusion. The
outcomes and lessons learned during this pilot provide a solid foundation for ERGA while

offering key learnings to other transnational and national genomic resource projects.

French:

Une base de données génomiques mondiale regroupant toute la diversité des especes de la Terre
pourrait constituer un trésor de découvertes scientifiques. Cependant, malgré les avancées
majeures des technologies de séquencage du génome, seule une infime partie des especes dispose
d'informations génomiques. Afin de contribuer a la constitution d'une base de données
génomiques planétaires plus complete, des scientifiques et des institutions du monde entier se
sont unis dans le cadre du Earth BioGenome Project (Projet BioGénome de la Terre, EBP), qui
prévoit de séquencer et d'assembler des génomes de référence de haute qualité pour I'ensemble

des quelque 1,5 million d'espéces eucaryotes connues. Alors que l'initiative passe a la phase II,



au cours de laquelle 150 000 especes doivent étre séquencées en seulement quatre ans, la
participation mondiale au projet sera essentielle a sa réussite. Branche européenne de 1'EBP,
I'European Reference Genome Atlas (Atlas Européen de Génomes de Référence, ERGA) cherche
a mettre en ceuvre un nouveau modele décentralisé, accessible, équitable et inclusif de
production de génomes de référence de haute qualité, et transmettra les informations a I'EBP au
fur et a mesure de sa progression. Pour se lancer dans cette mission, 'ERGA a lancé un projet
pilote visant a établir un réseau a travers I'Europe afin de développer et de tester la premiére
infrastructure de ce type pour la production coordonnée et distribué¢e de génomes de référence
sur 98 especes eucaryotes européennes a partir d'échantillons provenant de 34 pays européens.
Nous décrivons ici le processus et les défis rencontrés lors du développement d'une infrastructure
pilote pour la production de ressources génomiques de référence, et explorons l'efficacité de cette
approche en termes de production de génomes de référence de haute qualité, en tenant compte
¢galement de I'équité et de l'inclusion. Les résultats et les enseignements tirés de ce projet pilote
constituent une base solide pour 'ERGA, tout en offrant des enseignements clés a d'autres projets

transnationaux et nationaux visant a établir de nouvelles ressources génomiques.

German:

Eine globale Genomdatenbank fiir die gesamte Artenvielfalt der Erde kdnnte eine Schatzkiste fiir
wissenschaftliche Entdeckungen darstellen. Trotz groBer Fortschritte bei den Technologien zur
Genomsequenzierung liegen bislang allerdings nur fiir einen winzigen Bruchteil der Arten
Informationen ihres gesamten Erbgutes vor. Um zu einer umfassenderen weltweiten
Genomdatenbank beizutragen, haben sich Wissenschaftler*innen und Institutionen aus aller Welt
im Earth BioGenome Project (EBP) zusammengeschlossen, das schrittweise die Sequenzierung
und Assemblierung hochwertiger Referenzgenome fiir alle ca. 1,5 Millionen bekannten
eukaryontischen Arten plant. Wihrend die Initiative in Phase II iibergeht, in der innerhalb von
nur vier Jahren 150.000 Arten sequenziert werden sollen, wird eine weltweite Beteiligung am
Projekt von grundlegender Bedeutung fiir den Erfolg sein. Der Europdische
Referenzgenom-Atlas (ERGA) stellt den europdischen Knotenpunkt des EBP dar und soll ein
neues dezentrales, leicht zugingliches, faires und integratives Modell fiir die Erstellung
hochwertiger Referenzgenome zur Verfiigung stellen, welches das EBP bei seiner Ausweitung

inhaltlich unterstiitzen wird. Zu diesem Zweck hat ERGA ein Pilotprojekt fiir ein europaweites



Netzwerk gestartet und die erste Infrastruktur ihrer Art fiir eine koordinierte und dezentrale
Produktion von Referenzgenomen fiir 98 eukaryontische europdische Arten entwickelt und
getestet, wobei Proben durch Projektbeteiligte aus 34 europdischen Landern geliefert wurden. In
diesem Artikel werden Prozesse und Herausforderungen beschrieben, die sich bei der
Entwicklung einer Pilotinfrastruktur zur Erstellung von Referenzgenomressourcen ergeben
haben, sowie die Wirksamkeit dieses Ansatzes fiir eine qualitativ hochwertige
Referenzgenom-Erstellung - unter Beriicksichtigung von Fairness und Einbindung - untersucht.
Die Ergebnisse und Erfahrungen aus diesem Pilotprojekt bilden eine solide Grundlage fiir ERGA
und stellen gleichzeitig wichtige Erkenntnisse fiir andere transnationale und nationale Projekte

zur Erarbeitung genomischer Ressourcen dar.

Greek:

H onpovpyio pog Béong yovistopoTik@dv 0E00UEVMV Y10, TO GOVOAO TV 0DV TOL TACVITN LOG
Oo amoteAéoet povadikd Oncavpd omd tov omoio Oa mpokhyer TANOOC EMOTNUOVIKOV
avakoAyemy. QotdGo, Topd TN ONUAVTIKY TPO0d0 OTIG TEYVOAOYIEC TPOGIOPIGHOD TNG
aAANAovYiog TOV YOVIOIOUATOV, To OBECIHO YOVISIOUATO TPOEPYOVTAL OO TOAD HIKPO
TOGOOTO T®V €OV Tov TAAVATN Mog. [ ™ Oonuovpyia pag minpéotepng Paong
YOVOIOUOTIKOV OEGOUEVMV GE TAYKOGHO EMIMEDO, EMOCTNUOVES KOl 1OPVUATO, AtO OAO TOV KOGLO
EYOUV EVAOOEL TIG SLVAUELS TOVG 6T0 TAaiclo Tov Earth BioGenome Project (EBP), 1o omoio
oxedlalel OTAdKA VO, OAANAOVYNOEL KOl VO, GLUYKEVIPMGEL VYNANG TOOTNTOS YOVIOLDLOTOL
avapopds Yo T0O GUVOAO TV TTEPITOv 1,5 EKATOUUOPIOV OVOYVOPIGUEVOV EVKOPVOTIKMOV E0OV
™m¢ I'mg. KaBag to €pyo avtd eoépyetar otn devtepn @domn tov (PAXH II), xatd v omoia
npoKertal va. oAAniovynfodv to yoviduwpata omnd 150.000 £idn oe xpovikd dbdoTnua OGS
Téooepa ¥POVIO, T GLUUETOYN EPELVNTOV OO OAO TOV KOOCUO KPIVETOL KOTOAVTIKY Yo TNV
emrvyia tov gyxepnuatoc. O Evponaikog Atiog Novidtopdtov Avaeopds (European Reference
Genome Atlas, ERGA) mov amotekel tov gupomaikd kopufo tov EBP, emdidkel va epappdcet
éva VEO amOKEVIPOUEVO, TPOGPACLIO, OTKO0 Kot TEPLEKTIKO LOVTEAOD Y10 TV TOPUYMYN VYNANG
TO10TNTOG YOVIOLOUATOV avapopds, To 0moio, 060 Tpoympdel, Oa emukaponolel to EBP. T'a tov
okomd awto, 10 ERGA Eekivnoe éva mAoTikd £pyo pe 6ToY0 T ONUIovpYic EVPOTATKOD SIKTOOV
Yoo TV ovamTuén Kol TV €QOPUOYN TNG TPAOTNG, OTO €100¢ NG, LWOOOUNG e OTOYO TN

GUVTOVIGUEVT] TTOPUY®YN YOVIOIOUATOV avagopds amd 98 evpomaikd gvkapvwtikd &ion. Ta



delypata TV WOV QVTOV TPOEPYOVIOL A0 POPELG GLAAOYDV OV £0PEVOLY GE 34 JSLUPOPETIKEG
EVPOTAIKEG YDpeS. Xt0 GpBpo avtd meprypdopovpe T O100KOGIO KOl TIC TPOKANGELS OV
OVTILETOTIGOUE KOTA TNV OVATTUEN OVTAG TNG TAOTIKNAG VTOJOUNG Yo TNV TOPUY®YN VYNANG
TO1OTNTOG YOVIOLWUATOV OVOPOPAS, Kol OLEPELVOVUE TNV OMOTEAECUATIKOTNTO OVTNG NG
TPOGEYYIoNG, AauBdvovtoc vmoyrn emiong T OlKoun GLUUETOYN KOl TNV &veoudToon. To
OTOTEAECUOTO Kol T OOAypate Tov aviAnOnkav kotd t Odpkeln ovtoh TOL TIAOTIKOV
TPOYPAUUOTOG TTopéxovy o otabepn Pdorn ywoo to ERGA eved mapdAAnia TpooeEépovy Tig

Baocukéc yvdoelg Yoo GAAL S10KPOTIKA Kot €BVIKA £pya TOPAY®YNS YOVIOLOLATIKMY DITOOOUMDV.

Irish:

D’théadfadh bunachar sonrai d’éagsulacht speiceas domhanda a bheith ina thaisce
d’thionnachtana eolaiochta. Cé go bhfuil dul chun cinn ollmhér déanta i dteicneolaiocht
sheiceamht géandm nil eolas géanémaioch ar fail ach do lion fiorbheag de speiceas. T4 eolaithe
agus instititid ar fud na cruinne ag comhoibrit faoi bhratach an tionscnaimh EarthBioGenome
Project (EBP) ar mhaithe le bheith ag cur le bunachar sonrai géanémaioch domhanda até nios
iomlaine. Ta sé¢ mar aidhm ag an EBP géandim thagartha d’ardchaighdean a sheicheamhu agus a
chur le chéile do gach ceann de na ~1.5 milliun speiceas eocarétach aitheanta tri phroiseas céim
ar chéim. De réir mar a bhogann an tionscnamh ar aghaidh go Céim II beidh sé riachtanach do
rath an tionscnaimh go mbeidh rannphairtiocht domhanda toisc go ndéanfar seicheamhu ar
150,000 speiceas taobh istigh de cheithre bliana. Mar larphointe Eorpach an EBP, ta sé mar
aidhm ag Atlas Géanom Tagartha na hEorpa (ERGA) samhail atd dilaraithe, inrochtana,
cothromasacha agus ionchuimsitheach chur i bhfeidhm maidir le géan6im thagartha a chur ar
fail. Déanfaidh sé seo eolas a thabhairt don EBP de réir mar a mhéadaionn sé. Le tis a chur leis
an aistear seo, chuir an ERGA tas le treoirthionscadal ar mhaithe le lionra a bhunua fud fad na
hEorpa. Sprioc an treoirthionscadail na chun an chéad bhonneagar da leithéid a thorbairt agus a
thastail le haghaidh tairgeadh géan6im tagartha comhordaithe ar 98 speiceas eocardtach Eorpach
6 sholathrai samplacha thar 34 tir Eorpach. Déanann muid cur sios anseo ar an bproiseas agus na
dashlain a bhaineann le bonneagar piolotach a fhorbairt ar mhaithe le hacmhainni géandéim
thagartha a thairgeadh. Anuas air sin déanfar cioradh ar éifeachtacht an cur chuige seo maidir le
tairgeadh géanoim thagartha d’ardchaighdean le tracht déanta do chothromas agus

ionchuimsitheacht. Tugann na torthai agus na ceachtanna a d’fhoghlaimiodh i rith an phiolota



seo bunchloch laidir ’ERGA, ag an am céanna tugann sé eochairphointi foghlama go tionscadail

acmhainni géandmaiochta naisiunta agus trasndisiiinta.

Italian:

Un database di genomi che rappresenti tutta la biodiversita globale potrebbe essere un tesoro di
scoperte scientifiche. Tuttavia, nonostante gli enormi progressi nelle tecnologie di
sequenziamento del genoma, solo una piccola frazione delle specie note dispone di informazioni
genomiche. Per contribuire a un database genomico planetario piu completo, scienziati e
istituzioni di tutto il mondo si sono uniti sotto I’egida dell'Earth BioGenome Project (EBP), che
prevede di sequenziare e assemblare genomi di riferimento di alta qualita per tutte le circa 1,5
milioni di specie eucariotiche note. La partecipazione mondiale al progetto sara fondamentale
per il successo della Fase II, in cui si prevede di sequenziare 150.000 specie nei prossimi quattro
anni. In quanto nodo europeo dell’EBP, I’European Reference Genome Atlas (ERGA) cerca di
implementare un nuovo modello decentralizzato, accessibile, equo e inclusivo per la produzione
di genomi di riferimento di alta qualita per le specie europee, che aiutera a informare gli sforzi
dell’EBP. A questo scopo, ERGA ha lanciato un progetto pilota per sviluppare e testare la prima
infrastruttura per la produzione coordinata e distribuita di genomi di riferimento su 98 specie
eucariotiche europee da 34 paesi. Descriviamo il processo e le sfide affrontate durante lo
sviluppo dell’infrastruttura ed esploriamo I’efficacia di questo approccio in termini di produzione
di genoma di riferimento di alta qualita. I risultati e le lezioni apprese durante questo progetto
pilota forniscono una solida base per ERGA, offrendo allo stesso tempo insegnamenti chiave ad

altri progetti dedicati alla produzione di risorse genomiche nazionali e transnazionali.

Latvian:

Globala genoma datu baze ar informaciju par visu sugu daudzveidibu, vecinatu zinatniskos
atklajumus un pétniecibu. Tomér, neskatoties uz genoma sekvenéSanas tehnologiju ievérojamo
attistibu, tikai nelielai dalai sugu ir pieejama genomiskas sekvences informacija. Lai veicinatu
pilnigaku globalo genomisko datu bazi, zinatnieki un iestades visa pasaulé ir apvienojusies
Pasaules BioGenoma projekta (Earth BioGenome Project - EBP) ietvaros, kas, izmantojot
pakapenisku pieeju, plano izveidot un apvienot augstas kvalitates references genomus visam ~

1,5 miljoniem eikariotiskam sugam. Pasreiz sakas EBP iniciativas otra posma, kura paredz&ts



sekvencgjot 150 000 sugu genomus tikai Cetru gadu laika, un visas pasaules daliba projekta bis
butiska, lai glitu panakumus. Eiropas references genoma atlants (European Reference Genome
Atlas - ERGA), ka EBP Eiropas parstavis plano ieviest jaunu decentraliz€tu, pieejamu, taisnigu
un atvertu modeli augstas kvalitates references genomu razoSanai. Lai izpilditu So misiju, ERGA
izveidoja Eiropas pétniecibas tiklu, izstradaja un parbaudija pirmo $ada veida koordin€tu un
sadalitu genoma sekvenéSanas infrastruktiiru un uzsaka izméginajuma projektu, sekvencgjot 98
Eiropas eikariotisko sugu paraugus no 34 Eiropas valstim. Seit m&s aprakstam references
genoma sekvenéSanas procesu un problémas, kas radusas infrastruktiras izstrades laika, un
peétam Sis pieejas efektivitati augstas kvalitates genoma razoSana, nemot vera ari taisnigumu
atvértibu un iesaisti. Sa izméginajuma gaita giitie rezultati un gita pieredze ir stabils pamats
ERGA, vienlaikus piedavajot pamatzinasanas citiem starptautiskiem un valstu genoma

sekvenceSanas petijjumiem.

Lithuanian:

Pasauliné visy Zemés rasiy jvairovés genomy duomeny bazé galéty tapti moksliniy atradimy
lobiu. Taciau, nepaisant didziulés genomy seky nustatymo technologijy pazangos, §iuo metu
nuskaityta tik nedidelés dalies rtiSiy genominé informacija. Siekdami prisidéti prie visy planetoje
esanc¢iy organizmy genomy duomeny bazés kiirimo, mokslininkai ir institucijos visame pasaulyje
susivienijo j Zemés biogenomo projekta (angl. Earth BioGenome Project, EBP), kuriuo
planuojama susekvenuoti ir palaipsniui sukaupti auksStos kokybés etaloninius visy ~1,5 min.
pripazinty eukarioty riusiy genomus. Iniciatyvai pereinant j II etapg, kuriame per ketverius metus
turi biiti susekvenuota 150 000 rusiy genomy, jvairiy pasaulio Saliy atstovy dalyvavimas projekte
bus labai svarbus sékmei uztikrinti. Europos etaloniniy genomy atlaso (ERGA) iniciatyva, kuri
yra vienas pagrindiniy EBP Europos centry, siekia jgyvendinti naujg decentralizuotg, prieinama,
teisingg ir jtrauky auksStos kokybés etaloniniy genomy kiirimo modelj, kuriuo bus remiamasi
ple¢iant EBP. Siai misijai pradéti ERGA inicijavo bandomajj projekta, kurio tikslas - sukurti
tinkla visoje Europoje ir iSbandyti pirmaja tokio pobiidzio infrastruktiira, skirta koordinuoti ir
paskirstyti 98 Europos eukarioty risiy etaloniniy genomy nuskaityma i§ méginiy surinkty 34
etaloniniy genomy iStekliy kiirimo infrastruktiirg, bei nagrin¢jame Sio metodo veiksminguma

siekiant aukstos kokybés etaloniniy genomy kiirimo, atsizvelgdami ir i lygiateisiSkumg bei



jtrauktj. Sio bandomojo projekto rezultatai ir i§moktos pamokos suteikia tvirta pagrinda ERGA ir
kartu suteikia svarbios patirties kitiems tarptautiniams ir nacionaliniams genomy iStekliy

projektams.

Dutch:

Een wereldwijde genoom database gevuld met de complete diversiteit aan soorten op aarde kan
een schatkamer voor wetenschappelijke ontdekkingen vormen. Ondanks de grote vooruitgang in
genoom sequencing-technieken is er momenteel slechts genoom data beschikbaar voor een
minuscule fractie van alle soorten op aarde. Om bij te dragen aan een meer complete genoom
database van deze planeet zijn wetenschappers en instituten uit de hele wereld samengekomen in
het Earth BioGenome Project (EBP). Dit project heeft als doel het sequensen en samenvoegen
van hoge kwaliteit referentie genomen voor alle ~1,5 miljoen bekende eukaryote soorten in een
stapsgewijze aanpak. Het initiatief gaat momenteel over naar fase I, waarbij in slechts 4 jaar tijd
de genoomsequentie van 150.000 soorten moet worden bepaald. Hierbij is wereldwijde deelname
cruciaal voor succes. De Europese tak van het EBP, de Europese Referentie Genoom Atlas
(ERGA), heeft tot doel het implementeren van een nieuw, gedecentraliseerd, toegankelijk,
rechtvaardig en inclusief model voor het produceren van hoge kwaliteit referentie genomen, wat
zal bijdragen aan de EBP wanneer het opschaalt. Om dit te realiseren heeft ERGA een
proefproject gelanceerd. Hierin is een Europees netwerk ingericht voor het ontwikkelen en testen
van de eerste infrastructuur van zijn soort voor de gecodrdineerde en gedecentraliseerde
productie van referentie genomen van 98 Europese eukaryote soorten verzameld in 34 Europese
landen. Hier schetsen we het proces en de uitdagingen die we tegenkwamen tijdens het
ontwikkelen van deze proef-infrastructuur voor het produceren van referentie genomen en
-databases, en onderzoeken we de effectiviteit van deze aanpak aangaande de productie van hoge
kwaliteit referentie genomen, waarbij de rechtvaardigheid en inclusie ook zijn meegenomen. De
uitkomsten en geleerde lessen tijdens het proefproject vormen een solide onderbouwing voor
ERGA en bieden tegelijkertijd een aantal belangrijke lessen die ook van toepassing zijn op

andere transnationale en nationale projecten rond het beschikbaar maken van genoom data.



Polish:

Ogoélnoswiatowa baza danych zawierajgca w sobie dane genomowe wszystkich gatunkow
zyjacych na Ziemi, bylaby skarbnica wiedzy dla przysztych badaczy. Pomimo duzych postepoéw
w rozwoju technologii sekwencjonowania, dane genomowe sa ogdlnodostepne tylko dla
niewielkiej cze$¢ gatunkow. W celu stworzenia bardziej kompletnej migedzynarodowej bazy
danych genomicznych, naukowcy i instytucje z calego $wiata zjednoczyli si¢ w ramach projektu
Earth BioGenome Project (EBP), ktory planuje stopniowe sekwencjonowanie i sktadanie
wysokiej jakosci genomoéw referencyjnych dla wszystkich ok. 1,5 miliona znanych gatunkéw
eukariotycznych. W najblizszym czasie inicjatywa przechodzi do fazy II, w ktorej w ciggu
zaledwie czterech lat majg zosta¢ zsekwencjonowane genomy 150 000 gatunkéw. W zwigzku z
tym miedzynarodowe zaangazowanie bedzie miato fundamentalne znaczenie. Europejski wezet
EBP, o nazwie Europejski Atlas Genomow Referencyjnych (ang. European Reference Genome
Atlas; ERGA) ma na celu wdrozenie nowego, zdecentralizowanego, sprawiedliwego i
dostepnego dla wszystkich modelu sekwencjonowania i sktadania wysokiej jakosci genomow
referencyjnych, a takze stopniowe przekazywanie tych informacji do EBP. W celu realizacji
przyjetej misji, ERGA uruchomita projekt pilotazowy (ang. pilot project) zmierzajacy do
utworzenia w calej Europie sieci wspdipracy. Projekt ten bedzie polegal na opracowaniu i
przetestowaniu  zastosowania  rozproszone]  infrastruktury do  skoordynowanego
zsekwencjonowania 1 skladania genomow referencyjnych dla 98 europejskich gatunkow
eukariotycznych, zebranych przez badaczy z 34 europejskich krajow. W niniejszej pracy
przedstawiamy proces i wyzwania przed ktorymi stoimy podczas rozwijania tego projektu.
Analizujemy takze jego skuteczno$¢ do generowania wysokiej jakosci genomodw referencyjnych,
majgc na uwadze takze rownos¢ szans i1 inkluzywno$¢. ERGA ma nadzieje, ze wyniki 1 wnioski
wyciagniete z realizacji projektu pilotazowego beda cenne nie tylko dla tej inicjatywy, ale takze
ze beda cennymi wskazéwkami w realizacji podobnych projektow o zasiggu krajpowym i

mig¢dzynarodowym w przysztosci.

Portuguese:

Uma base de dados genomica de toda a diversidade de espécies da Terra podera ser um tesouro
de descobertas cientificas. No entanto, independentemente dos grandes avangos nas tecnologias

de sequenciacdo de genomas, apenas uma pequena fragdo das espécies tem informagdo gendémica



disponivel. Para contribuir para uma base de dados gendomica planetaria mais completa, cientistas
e instituigdes de todo o mundo uniram-se no Earth BioGenome Project (EBP), que planeia
sequenciar e gerar genomas de referéncia de alta qualidade para todas as cerca de 1,5 milhdes de
espécies eucarioticas conhecidas, através de uma abordagem gradual e faseada. A medida que a
iniciativa transita para a Fase II, na qual 150.000 espécies serdo sequenciadas em apenas quatro
anos, a participagdo de cientistas e instituicdes de todo o mundo sera fundamental para o seu
sucesso. Como nd Europeu do EBP, o European Reference Genome Atlas (ERGA) procura
implementar um novo modelo descentralizado, acessivel, equitativo e inclusivo para a produgao
de genomas de referéncia de alta qualidade, que informarda o EBP enquanto este cresce. Para
embarcar nesta missdo, 0 ERGA langou um Projeto Piloto para estabelecer uma rede através da
Europa para desenvolver e testar a primeira infraestrutura deste tipo, para a produgdo coordenada
e distribuida de genomas de referéncia de 98 espécies eucarioticas europeias, a partir de doadores
de amostras de 34 paises europeus. Aqui descrevemos o processo € os desafios enfrentados
durante o desenvolvimento de uma infraestrutura piloto para a produ¢do de recursos gendmicos
de referéncia e exploramos a eficdcia desta abordagem em termos de produ¢do de genomas de
referéncia de alta qualidade, considerando também a equidade e a inclusdo. Os resultados e
ligoes aprendidas durante este piloto fornecem uma base solida para o ERGA, e conhecimento
importante para a implementacdo de outros projetos de recursos gendmicos transnacionais e

nacionais.

Romanian:

O baza de date genomica globald, cu toatd diversitatea speciilor de pe Pamant ar putea fi o
comoard de descoperiri stiintifice. Cu toate acestea, in ciuda progreselor majore in tehnologiile
de secventiere genomicd, doar o mica parte din specii au informatii genomice disponibile. Pentru
a contribui la completarea bazei de date genomice planetare, oamenii de stiinta si institutiile din
intreaga lume s-au unit in cadrul Proiectului Earth BioGenome (EBP), care intentioneaza sa
secventieze si sa asambleze genomuri de referintd de inalta calitate pentru toate ~1,5 milioane de
specii de eucariote recunoscute printr-o abordare treptata. Pe masura ce initiativa trece la Faza II,
unde 150.000 de specii urmeaza sa fie secventiate in doar patru ani, participarea la nivel mondial
la acest proiect va fi fundamentald pentru succes. In calitate de nod european al EBP, Atlasul

European al Genomurilor de Referintd (ERGA) iIncearca sa implementeze un nou model



descentralizat, accesibil, echitabil si incluziv pentru producerea de genomuri de referinta de
inalta calitate. Pentru a se angaja 1n aceasta misiune, ERGA a lansat un proiect pilot pentru a
stabili o retea in Intreaga Europad pentru a dezvolta si testa prima infrastructura de acest gen
pentru productia coordonata si distribuita de genomuri de referintd pe 98 de specii eucariote
europene colectate de furnizorii de mostre din 34 de tari europene. Aici descriem procesul si
dificultatile cu care s-a confruntat dezvoltarea infrastructurii pilot necesara pentru obtinerea de
genomuri de referintd, si exploram eficacitatea acestei abordari in ceea ce priveste productia de
genomuri de referinta de 1naltd calitate, ludnd in considerare atat echitatea, cat si incluziunea.
Rezultatele si lectiile invatate in timpul acestui proiect pilot oferd o baza solida pentru ERGA,

oferind in acelasi timp lectii cheie altor proiecte transnationale si nationale de resurse genomice.

Slovakian:

Globalna databaza genémov vsetkych druhov na Zemi by mohla byt mimoriadne vyznamnym
zdrojom mnohych vedeckych objavov. Napriek velkému pokroku v technoldgiach sekvenovania,
informacie o celych gendomoch st k dispozicii stale len u ve'mi malej Casti druhov. S cielom
prispiet’ ku kompletnejSej databaze gendémov sa vedci a institicie z celého sveta spojili v ramci
projektu Earth BioGenome Project (EBP), ktory planuje sekvenovat’ a zostavit' vysokokvalitné
referencné gendomy pre vsetkych ~1,5 miliona znamych eukaryotickych druhov prostrednictvom
postupného, fazového pristupu. Kedze iniciativa prechadza do Fazy II, v ktorej sa maji
sekvenovat’ genomy 150 000 druhov v priebehu 4 rokov, zdsadnd bude pre uspech projektu
celosvetova ucast. Konzorcium European Reference Genome Atlas (ERGA) ako eurdpsky uzol
EBP sa snazi zaviest novy, decentralizovany, dostupny, spravodlivy a inkluzivny model
produkcie vysokokvalitnych referenénych gendémov, ktory poskytne informacie EBP, ako ciel’
Féazy II efektivne dosiahnut’. Aby sa konzorcium ERGA mohlo pustit’ do tejto misie, spustili sme
pilotny projekt na vytvorenie eurdpskej siete s cielom vyvinut’ a otestovat’ prvu infraStruktiru
svojho druhu na koordinovant a distribuovant produkciu referen¢nych gendémov 98 eurdpskych
druhov od poskytovatel'ov vzoriek z 34 eurdpskych krajin. V tejto Studii uvadzame proces a
vyzvy, ktorym sme celili poCas vyvoja pilotnej infraStruktiry a hodnotime ucinnost’ tohto
pristupu z hl'adiska produkcie vysokokvalitnych referenénych genémov, pricom zohl'adiiujeme aj

spravodlivost’ a inkluziu. Vysledky a skusenosti ziskané pocas tohto pilotného projektu



poskytuju dolezity zéklad pre fungovanie konzorcia a zaroven pontkaju klI'uCové poznatky pre

iné nadnarodné a narodné projekty vyuzivajice genomické data.

Slovenian:

Globalna zbirka podatkov o genomih vseh vrst na Zemlji bi lahko bila zakladnica znanstvenih
odkritij. Kljub velikemu napredku na podro¢ju tehnologij sekvenciranja genomov pa imamo
trenutno na razpolago genomske podatke le za majhno $tevilo vrst. Da bi prispevali k popolne;jsi
planetarni podatkovni bazi genomov, so se znanstveniki in institucije po vsem svetu zdruzili v
projektu Earth BioGenome Project (EBP), katerega cilj je postopno sekvenciranje in sestavljanje
visokokakovostnih referen¢nih genomov za priblizno 1,5 milijona priznanih evkariontskih vrst.
Ker pobuda prehaja v drugo fazo, v kateri naj bi v Stirih zaporednih letih sekvencirali 150.000
vrst, bo za njen uspeh klju¢no globalno sodelovanje. Evropski referencni genomski atlas (ERGA)
kot evropsko sredis¢e projekta EBP Zeli vzpostaviti nov decentraliziran, dostopen, pravicen in
vkljucujo¢ model za zagotavljanje visokokakovostnih referenénih genomov, ki bo podpiral
nadaljnje razsirjene pobude projekta EBP. Konzorcij ERGA je zacel izvajati pilotni projekt za
vzpostavitev vseevropskega omrezja za razvoj in prvo testiranje dostopne infrastrukture za
usklajeno in porazdeljeno sekvenciranje referencnih genomov za 98 evropskih evkariontskih
vrst, katerih vzorce so predlozili raziskovalci iz 34 evropskih drzav. V nadaljevanju opisujemo
postopek in izzive, s katerimi smo se soocCili med pilotnim preizkusom infrastrukture za
referenne genome, hkrati pa ocenjujemo ucinkovitost tega pristopa pri dolocanju
visokokakovostnih referen¢nih genomov ob upostevanju pravicnosti in vkljucenosti. Rezultati in
izkuSnje, pridobljene pri tem pilotnem projektu, so trdna podlaga za nadaljnje delo konzorcija
ERGA, hkrati pa ponujajo klju¢ne izkuSnje za druge mednarodne in nacionalne projekte na

podrocju analize genomov.

Spanish:

Una base de datos global de genomas de toda la diversidad de especies de la Tierra podria ser un
tesoro de descubrimientos cientificos. Sin embargo, independientemente de los grandes avances
en las tecnologias de secuenciacion, tan solo una pequefia fraccion de las especies tiene
informacion gendmica disponible. Para contribuir a una base de datos gendmica planetaria mas

completa, cientificos e instituciones de todo el mundo se han unido bajo el Proyecto Earth



BioGenome (EBP), el cual planea secuenciar y ensamblar genomas de referencia de alta calidad
para las ~1,5 millones de especies eucariotas reconocidas a través de una aproximacion por fases.
A medida que esta iniciativa entre en la Fase II, en la que se secuenciaran 150.000 especies en
tan solo cuatro afos, la participacion mundial en el proyecto serd fundamental para su éxito.
Como nodo europeo de la EBP, el Atlas Europeo de Genomas de Referencia (ERGA) busca
implementar un nuevo modelo descentralizado, accesible, equitativo e inclusivo para producir
genomas de referencia de alta calidad, el cual informara a la EBP a medida que vaya escalando
su produccion. Para embarcarse en esta mision, ERGA lanzé un proyecto piloto con la intencion
de establecer una red en toda Europa con el fin de desarrollar y probar la primera infraestructura
de este tipo destinada a la produccidn coordinada y distribuida de genomas de referencia en 98
especies eucariotas europeas, procedentes de 34 paises europeos proveedores. Aqui describimos
el proceso y los desafios a los que nos hemos enfrentado durante el desarrollo de una
infraestructura piloto para la produccidon de recursos gendmicos de referencia, y exploramos la
efectividad de este enfoque en términos de produccion de genomas de referencia de alta calidad,
considerando también la equidad y la inclusién. Los resultados y las lecciones aprendidas
durante este piloto constituyen una base solida para ERGA, al tiempo que ofrecen aprendizajes

clave para otros proyectos de recursos genémicos transnacionales y nacionales.

Swedish:

En global databas over jordens alla arters hela genom (arvsmassa) skulle utgdra en veritabel
skattkista for vetenskapliga upptickter. Men trots stora teknologiska framsteg inom
DNA-sekvensering sa har hittills bara en brakdel av alla arters hela genom sekvenserats. For att
bidra till en mer komplett planetir genomdatabas har forskare och institutioner vérlden dver gatt
samman 1 Earth Biogenome Project (EBP), ett projekt som med en stegvis strategi planerar att
sekvensera och sétta samman hogkvalitativa referensgenom for alla ~1.5 miljoner kidnda arter av
Eukaryoter. I ndsta fas dr malet att sekvensera 150 000 arter pad bara fyra ar, och for att nd dit
kréavs storskaligt globalt engagemang. European Reference Genome Atlas (ERGA), Europas nod
av EBP, utvecklar nu en ny decentraliserad, Oppen, rittvis och inkluderande modell for
produktion av hogkvalitativa referensgenom, en modell med stor relevans for EBPs méalsdttning.
Som start lanserade ERGA ett pilotprojekt med syfte att etablera ett europeiskt nitverk for att

utveckla och testa denna forsta infrastruktur av sitt slag. Piloten innefattade koordinering av en



distribuerad produktion av referensgenom for 98 europeiska arter fran 34 olika europeiska
lander. Hir beskriver vi processen och utmaningarna for utvecklingen av pilot-infrastrukturen
och utvirderar effektiviteten vad géller produktion av hogkvalitativa referensgenom, beaktande
sévil inklusivitet som réttviseaspekter. Resultaten och lirdomarna fran pilotprojektet utgor en
stabil grund for ERGA med stor nytta dven for andra nationella och internationella

genomresursprojekt.

Icelandic:

Almennur gagnagrunnur erfdamengjasem spannar liffredilegan fjolbreytileika jardar veeri
sannkollud fjarsjodskista visindalegra upplysinga. Pratt fyrir miklar framfarir i radgreiningum
erfdamengja eingéngu erfdamengaradir litils brots af 6llum tegundum adgengilegar. Til ad fa
heilsteyptari gagnagrunn yfir erfdamengi lifvera 4 jordinni hafa visindamenn og stofnanir
vidaum heim sameinast i Earth BioGenome Project (EBP), sem stefnir ad pvi ad radgreina og
kortleggja hageda-vidmidunarerfdamengi fyrir allar paer ~1,5 miljonir tegundir heilkjérnunga
sem lyst hefur verid, meid skipulodum haetti. Par sem annar afangi verkefnisins (e.Phase II), par
sem 150.000 tegundir verda radgreindar 4 adeins fjérum arum, er ni ad hefjast er almenn og
alpjodleg pattaka mikilveg til a0 arangur naist . Evropuhluta EBP verkefnisins, evropska
vidmidunarerfdamengja-atlasinum (e. the European Reference Genome Atlas (ERGA)), er ®tlad
a0 utfera nyja adfero til ad setja saman hagada-vidmidunarerfdamengi med dreifori patttoku og
almennu adgengi par sem jafnredi er tryggt, sem mun midla upplysingum til EBP jafnédum. Til
ad framfylgja pessu hefur ERGA sett af stad forverkefni (e. a Pilot Project) sem byggir 4
samstarfsneti sem spannar alla Evropu, til ad préa og profa slika innvidi fyrir greiningu og
midlun vidmidunarerfdamengja fyrir 98 tegundir evropskra heilkjornunga sem safnad var af
patttakendum fra 34 Evropulondum. Hér greinum vid fra adferdafraedinni og dskorunum sem vid
stooum frammi fyrir vio ad proa pessa innvidi og hvernig vid fundum leidir til ad safha pessum
vidmidunarerfdamengjum. Auk pess metum vid hversu vel pad gekk m.t.t. jafnredis og virkrar
patttoku allra patttakenda. baer nidurstoour og sa lerdomur sem vid hofum aflad i pessu
forverkefni leggur gddan grunn ad ERGA auk pess a0 midla grunnpekkingu til annarra

alpjodlegra og landsbundinna erfdamengjaverkefna.



Norwegian:

En global genomdatabase over hele jordens artsmangfold kunne veart en skattkiste for
vitenskapelige oppdagelser. Men til tross for store fremskritt innen genomsekvenseringsteknologi
er det kun en svert liten del av artene som har genomisk informasjon tilgjengelig. For & bidra til
en mer komplett verdensomspennende genomdatabase har forskere og institusjoner over hele
verden gétt sammen 1 Earth BioGenome prosjektet (EBP), som planlegger a sekvensere og
assemblere referansegenomer av heyeste kvalitet for alle ~1,5 millioner anerkjente eukaryote
artene, gjennom en trinnvis tilnerming. Initiativet gar na over i den andre fasen, hvor 150 000
arter skal sekvenseres i lopet av kun fire &r, og verdensomfattende deltakelse i prosjektet er
derfor avgjerende for & lykkes. European Reference Genome Atlas (ERGA), som er den
europeiske grenen 1 EBP, har som mél & implementere en ny desentralisert, tilgjengelig, rettferdig
og inkluderende modell for produksjonen av referansegenomer av heyeste kvalitet, som vil
informere EBP samtidig som den utarbeides. For & ta fatt pa dette oppdraget lanserte ERGA et
pilotprosjekt for & etablere et nettverk over hele Europa som skal utvikle og teste den forste
infrastrukturen 1 sitt slag for koordinert og distribuert referansegenomproduksjon for 98
europeiske eukaryote arter. Disse provene kommer fra samarbeid med partnere i 34 europeiske
land. Her skisserer vi prosessen og utfordringene under utviklingen av en pilotinfrastruktur for
produksjonen av referansegenomressurser, og undersgker hvor effektiv denne tiln@ermingen er
ndr det gjelder produksjon av referansegenomer av hoyeste kvalitet, samtidig som vi tar hensyn
til rettferdighet og inkludering. Resultatene og erfaringene fra dette pilotprosjektet danner et
solid grunnlag for ERGA, samtidig som det gir viktige erfaringer til andre transnasjonale og

nasjonale genomiske ressursprosjekter.

Faroese:

Ein heimsfevnandi genomdatugrunnur vid ellum livveru slegum & jeordini, kundi verid ein
dyrgripur av visindaligum gjegnumbrotum. Men tiverri er hetta ikki veruleiki enn. Hoast stora
framgongd innan genom tekni, so er tad bert ein litil brotpartur av ellum livveru slegum, i0 eru
genom kanna. Fyri at fda gongd 4 ein slikan genomdatugrunn hava visindafolk og stovnar runt
allan heimin skipa seg undir heitinum Earth BioGenome Project (EBP). Hetta er ein verketlan id
hevur til endamals at framleida hagddsku tilvisingargenom, fyri tey aleid 1.5 millionir kendu

livveru slogini. Verkatlanin narkast ni edrum stigi, har tilvisingargenom fyri 150,000 livveru



slog skulu framleidast uppa fyra ar. Fyri at klara hesa storu uppgavu, er neydugt at allur heimurin
tekur lut i hesi verkatlan. European Reference Genome Atlas (ERGA), 10 er tann europeiski
parturin av verketlanin, er i holt vid at gera eina forskrift fyri hvussu vit framleida hagédsku
tilvisingargenom. Hesin frymil tekur haedd fyri midspjadan, atkomuligheit, raettvisi og inklusjon.
Til hesa uppgéavu, hevur ERGA skapa eitt europeiskt netverk, til at menna og royna eitt
undirstedukervi, 10 samskipar framleidsluna av tilvisingargenomum fyri 98 europeisk livveru
slog fra 34 europeiskum londum. I hesi grein ttgreina vit mannagongdir og avbjodingar, id toku
seg upp ta tilvisingargenom undirstedukervid var ment, og kanna hvussu effektivt hetta hevur
verid 1 mun til framleidslu av hagodsku tilvisingargenomum, vid reettvisi og inklusjon i
huganum. Urtgkurnar og vitanin id er funnin i hesum fyrsta partinum av verkzatlanini, er gédur
grundsteinur til vidari menning av ERGA, og gevur tydningarmiklar leidreglur til adrar liknandi

verketlanir.

Hebrew:
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Serbian:

Globalna baza podataka genoma svih vrsta na Zemlji mogla bi predstavljati veoma znacajno
naucno otkri¢e. Medutim, bez obzira na veliki napredak u tehnologijama sekvenciranja genoma,
samo mali deo vrsta ima dostupne genomske informacije. Da bi doprineli potpunijoj planetarnoj
genomskoj bazi podataka, naucnici 1 institucije Sirom sveta su se ujedinili u okviru projekta Earth
BioGenome Project (EBP), u okviru kog se planira sekvenciranje i sakupljanje visokokvalitetnih
referentnih genoma za svih ~1,5 miliona poznatih eukariotskih vrsta kroz viSefazni proces. Kako
inicijativa prelazi u fazu II, gde ¢e 150.000 vrsta biti sekvencionirano za samo Cetiri godine,
Siroko uceS¢e u projektu bi¢e od sustinskog znaCaja za uspeh. Kao evropski ¢vor EBP-a,
Evropski referentni atlas genoma (ERGA) nastoji da implementira novi decentralizovan,
pristupacan, pravic¢an i inkluzivan model za generisanje visokokvalitetnih referentnih genoma,
koji ¢e doprineti EBP-u. Da bi se upustila u ovu misiju, ERGA je pokrenula Pilot projekat za
uspostavljanje mreze Sirom Evrope za razvoj i testiranje prve infrastrukture te vrste za
koordinisano generisanje 1 distribuciju referentnih genoma 98 evropskih eukariotskih vrsta
obezbedenih iz 34 evropske zemlje. Ovde prikazujemo proces 1 izazove sa kojima se suocavamo
tokom razvoja pilot infrastrukture za generisanje referentnih genoma, i istrazujemo efikasnost
ovog pristupa u smislu odredivanje referentnih genoma visokog kvaliteta, uzimajuéi u obzir 1
jednakost 1 inkluziju. Ishodi i lekcije naucene tokom ovog pilot-projekta pruzaju solidnu osnovu

za ERGA dok nude klju¢na znanja drugim transnacionalnim i nacionalnim projektima genoma.

Ukrainian:

I'mobanpHa 0Ga3a MaHMX TEHOMIB YChOTO PI3HOMAHITTS BUIIB 3e€MJIl MOXKE CTAaTH CKapOHUIIEIO
HAyKOBUX BIAKpUTTIB. O/lHAK, HE3BaXKarOUM Ha 3HAuH1 JIOCATHEHHS B TEXHOJIOTISIX CEKBEHYBAaHHS
TeHOMY, JIMIIIE HEe3Ha4YHa YacTKa BHUJIB Mae€ HasBHY 'eHOMHY iHQopmarito. [I[o6 3pobutu cBiii
BHECOK y CTBOPEHHS OUIbII MOBHOI IUIAHETApHOI F€HOMHOI 0a3M JAAaHMX, BUEHI Ta IHCTUTYLII 3
YChOTO CBITYy 00’emHaNMCs B pamkax npoekty Earth BioGenome Project (EBP), sikuii TuiaHye
CEKBEHYBAaTH Ta 310paTH BUCOKOSKICHI pedepeHCHI TeHOMH s BCiX ~1,5 MiNbiOHIB BUBHAHUX
€YKapiOTUYHUX BHJIB ILISXOM TMiAXOAY IOETAMHOTO JOCHiKeHHA. OCKUIBKH I iHII[laTHBa
nepexoauTs y apyry ¢asy, ae 150 000 BumiB MaroTh OyTH CEKBEHOBaHI BCHOTO 33 YOTHPHU POKH,

3aJIydeHHS! YYACHUKIB 3 YChOTO CBITY JI0 NMPOEKTY Oyae pyHIaMEHTAIBHUM JJIs HOTO ycmixy. Sk



eBponeiicekuil By3on EBP, European Reference Genome Atlas (ERGA) niparne 3ampoBajuTH
HOBY JICLIGHTPAJi30BaHy, JOCTYIHY, CHpPaBEAJUBY Ta IHKIIO3UBHY MOJENb JJS CTBOPEHHS
BHCOKOSIKICHUX pe(epeHCHUX T'eHOMIB, ska iHpopmyBarume EBP y Mipy #oro macmraOyBaHHS.
[[{o6 posnouaty 1o Mmicito, ERGA 3amycTuia NUIOTHUM MPOEKT AJsi CTBOPEHHSI MEpEeski MO BCii
€Bponi  UIsI  po3poOKM Ta TECTyBaHHS MepIioi 1HQPACTPYKTypu Takoro poay Ajs
CKOOPJIMHOBAHOTO Ta PO3MOIUIEHOTO CTBOPEHHS pedepeHcHuX TeHoMIB 98 eBpomeichKkux
eyKapiOTUYHHX BHUIIB BiJ] TOCTauyaJbHUKIB 3pa3kiB 3 34 eBpomelicbkux Kpain. Tyt mu
OKpPECIIIOEMO TPOLIEC Ta BUKIUKH, 3 SIKAMH MU 3ITKHYJIUCS 1] 4Yac PO3POOKH MUIOTHOI
iHQpacTPYKTYypu IS CTBOPEHHS pe(epeHCHHMX Te€HOMHHX pecypciB, 1 JOCIIIKYEMO
e(EeKTUBHICTh I[bOTO MIJIXOJY 3 TOYKH 30py CTBOPEHHS BUCOKOSKICHUX pe(epeHCHHX I'€HOMIB,
BPaxXOBYIOUH TAaKOX CIIPABEJIMBICTh Ta 1HKIIO3UBHICTh. Pe3ynbTatu Ta ypoku, OTpUMaHi ImiJ1 9ac
LOTO MUIOTHOTO TMPOEKTY, CTBOPIOIOTH (pyHIaMeHTadbHI miaBanuHU i ERGA, BonHOuac
IIPONOHYIOYM KJIFOUOB1 3HAHHS Ui 1HIUMX TPAHCHALIOHAJIbHUX Ta HAIllOHAJIBHUX IPOEKTIB 3

T€HOMHHX PECYpCIB.

Catalan:

Una base de dades global que contingui el genoma de la diversitat de totes les espécies del
planeta Terra podria ser un tresor de descobriments cientifics. Tanmateix, malgrat els grans
avengos en la tecnologia de seqiienciacio del genoma, només es disposa informacidé genomica
d’una petita fraccid del conjunt de totes les especies. Per contribuir a una base de dades
gendmica planetaria més completa, cientifics i institucions de tot el mon s'han unit sota el Earth
BioGenome Project (EBP). Aquest projecte, mitjancant un enfoc gradual dividit en diferents
fases, t€ com objectiu seqiienciar i fer ’assemblatge de genomes de referencia d'alta qualitat per
aproximadament 1’1,5 milions de totes les especies eucariotes conegudes. A mesura que la
iniciativa passa a la Fase II, on es té previst seqiienciar 150.000 especies en només quatre anys,
la participacié en el projecte de tots els actors a nivell mundial sera fonamental per assolir els
objectius. Com a node europeu de I'EBP, I'Atles de Genomes de Referéncia Europeu (European
Reference Genome Atlas, ERGA) busca implementar un nou model descentralitzat, accessible,
equitatiu 1 inclusiu per produir genomes de referéncia d'alta qualitat, que a mesura que s’avanci,
anira informant I'EBP. En iniciar-se aquesta missio, ’ERGA va llancar un Projecte Pilot que va

establir una xarxa europea per desenvolupar 1 provar una primera infraestructura d'aquest tipus.



En un primer moment es va realitzar la producci6 coordinada i la distribucio dels genomes de
referéncia de 98 especies eucariotes europees, amb proveidors de mostres de 34 paisos europeus.
A continuaci6é es descriuen els processos 1 els reptes que s’han hagut d’afrontar durant el
desenvolupament de la infraestructura del Projecte Pilot per a la producci6 de recursos de
genomes de referéncia, i s’explora l'eficacia d'aquest enfocament en la produccié de genomes de
referéncia d'alta qualitat, considerant també els principis d'equitat i inclusid. Els resultats i les
llicons apreses durant aquest Projecte Pilot proporcionen una base solida per a ’ERGA, alhora
que ofereixen aprenentatges clau per altres projectes de recursos genomics transnacionals i

nacionals.

Croatian:

Globalna baza podataka s genomima svih vrsta na Zemlji biti ¢e riznica znanstvenih otkrica.
Medutim, bez obzira na veliki napredak u tehnologiji sekvenciranja genoma, samo mali dio vrsta
ima dostupne genomske podatke. Kako bi pridonijeli u stvaranju Sto potpunije globale baze
genoma, znanstvenici i institucije diljem svijeta ujedinili su se u okviru inicijative Earth
BioGenome Project (EBP), kojoj je cilj postepeno sekvencirati 1 sastaviti visokokvalitetne
referentne genome za ~1,5 milijun poznatih eukariotskih vrsta. Kako inicijativa ulazi u drugu
fazu, kroz koju ¢e se u samo Ccetiri godine sekvencirati genomi 150 000 vrsta, Sirenje
sudjelovanja u projektu na cijeli svijet biti ¢e klju¢no za njegov uspjeh. Kao europski predstavnik
EBP-a, inicijativa Europski atlas referentnih genoma (European Reference Genome Atlas,
ERGA) nastoji implementirati novi decentralizirani, pristupacan, pravi¢an i uklju¢iv model za
proizvodnju visokokvalitetnih referentnih genoma. Kao prvi korak ove misije, ERGA je
pokrenula pilot projekt za uspostavljanje europske mreze s ciljem razvoja i testiranja
infrastrukture, prve te vrste, za koordinirano 1 distribuirano sekvenciranje referentnih genoma na
98 europskih eukariotskih vrsta odabranih od predstavnika iz 34 europske zemlje. Ovdje
opisujemo proces i1 izazove s kojima smo se suo€ili u pilot projektu tijekom razvoja
infrastrukture potrebne za produkciju referentnih genoma, i istrazujemo ucinkovitost ovog
pristupa za proizvodnju visokokvalitetnih referentnih genoma, uzimajuci u obzir jednakost 1
ukljucenost. Ishodi i lekcije naucene tijekom ovog pilot-projekta daju ¢vrstu osnovu za ERGA-u,
a istovremeno nude klju€na znanja drugim internacionalnim i nacionalnim genomskim

projektima.



Czech:

cey

Globalni datab4dze genomu vsSech druhii organismdi, zijicich na zemi by byla neocenitelnou
pomuckou na cesté ke védeckym objeviim. Bohuzel, i pfes vyznamné pokroky v technologiich
sekvenace genomt jsou genomické informace dostupné pouze pro zanedbatelné mnoZstvi druhd.
Proto, aby bylo mozné vytvofit uplnéjsi globalni databazi genomd, se spojili védci a vyzkumné
instituce v ramci projektu Earth BioGenome Project (EBP), jehoZ cilem je postupné sekvenovat a
zkompletovat vysoce kvalitni referencni genomy pro vSech ~ 1.5 milionu znamych druhii
eukaryotnich organismil. Protoze tato iniciativa nyni vstupuje do druhé faze, béhem niz by m¢lo
byt v prubéhu Ctyt let sekvenovano 150,000 druhd, je pro jeji uspéch nezbytna participace védct
z celého svéta. European Reference Genome Atlas (ERGA), jako evropsky uzel EBP, usiluje o
vytvofeni decentralizovaného, dostupného, spravedlivého a inkluzivniho postupu tvorby
kvalitnich referen¢nich genomd, ktery by k tomuto usili pfisp€l. Jako pocatek této mise spustila
ERGA pilotni projekt, ktery mé¢l za cil vytvoiit celoevropskou sit’ pro vyvoj a testovani
infrastruktury pro koordinovanou a distribuovanou produkci genomt 98 evropskych druhii
eukaryot, pochazejicich ze vzorkli, dodanych spolupracovniky ze 34 evropskych statd. Zde
popisujeme postupy a vyzvy, se kterymi se tato iniciativa setkala pfi tvorbé pilotni infrastruktury
pro produkci referennich genomt a posuzujeme efektivitu tohoto ptistupu, piicemz bereme v
uvahu rovnéz spravedlnost a inkluzi. Praktické vystupy i zkuSenosti, ziskané v pribéhu této
pilotni studie tvofi solidni zéklad pro dal$i ¢innost ERGA a nabizi rovnéz ziskané zkuSenosti

dalSim genomickym projektim narodnich i nadnérodnich Grovni.

Estonian:

Ulemaailmne, kogu maakera liigilist mitmekesisust hdlmav genoomne andmebaas vdib kujuneda
teaduslike avastuste aardelackaks. = Hoolimata  genoomi  sekveneerimis-  ehk
jérjestamistehnoloogia suurtest edusammudest on genoomne teave olemas vaid viga viikesel
osal liikidest. Selleks, et kaasa aidata iiha terviklikuma, kogu maakera genoomiandmebaasi
loomisele, on teadlased ja institutsioonid {iile kogu maailma koondunud Maa
biogenenoomimiprojekti (Earth BioGenome Project, EBP) alla, mille raames on kavas
jark-jargult jarjestada koigi ~1,5 miljoni teadaoleva eukariioodi ehk paristuumse liigi kvaliteetsed

referentsgenoomid. Kuna algatus on liikumas iile II etappi, milles nelja aasta jooksul



jarjestatakse 150 000 liigi genoomid, on iilemaailmne osalus projekti Onnestumiseks viga
oluline. EBP Euroopa sdlmena piitiab Euroopa referentsgenoomide atlas (ERGA) rakendada uut,
detsentraliseeritud,  juurdepddsetavat,  Oiglast ja  kaasavat mudelit kvaliteetsete
referentsgenoomide loomiseks. Selle missiooni alustamiseks kéivitas ERGA pilootprojekti, mille
raames loodi iile-Euroopaline vorgustik, et arendada ja katsetada esimest omataolist taristut ning
nii jdrjestati koordineeritud viisil 34st Euroopa riigist périt proovimaterjali pdhjal 98 eukariiootse
liigi referentsgenoomid. Siinkohal kirjeldame referentsgenoomi ressursside loomise piloottaristu
viljatootamist ning sellega kaasnenud probleeme ning uurime selle ldhenemisviisi tohusust
kvaliteetsete referentsgenoomide loomise seisukohast, vottes sealjuures arvesse ka vordsust ja
kaasatust. Selle pilootprojekti tulemused ja Oppetunnid on ERGA jaoks heaks vundamendiks,
pakkudes samal ajal olulisi Oppetunde teistele riikidevahelistele ja  -sisestele

genoomiprojektidele.
Finnish:

Maailmanlaajuinen genomitietokanta koko planeetan lajien monimuotoisuudesta voisi olla
tieteellisten 16ytdjen aarreaitta. Siitd huolimatta, ettd genomin sekvensointitekniikoissa on otettu
suuria edistysaskelia, genomitietoa on saatavilla vain pienestd osasta lajeja. Tdydentddkseen
genomitietokantaa tutkijat ja instituutiot ympéri maailman ovat liittyneet Earth BioGenome
Project (EBP) -projektiin, jonka tavoitteena on vaiheittain sekvensoida ja koota korkealaatuisia
referenssigenomeja jokaiselle noin 1,5 miljoonasta tunnetusta eukaryootti lajista. Aloitteen
siirtyessd vaiheeseen II, jossa 150 000 lajia on méédrd sekvensoida neljdssd vuodessa,
maailmanlaajuinen osallistuminen hankkeeseen on edellytys sen menestykselle. EBP:n
eurooppalaisena osana, European Reference Genome Atlas (ERGA) pyrkii luomaan uuden
hajautetun, esteettdmén, tasapuolisen ja osallistavan mallin korkealaatuisten referenssigenomien
tuottamiseksi, joka pitdd EBP:n ajan tasalla prosessin etenemisestd. Ryhtyessddn tdhin tehtivaan,
ERGA kéynnisti pilottihankkeen luodakseen Euroopan poikki kulkevan verkoston, jonka
tarkoituksena on kehittdd sekd testata uudenlaista infrastruktuuria, jota kdytetdan koordinoituun
ja hajautettuun referenssi genomien tuotantoon 98:n eurooppalaisen lajin kohdalla, joiden
niytteet tulevat 34:std eri Euroopan maasta. Téssd hahmottelemme prosessia ja haasteita, joita
kohtasimme kehittdessamme pilotti-infrastruktuuria referenssigenomien tuotantoa varten, ja

tutkimme tdméin l4dhestymistavan tehokkuutta korkealaatuisen referenssigenomi tuotannon



kannalta, ottaen huomioon myds tasa-arvon ja inklusiivisuuden. Tdmén pilotin aikana saadut
tulokset ja opetukset antavat vankan perustan ERGA:lle ja tarjoavat samalla keskeisid

oppitunteja muille monikansallisille ja kansallisille genomi resursseja koskeville projekteille.

Bulgarian:

CpeToBHaTa reHOMHa 0a3a JaHHM 3a BUIOBOTO pa3HooOpa3ue Ha 3eMsTa MOXke Ja Obue
CBHKPOBHIIHHUIIA 32 HAYYHH OTKPUTHUS. BBIpPEeKn TOBa, HE3aBHCHMO OT TOJIEMHUSI HalpeabK B
TEXHOJIOTUMTE 3a CEKBEHHUpPAaHE Ha IeHOMa, CaMO 3a MaJjlka 4yacT OT BMJOBETE MMa HaJM4Ha
reHoMHa nHpopmanus. 3a Ja JONpUHEcaT 3a Ch3/1aBaHe Ha MO-IThJIHA TNIaHeTapHa TeHOMHa 0aza
JAHHW, YYEHU U MHCTUTYLMM OT LIeJusl CBAT ce obenuHuxa B pamkute Ha Earth BioGenome
Project (EBP), koiiTo tutanmpa aa ceKBeHUpa M CIII00M BUCOKOKAYECTBEHH pe(EepeHTHU TEHOMU

3a BCUYKHU ~ 1,5 MUWJIMOHA YCTAHOBCHHU CYKApUOTHH BH 4, YPE3 CThIIAJIOBUJCH IMMOCTAIICH IMOAXOM.

Toii karo wHUIMaruBata mpemuHaBa BbB ¢aza I, kpmero 150 000 Buma TpsOBa na Owbaar
CEKBEHHPaHHU CaMoO 3a YETHPH I'OAMHHU, CBETOBHOTO y4acTHE B MIPOEKTA Ilie ObJe OMpeaessio 3a
ycrexa. Karo eBpomeiicka Bb3nmoBa Touka Ha EBP, EBponelickusT pedepeHTeH reHOMEH artjiac
(ERGA) ce ctpemu 1a NpHIIOKH HOB AELEHTPAIU3UPaH, JOCTHIIECH, CIPaBeUIUB U MPUOOIIaBalll
MOJIEeTT 32 MOJyyaBaHE Ha BUCOKOKAYeCTBEHU pedepeHTHH reHoMu, nHpopmupaiiku EBP. 3a na
3arouHe Ta3u Mucus, ERGA craptupa nuiaoTeH MpoekT 3a ch3/laBaHe Ha Mpeka B 1su1a EBpona
3a pa3paboTBaHEe M TECTBaHE HAa IbpBaTa MO poja cu MHPPACTPYKTypa 3a KOOPAMHUPAHO U
pasmpeneneHo moiydyaBaHe Ha pedepeHTHU reHoMHU Ha 98 eBpornelicku eyKapuoTHHU BUAa OT 34
€BpOIeiCKH IbpkaBu. Tyk ouepraBaMe Ipolieca M IPEIU3BUKATENICTBAaTa, C KOUTO C€
cOTbCKBaMe 1O BpeMe Ha pa3pabOTBaHETO Ha MUJIOTHATa MH(paAcTPyKTypa 3a MOJTydaBaHE Ha
pedepeHTHH TeHOMHHU pecypcH, U u3ciensaMe e(eKTUBHOCTTAa Ha TO3U MOJXO[ 10 OTHOLICHHE
Ha BHCOKOKAYEeCTBEHOTO pe(epeHTHO TeHOMHO MPOU3BOJICTBO, KaTo C€ MMa MpPEeABUI ChIIO
CIpaBeIMBOCTTa M 00xBata. Pesynrarure M ypouuTe, HaydeHU I10 BpEeME Ha TO3M HHIIOTEH
IIPOEKT, ocurypsiBar conujgHa ocHoBa 3a ERGA, karo cbleBpeMEHHO MNpeajarar KIH4OBH

3HaHUWA 3a JPYyTrd TPAHCHAIIMOHAJIHU U HAITMOHAJIHHU IIPOCKTHU 3a TCHOMHHU PECYPCH.



Hungarian

A Fold teljes faji sokféleségének globdlis genom-adatbazisa a tudoményos felfedezések
kincsesbanyaja lehetne. A genomszekvenaldsi technologiak jelentds fejlédésétdl fliggetlentil
azonban a fajoknak csak egy kis toredéke rendelkezik genomi informécidkkal. A teljesebb
bolygoszintli genomikai adatbazis létrehozdsdhoz valdé hozzajarulas érdekében a tudodsok és
intézmények vildgszerte Osszefogtak az Earth BioGenome Project (EBP) keretében, amely
fokozatos megkozelitéssel tervezi a ~1,5 millio elismert eukariota faj jo mindségii referencia
genomjanak szekvenalasat és Osszerakdsat. Mivel a kezdeményezés a II. fazisba Iép, ahol
minddssze négy év alatt 150 000 faj szekvenaldsat tervezik elvégezni, a projektben vald
vilagméretli részvétel alapvetd fontossagu a sikerhez. Az EBP eurdpai csomépontjaként az
Eurdpai Referencia Genom Atlasz (ERGA) egy 1j, decentralizalt, hozzaférhetd, méltanyos ¢és
inkluziv modellt kivan megvaldsitani a kivaldo mindségii referencia genomok eldallitasara, amely
az EBP novekedéséhez hozzdjarulando, az EBP-t is tdjékoztatni fogja. E kiildetés megvalositasa
érdekében az ERGA kisérleti projektet inditott egy eurdpai hdlozat 1étrehozasara, amelynek célja
a maga nemében els6 olyan infrastruktura kifejlesztése és tesztelése, amely 98 eurdpai eukariota
faj koordinalt és elosztott referencia-genomjanak eldallitasat teszi lehetové 34 eurdpai orszag
mintaadoitdl. A kovetkezOkben felvdzoljuk a referencia-genomforrasok eldallitasara szolgald
kisérleti infrastrukttra fejlesztése soran felmeriilt folyamatokat és kihivasokat, és megvizsgéljuk
e megkdzelités hatékonysagat a magas szinvonall referencia-genom 6sszerakas szempontjabol,
figyelembe véve az egyenlOséget €és az integraciot is. A kisérleti projekt sordn elért eredmények
¢s tanulsdgok szilard alapot biztositanak az ERGA szamdra, mikozben kulcsfontossagi

ismereteket kindlnak mas transznacionalis €s nemzeti genomikai eréforras-projektek szamara.






