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Maqgaleda 1998-2015-ci illarda respublikanin miixtalif iiziimgiiliik bolgalorina taskil edilon elmi ekspe-
disiyalar va tadgigatlar naticasinda ilk dafa olaraq askar olunmus, o ciimladon Uziimgiiliik vo Sarab-
ciliq ET institutunun ampelografik kolleksiya baginda okilib-becarilan yerli iiziim sortlarinin polimor-
fizm va dayiskanlik xiisusiyyatlarinin naticalarindan bahs edilir. Tadqiqatlar zamam aydinlasdirilmis-
dir Ki, respublikanin iiziim genofondu zangin sortmiixtalifliyi va polimorfizmi ils segilir. Yeni askar
olunmus 45 yerli iiziim sortunun ilk dafs olarag morfoloji alamatlari, bioloji va tasarriifat-texnoloji xii-
susiyyatlori dyranilmis, tasnifat xiisusiyyatlari vo cografi fonu daqiglosdirilmis, beynalxalg ampelodes-
kriptorlar (66 deskriptor) asasinda homin sortlarin ragamsal tasvirlari hayata kecirilmis, deskriptor
gostaricilarinin klasterlasdirilmasi asasinda onlarin irsi xiisusiyyatlorinin miixtalifliyi giymatlondiril-
misdir. Klaster analizden malum olur Ki, iiziim sortlar1 aqrobioloji va tasarriifat-texnoloji xiisusiy-
yatlorine gora daha ¢ox polimorfizmos malikdirlar. ilk dofa olaraq Azarbaycanin 42 yerli iiziim sortu-
nun mikrosatellit (10 SSR marker:VrZag62; VrZag79; VVMD5; VVMD7; VVMD27; VVMD28;
VVMD21; VVMD24; VVMD?25; VVS2) praymeri asasinda miixtalif mansali (Qarbi Avropa, Moldova,
Qafqaz) iiziim sortlari ilo miiqayisali malekulyar tadqiqi zamani alinan gostaricilarin genetik masafa,
genetik struktur, klaster analizi iisullar: ilo miiayyan edilmisdir ki, yerli iiziim sortlarimiz daha ¢ox

genetik miixtalifliya malikdirlar va genetik mansaca ayrica bayiik bir qrupu (94%) taskil edirlor.

Acar sozlar: Uziim, populyasiya, variasiya, sort, klon, salxim, gila, ampelografiya, biomorfologiya

GIRIS

Azorbaycan iiziim bitkisinin yaranma vo forma-
lagsma morkazlorindan biri olub, godim iiziimgiiliik
vo sorabeiliq diyaridir. Uziim (Vitis L.) Azorbaycan
florasinin genis yayilmis, zongin formamiixtalifliya
malik olan bitkilorindon biridir. Azorbaycan xalq
tizlimgiilik vo sorabgiligla baglt gadim, zangin akin-
¢ilik vo emal modoaniyyatino malikdir. Xalqumz tari-
Xon tziimgiilik va sorabgiligla kor-korans deyil,
moqsadyonlii sokildo masgul olmus va xalq seleksi-
yast yolu ilo Azarbaycan aqrobiomiixtolif-liyine yiiz-
lorlo miixtalif irsi xiisusiyyatlore malik giymatli abo-
rigen iiziim sortlar1 baxs etmis, miixtalif qida vo So-
naye mohsullar1 (miirobba, rigal, dosab, sirks, abqo-
ra, sucuq, kismis, moviic, tursasirin, sira, sorbat, so-
rablar, spirt vo s.) oldo etmok, xalq teSarriifatinin
miixtolif saholorini inkisaf etdirmok mogsadilo tizii-
mil genis suratdo okib-becormigdir (Mammadov, Sii-
leymanov, 1978; Panahov, Salimov, 2012; Amanov
etal., 2012).

Azorbaycanin iizim genotiplari genis polimor-
fizmi ilo saciyyslonir, onlarin populyasiyast miix-
tolif biotip, klon, forma, variasiyalardan formalas-
magla giymatli tosorriifat vo seleksiya shamiyyatli
olamatlorin irsi dasiyicilaridirlar. Ona gora do geno-
fondda mo6vcud olan her bir iiziim genotipi askar
edilib toplanmali, etibarli miihafizo vo somorali isti-
fads olunaraq golacok nasillors gatdirilmali, onlarin
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potensial imkanlarinin maksimum reallagdirilmasi
yolu ils tiziimgiilik vo sarabgiliq mohsullarina olan
tolobatin tomin edilmasine vo bu sahonin davamli
inkisafina nail olunmalidir.

Bioloji miixtalifliyin énamli torkib hissasi olan
bitki genetik ehtiyatlari, o ciimlodan tiziim genofon-
du, tokca bu giiniin talablarinin 6danilmasi tiglin de-
yil, homginin bir sira ndv, sort vo formalar galacok-
do seleksiya, biotexnologiya va gen miihandisliyi
baximindan miihiim shamiyyat kasb edan slamatlo-
rin donoru ola bilar (Salimov, 2009; Skparov va b.,
2010).

Qeyd edok ki, iiziimiin genetik ehtiyatlarinin
toplanmasi, davamli istifadoasi, donor genotiplorin
miiayyanlosdirilorok moagsadyonlii seleksiya pro-g-
ramlarma calb edilmasi, biotik va abiotik amillara
davamli, yiiksokmohsuldar va yiiksokkeyfiyyatli yeni
sortlarin yaradilmasi, genofondun tosorriifat vo se-
leksiya shamiyyatli niimunalorls zonginlosdirilmasi,
populyasiyalarin monso, variasiya vo polimorfizm
xususiyyatlarinin 6yranilmasi, miixtalif sabablordan
(antropogen, ekoloji, genetik va s.) irsi xiisusiyyatlori
pislogmis qiymatli sortlarin klon seleksiyasi ilo yax-
stlagdirilmasi, hibrid populyasiyalarin va hibrid na-
sillarin irsiyyst va doyiskenlik qanunauygunluglari-
nin dyranilmasi, okin materialinin todariik xiisusiy-
yatlorinin tadgiqi vo tinggiliyin toskili, sort va for-
malarin beynoalxalq Vitis katologunun vo OIV-in to-
lablorina uygun ampelodeskriptor gostaricilorininin
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ragamsal tortib edorok molumat bazasinin yaradil-
masi, perspektiv sortlarin istehsalatda istifadasi mog-
sadilo elmi vo amali tokliflorin hazirlanmasi va s.
tizimgiiliikdo miihiim moasaloalordir.

Lakin bels vacib masalalarin hallins indiys ki-
mi kifayat godar diggst yetirilmadiyindon hal-hazir-
da onlarin otrafli todgigina zorurat yaranmisdir ki,
bu da miiasir elmin garsisinda miihiim problem ki-
mi durmagqla xiisusi aktualliga malikdir.

Bunu nazare alaraq 1998-2015-ci illor orzinds
Azarbaycanda iiztim bitkisi genofondunun toplani-
Imasi, ampelografik, molekulyar-genetik, fitosani-
tar vo s. xiisusiyyatlorinin dyranilmasi, miixtalifliyi-
nin giymatlondirilmasi, seleksiyada istifadasina dair
genis elmi-tadqiqat islori aparilmigdir (Salimov,
2009, 2011;Camumos, 2011; Salimov, Qurbanov,
2012; Amanov et al., 2012; Salimov et al., 2012,
2015; Pipia et al, 2012; Maghradze et al., 2015;
Maul et al., 2015; Lorenzis et al., 2015; Salimov et
al., 2015).

MATERIAL VO METODLAR

Todgigat isinin materialini AZRKTN-nin Uziim-
¢iiliik vo Sorabciliq ET Institutunun ampelografik
kolleksiya baginda okilib-becarilon, respublikami-
zin miixtalif bolgalorindon ekspedisiya yolu ils yeni
askarlanmis 59 aborigen, 23 variasiya, 31 klon for-
malarindan ibarat tonoklor toskil etmisdir.

Yeni askar olunmus iiziim sortlar1 OIV-nin
(Beynolxalq Uziim vo Sorab Toskilatr) iiziim geno-
tiplorinin alamat vo xiisusiyyatlorinin 6yranilmasin-
da toklif etdiyi ampelodeskriptorlardan istifads edi-
lorak todqiq edilmis vo rogomsal tosvir edilmisdir
(Codes des caracteres descriptifs des varietes et
especes de Vitis., 2001, Tpoumn wu ap. 2013; Sali-
mov, 2014). Uziim sortlarmin miixtolif ampelodes-
kriptor olamatlori iizra qruplasdirilaraq hazirlanmis
dendroqramalar1 klaster PAST (Hammer O., Harper
D., Ryan P. Palaeontological Statistics software
package for education and data analysis // Palaeon-
tologia Electronica 4(1): 9 pp.) program tominatinin
2007-ci il versiyasinda Ward metodu ilo qurulmus-
dur.

Populyasiyalarin klon miixtalifliyinin &yranil-
masinda anonavi vo miasir tsullardan istifads edil-
misdir (Tpommn, Yunpakos, 1981; Conmaros, 1984;
Tpomun, 2001; Tpommmn, 3esrua 2005; Sslimov,
2008; Bacsuisik, 2008; IToasanenko, 2009; Qurba-
nov, Salimov, 2010; bopucenko u ap., 2015)

Uziim sortlarmin populyasiyasindaki bitkilor
arasindan klon miixtalifliyinin segilmasi magsadila
genotipik, yaxud variasiya doyiskanliyinin tadgiqi
O.B.Masyukovaya (Macrokosa, 1973) gora hayata
kegirilmisdir.

Azorbaycanda Yerli Uziim Populyasiyalarinin

Yerli iiziim sorlarmm genotipinin genetik miix-
tolifliyi 10 SSR markerlor praymeri (VrZag62;
VrZag79; VVMD5; VVMD7; VVMD27; VVMD28;
VVMD21; VVMD24; VVMD25; VVS2) osasinda
Oyranilmisdir (Laucou et al., 201; Emanuelli, 2013).
Miixtolif riiseym plazmalarmin genetik miixtalifliyi-
ni ardicil qiymatlondirmok mogsadilo miixtolif allel-
lorin sayim1 (Na), allellorin effektiv sayini (Ne) vo
har riiseym plazmasi tigiin miisahids olunan (Ho) va
gozlonilon (He) heteroziqotlugu miioyyon etmok
tictin SSR markerlarindon istifado edilmisdir. Bu
islor GenAlEx 6.5 program tominati ilo yerino yeti-
rilmisdir (Peakall, Smouse 2006).

Alinmis tocriibi materiallarin riyazi-statistik he-
sablanmasi Vs tocriibalorin dagigliyi geyri parametrik
(x?-meyar1, Uilkokson-Manna-Uitni meyar1) Vo pa-
rametrik (Styudentin t-meyar) tisullarla yoxlanilmus-
dir (Pokwrikwuii, 1973; I'yonep, I'enkun, 1973).

NOTICOLORVO ONLARIN MUZAKIROSI

Genetik doyiskonlik organizmlorin otraf miihit
dayiskonliklorina uygunlagmasini tomin etmoklo to-
kamiil ticiin labiid zomindir. Canli organizmlorin
coxsokilliyinds va ayri-ayr1 populyasiyalarin xiisu-
siyyatlorinds tozahiir edon genetik polimorfizm uzun
stiron prosesin naticasidir (Quliyev, 1993; Salayeva
va b., 2010; Mommadov, 2015).

Uzun siiran tokamiil va madanilasdirlma prose-
sinds iiziimiin ayri-ayri orqanlarinda (yarpq, ¢i¢ok,
salxim, gila, toxum va s.) bir sira morfoloji dayis-
konliklor miisahids edilir. Uziimds fonotipik va ge-
notipik alamatlorin dayiskonlik xiisusiyyatlorindan,
onlarin irsi tobistindon, morfoloji, bioloji va texno-
loji xiisusiyyatlords bas veran polimorfizmin had-
dindan va s. amillorden asili olaraq populyasiyada-
xili miixtolifliklor variasiya, biotip, morfotip, klon
soklinds biiruzo verir. Ona gora do todgigat illarindo
garsiya qoyulan magsadlardan biri da yerli {iziim po-
pulyasiyalarinin miixtolifliyinin miixtalif taksonomik
saviyyalards (variasiya, biotip, morfotip, sortmiixto-
lifliyi, klon) aragdirilmasi va onlarin miixtalifliyinin
Gyranilmosi olmusdur.

Oksar aborigen liziim sortlarinin uzun illar be-
corilmasi naticasinds bas veron mutasiya doyiskan-
liklari, onlarin populyasiyalarinda ¢oxlu sayda sort-
daxili doyiskanliklorin va variasiyalarin meydana
¢ixmasina sobob olmusdur.

Miiayyan bir mikroarealda bitan, irsiyyatca ey-
Nni (mansaca bir-birina yaxin) genotipa malik olan,
fenotipik cohatdon oxsar (olan morfoloji, bioloji vo
tosarriifat slamotlorina goéra bir-birina oxsar) orga-
nizmlar grupu biotip hesab edilir. Bir sira miialliflor
hesab edirlor ki, biotip morfoloji baximdan oxsar
klonlarin comidir vo buna gore do sortla klon ara-
sinda araliq taksonomik vahid kimi gobul edils
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bilar. Bir sorta daxil olan biotiplar asasan bioloji vo
texnoloji xiisusiyyatlori (vegetasiya miiddatlori, da-
vamlilig, boyatma, bar elemetlori, uvaloji gostarici-
lori vo s. xiisusiyyatlori), bazon do morfoloji sla-
moatlarine (salximin olgiisii, salximda gilonin sayi,
gilonin 6lgiisii, bir gilonin kiitlasi va s.) gora forgle-
nirlor (Quliyev, 1993; Salimov, 2011, 2014; bo-
puceHKo u ap., 2015)

Coxillik toadgigatlardan molum olmusdur ki,
Azarbaycanin {iziim genofondu ¢ox zongindir, onun
formamiixtalifliyi ¢oxdur, alamot vo gostaricilori
iizra polimorfizmi yiiksokdir. Son aragdirmalara go-
ra respublikamizda 550-0 yaxin iiziim sortu okilib-
becarilib ki, onlarin da 370-0 godorini yerli {izim
sortlar1 togkil edir (Salimov, 2009; Salimov, Qur-
banov, 2011; Panahov, Salimov, 2012).

Todgigat illorinds respublikamizin  miixtalif
tiztimgiilik bolgalorina togkil edilmis elmi ekspe-
disiyalar vo ampeloqrafik arasdirmalar naticasinda
59 yerli anonovi sort agkar olunaraq (onlardan 45-

nin ampelografik xtisusiyyatlori ilk dofs olaraq tos-
vir edilmigdir) kolleksiyaya daxil edilib, onlarin
biomorfoloji, tesarriifat-texnoloji xilisusiyyatlori oy-
ronilorok 66 ampelodeskriptor osasinda ilk dofo
olaraq rogomsal tosvir edilmisdir. Mioyyan edil-
misgdir ki, tizim sortlari morfoloji alamatlarina, bio-
loji vo texnoloji xiisusiyyatlorino gora bir-birindon
Nazaragarpacaq doracados segilirlor. Ampelodeskrip-
torlar hor bir sortun fordi xiisusiyyatlorini oks etdi-
ron oasas diagnostik alamatlorin ragomsal toplusun-
dan ibarat olmagqla, onlarin genofondun digar geno-
tiplori ilo forgli va oxsar xiisusiyyatlorini oks etdirir.
Buna osaslanaraq yeni askar olunmus iiziim sortla-
rimin cavan zog vo yarpaqlarinin morfoloji nisane-
lori iizra 20, ¢igok, salxim va gilonin morfoloji ola-
Mmotlorinin 20, toxumlar tizra 11, agrobioloji vo to-
sorriifat-texnoloji gostaricilori tizro 15 ampelodes-
kriptor olamatina (comi 66 alamat) gora klaster den-
drogrammasi islonib hazirlanmisdir (Sokil 1-4).
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Sakil 1. Cavan zog va yarpaqglarinin morfoloji
olamatlorinin 20 ampelodeskriptor iizro Klaster
dendrogqrammasit.
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Sakil 2. Cigak, salxim, gilo Vo toxumlarinin morfoloji
slamatlarinin 20 ampelodeskriptor iizra klaster
dendrogrammasi.
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Sakil 3. Toxumlarin morfoloji alamatlorinin 11
ampelodeskriptor iizrs klaster dendroqgrammast.

Sakil 4. Agrobioloji vo tosarriifat-texnoloji slamatlorin
15 ampelodeskriptor iizra klaster dendroqrammasi.
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Azorbaycanda Yerli Uziim Populyasiyalarinin

Cadval 1. Uziim sortlarinin populyasiyasindaki variasiyalarin forglondiklori osas olamot va gostoricilar.

Populyasiyadaxilifenotipik

Sortlar vo onlarin populyasiyasindaki variyasalar

clicyinsas olamat va | A£G | Tabrizi 3| 3 | Mahmudu-2 | Nowrast2 | Afadayi2 | AZ Ksmis:
o ) variaslya P variasiya - variaslya variaslya variasitya 2 variasiya
gostaricilor variasiya variasiya
Yarpagin morfoloji ++ - + - - - _ _
alamatlori
Salximin formast + ++ - ++ ++ + + ++
Salximn olgiisii + + + ++ + ++ + ++
Salximun kiitlosi + + + + ++ ++ + ++
Salximun sixhig + + ++ ++ + ++ ++
Gilslorin formasi + ++ + - - + ++ _
Gilalorin éliisii + + + - + F+ + -
Gilanin rangi + ++ - + - ¥ -
Salximda gilanin sayt + + ++ + ++ ++ ++ + ++
100 gilonin kiitlosi + + + - + ++ + +
Zogun bar amsall + ++ + - + + _ T+
Vegetasiya miiddoti ++ ++ + - ++ + - +

Qeyd:- - slamot tizrs forg yoxdur, + slamot tizrs farglanir, + + - variasiyani farglondiran an vacib olamot va gostaricilor

Uziim sortlar1 cavan zog vo yarpaqlarin ola-
moatlarina gors iki subklasterds comlogmisdir ki, bi-
rinci subklasterds comi 7 sort qruplasmisdir. ikinci
subklasterds tiziim sortlarinin oksar hissasi (38 sort)
comlogmisdir. Toxumlarin slmotlori tizro do liziim
sortlarinda anoloji natica alinmigdir. Cigak, salxim
vo gilolarin morfoloji olamatlori tizro 20 ampelo-
deskriptor olamatin klaster dendroqrammasinda iki
grup amolo goalmisdir, ki onlardan birinds 14 sort,
digarinds iso 31 sort qruplagmisdir.

Klaster analizdon molum olur ki, {iziim sortlar
agrobioloji vo tesarriifat-texnoloji xiisusiyyatlorina
g0ra daha ¢ox polimorfizmo malikdirlor. Bels ki, 15
agrobioloji vo texnoloji gostariciya goro Klaster
gruplasdirilmasindan aydin olur ki, {iziim sortlart 2
boyiik qrupda comlagirloer vo bunlardan birina 17,
digarins iso 28 sort daxildir.

Aragdirmalar aparilarkon polimorfizm vo va-
riasiya doyiskonilklorinin Gyronilmosi zamani po-
pulyasiyadaxili fenotipik farglorin daha ¢ox- 12 sla-
mot (salxim va gilonin 6l¢ii vo formasinda, salxim-
da gilonin miqdar1, salximim va 100 gilonin kiitlssi,
zogun bar omsali, vegetasiya miiddstinin uzunlugu
va gilonin yetismo vaxti, ¢igaklorin tokiilms va sal-
ximda gilonin noxudlagsma doracasi) iizro miisahido
edildiyi askar edilmis va 8 populyasiya iizro (Qara
sani, Mahmudu, Novrast, Agaday1r vo Ag kismis
sortlarinin har birinin 2, Tobrizinin 3, Cahray1 kis-
mis sortunun 4, Ag sani sortunun 6 variasiysi
miioyyan edilmisdir) miisbat xtisusiyyatlori ilo se-
¢ilon 23 variasiya miioyyan olunmusdur. Bu meyar-
larin fenotipik markerlor Kimi istifadoesinin metodu
islonmigdir. Qadim iiziim sortlarinin populyasiya-
larindaki genotiplorin miixtslifliyinin, basqa sozlo
variasiya Vo biotiplarin miiayysnlosdirilmasinda bu
olamot vo xiisusiyatlorin asas gostaricilor kimi isti-
fadasi moagsadauygundur (Cadval 1).

Hal-hazirda da diinya tiziimgiiliik elminds Klon
seleksiyas1 6z aktualligim1 saxlamaqdadir (Ilogsa-
nenko, 2009). Hor bir sortun populyasiyasindaki
genotiplords miixtalif slamatlordo miisyyon bir had-
do az va ya ¢ox daracads aydin segilon konarlagma-
lar (doyiskonliklor) miisahida edilir ki, bu ciir ge-
notiplor protoklonlar-klonun valideyni adlandirilir.
Uziimgiiliikdo klon seleksiyasina 2 aspekdon yana-
silmalidir: genetik vo fitosanitar aspektlor.

Genetik aspekt: Klon seleksiyasi bir sort da-
xilinde movcud olan dayiskenlik, variasiya gargive-
sindo mohsuldarliq, keyfiyyat vo diger mithiim xii-
susiyyatlor tizro yaxsilasdirilmig biotiplorinin segi-
lib goxaldilmasina imkan veran bir effektiv sistem-
dir. Bu metodika klonlarda (sortlarin se¢ilmis klon
namizadlori) dayiskenlik soviyyesinin daqiq Oyroe-
nilmasini vo onlarin vegetativ nasillordoki fenotipik
saciyyasini, tazahiirlinii nazards tutur. Qiymatli bio-
tiplor secildikdon sonra hor bir fordin baza sortu
iiclin xarakterik olan miihitds “miiqayise vo tosdiq”
(klon anaclig) tiziimliiklori yaradilir, 3 il miiddatin-
do miitoxassislorin nozarsti altinda tedqiq edilir. Bu
zaman meydana ¢ixan bir sira morfoloji, fizioloji v
tosarriifat meyarlar1 genotipik vo fenotipik variant-
larin agkar edilmosina imkan yaradir.

Fitosanitar aspekt: Artiq seleksiya oncasi, yoni
biotiplarin ilkin se¢ilmo marhalasindo, fordlor asas
virus xastaliklarinin agkar edilmosi magsadils fito-
sanitar vizual yoxlamadan kecirilir. Sonradan, ge-
netik seleksiya ila paralel olaraq, bazi spesifik virus
xastaliklarini tez agkar etmoya imkan veran miiva-
fiq diagnostik analizlor (ELISA testi) hoyata kegiri-
lir. Daha sonra bunun ii¢iin secilmis nov vo sort-
larin zoglarmin oduncagi sinaqdan (testlorden) ke-
cirilir. 3 il genetik vo fitosanitar siaqlar kegirila-
rok, sortmiixtalifliyi konteksindo miisbot miixtalif-
lik differesasiyasina malik vo tohliikali virus xaste-
liklorinin simptomlarindan azad biotiplor miisyyon
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edildikdan sonra klon-namizadlar tasdiq, yaxud se-
¢ilmis olur vo ndvbati marhaloyo, onlarin ¢oxaldil-
masina baslanilir.

Tadqgiqatlar zamani miisyyon edilmisdir ki, go-
dim yerli {iziim sortlariin populyasiyalari sortdaxili
miixtalifliklori ilo do saciyyslanirlor. Malum olmus-
dur ki, respublikada anonovi tiziim sortlar1 miixtolif
moanfi vo miisbat xarakterli genotiplorin qarisigi soki-
linds okilib becarilirlor. Molumdur ki, tarix boyunca
antropogen, ekoloji, genetik va s. amillorin tasirindon
bir sira tiziim sort va formalarinin bir sira irsi xiisu-
siyyati pislosmis, populyasiyalar miixtalif irsi tobiotli
genotiplorin garigigina ¢evrilmigdir. Odur ki, qodim
tizlim populyasiyalarinin dyranilorok, giymeotli geno-
tiplorin segilmosi vo {liziim sortlarinin klon selek-
siyasi ilo yaxsilagdirilmasi aktualliq kasb edir.

Klon seleksiyasinda protoklonlarin se¢ilmasi
miixtalif fenotipik vo genotipik slamatlors asaslanir
Vo sabit irsi xiisusiyyatloro malik, biotik vo abiotik
amillora davamli, mohsuldar va keyfiyyatli genotip-
lorin secilmosi mosuliyyatli isdir. Uziimdo olamot-
lorin ¢oxlugu fonunda lazimi slamatlari 6ziinds da-
styan bitkilorin se¢ilmasi, mohsuldarliq vo keyfiy-
yatin formalagmasina tasir edon Komiyyat vo key-
fiyyat oslamatlorinin miioyyan edilmosi, bu slamot-
lorin inkisafinda asas vo birbasa rol oynayan kom-
ponenetlarin tayin edilmasi oldugca vacibdir.

Apardigimiz klon seleksiya tadqiqatlati asasen
yiisokmohsullu genotiplarin segilmasi tisulu ilo ye-
rino yetirilmisdir. Burada hadof yiiksok mahsuldar-
liga yonaldiyindan keyfiyyati vo bitkilorin davam-
lihq xiisusiyyatlorini diggetdon konarda saxlamag
olmaz. Ona goro do segmo zamani bitkilori kom-
pleks giymatlondirmoys imkan veran, kamiyyat vo
keyfiyyot olamotlorinin garsiligli alagesini ifads
edon gostaricilorin mioyyan edilmasi vo 6yranil-
masi elmi vo amali baximdan oshomiyyatlidir.

Todgigatlarla miiayyan edilmisdir ki, zogun
mohsuldarliq indeksi (tonayin zog yiikii, kolun
Mahsuldarligi va Qilonin sirasindaki sakarliliyin mig-
darimin asasinda formalasan) bir zogda gilonin so-
kortoplamasinin real miqdarimi oks etdiron amsal
gostarici olmagla, mshsulun keyfiyyatini azaltmadan
yiiksak mahsul veran genotiplorin segilmasina imkan
verir vo populyasiyadaki genotiplori komiyyast vo
keyfiyyat gostaricilori izra kompleks giymatlondir-
mok xeyli sayda yiiksok mohsuldar klon-tonoklori
(protoklonlar) etibarli sokildo segmok miimkiindiir.

Tadqiqatlar zamani qiymatli godim sortlarin po-
pulyasiyasindaki bitkilorin tosorriifat vo seleksiya
ohamiyyatli olamatlori {izro potensial imkanlarim
reallasdiran, mohsuldarliga vo keyfiyyots birbasa to-
sir edon osas meyarlar miisyyonlogdirilmis, onlarin
arasindaki korrelyasiya oalagoalorinin saviyyasi aydin-
lagdirilmis, zogun mohsuldarliq indeksi, o ciimladon
protoklonlarin birinci vegetativ nasillorinds slamot-
lorin irsiliyinin  todqiqi, miixtalif torpag-iglim
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soraitinda giymatlondirilmasi va genotipik miixtalif-
liyin miigayisoli riyazi-statistik tohlillori asasinda 14
populyasiyadan ilk dofs olarag, bir-birindan mohsul-
darligima, mohsulun keyfiyyatina, immunoloji vo s.
xususiyyatlorina gora segilon 31 yiiksokmohsuldar
protoklon se¢ilmisdir.

Yiiksokmohsuldar protoklonlarin sec¢ilmasi za-
man1 mahsulun keyfiyyatini gonastbaxs soviyyads,
yaxud talablor saviyyasindo saxlamaq {iglin zogun
mohsuldarliq omsali gostaricisinin tayin edilmasi
oldugca vacibdir. Zogun mohsuldarligi tonokds bir
zoga diison salximdaki sokorliliyin gergok giymatini
oks etdirir. Zogun mohsuldarliq indeksi tonayin
gozcik yiikii, mohsuldarligi vo sokarliliyin miqdart
osasinda formalasir vo klonlarin segilmasinds asas
parametrlordon biri sayilir (Salimov, 2008, 2014;
Qurbanov, Solimov, 2010, 2014; Camumos, Aca-
nyiiaes 2015).

Todgigat zamani miisyyan edilmisdir ki, zogun
mohsuldarliq indeksi orta hesabla 14 (Mahmudu) —
72,0 q x sokar (2/6 protoklonu) arasinda toraddid
edir. Bu gostarici nazarat sortlarinda segilmis proto-
klonlarindan xeyli asag1 olmaqla, Ag samda — 32,7 q
X sokar; Qara sanida 27,0 q x sokar; Tabrizds 21,1 g
X gokor; Ag oval kismisdo 21,3 q x sokor; Cohray1
tayfida 33,5 q x soker; Hamburq muskatinda 16,7 q x
sokor; Novrastda 22,1 q x sokor; Qurmizi seabids
25,7 q x sokar; Cohray1 kismisdo 24,2 q x sokor; Ag
kismisdoa 27,7 q x sokar; Ala sanmida 19,6 q x sokar;
Ag Xalilida 25,9 q x sokor; Mahmududa 14,0 q x
sokor; Agadayida iso 16,3 q x sokor togkil etmisdir.
Secilmis protoklonlar iso zogun mshsuldarligina go-
ra orta (salximinda 21-30 q x sokar olan zog), yliksok
(salximinda 31-40 q x sokar olan zog) va gox yiiksok
(salximinda 40-50 q vo daha gox sokor olan zog)
mohsuldar kimi giymstlondirilmisdir. Todgigat za-
man1 miisyyan edilmisdir ki, 11/7; 2/6; 30/03; 3/28;
3/32; 2-26/16; 1-3/14; 1/12; 2/16; 2/30; 5/3; 5/8 pro-
toklonlarinin zoglarinin mehsuldarhig orta, 4/9; 2/1;
1/12; 1/4; 27/11; 30/03; 2-22/8; 3-22/14; 4-5/28;
4-18/17; 3-2/12; 1-5/16 protoklonlarnm zoglarinin
mohsuldarligi yiiksok, 1/9; 2/6; 22/05; 20/03; 15/18;
24/06; 30/74; 3-12/16 protoklonlarmim zoglarinin
mohsuldarlig1 isa ¢ox yiiksakdir.

Aydinlagdirilmigdir ki, todqgiq edilon sort vo
klonlarda sokarlilik orta hesabla 16,8 (Mahmudu) —
22,4 ¢/100 sm? (1/9 protoklonu) arasinda doyisir vo
protoklonlar nazarot sortlara nisbston asagi miqdar-
da sokarlilik toplayirlar (Ag san1 sortunun 1/9; 2/6;
22/05 vo Mahmudu sortunun protoklonlari istisna
olmagla).

Yiiksokmshsuldar protoklonlarin, o ciimladan
klonlarin se¢ilmasinds va giymotlondirilmasinds an
vacib kamiyyat slamatlorinin diizgiin miiayyan edil-
mosi lazimdir. Uziim sortlarmin fardi secilmasindo
mohsuldarliq elementlori asas meyar kimi todqiq
edilir vo klonlarin tayin edilmosinds miihiim rol



oynayir. Malumdur ki, {iziim sortlarinin potensial
vo faktiki mohsuldarliginin formalagsmasinda moh-
suldarliq gostoricilorinin ayri-ayr1 elementlorinin
payr miixtolifdir. Mixtalif mohsuldarliq, bazi ko-
miyyat olamotlorinin moahsuldarligin va mahsulun
keyfiyyatino tosir potensialinin miiayyan edilmasi,
yiitksokmohsuldar klonlarin se¢ilmoasinds asas feno-
tipik komiyyot olamastlorinin askar olunmasi mag-
sadilo aralarindaki korrelyasiya slagalorinin soviy-
yasi riyazi-statistik yolla miioyyan olunmusdur.
Tadgigat zamani miiayyan edilmisdir ki, tiziim
sortlarinin bir sira komiyyat gostaricilori, o ctimlo-
don mohsuldarliq elementlori arasinda mixtalif So-
viyyado miisbat korrelyasiya olagolori mévcuddur.
Umumiyyoatlo, tonayin goz yiikii, zogun bar omsals,
mohsuldarliq omsali, salximlarin say1, salximda gi-
lonin kiitlasi, barli zoglarin miqdari, salximimn orta
kiitlasi ilo onun mohsuldarligr arasinda miisbat kor-
relyasiya olagosi olsa da, orta dorocods etibarli asi-
liliq tenayin gozcik yiiki (r=0,34; p>0,05), tonok-
doki salximin say1 (r=0,54; p>0,05), 100 gilanin
kiitlosi (r=0,44; p>0,05), salximin orta kiitlasi
(r=0,77; p>0,05) ilo olmugdur. Tonayin mohsuldar-
lig1 ilo sokarliliyi arasinda oks korrelyasiya slagosi-
nin méveud oldugu askar edilmisdir. Demali, tono-
yin gozciik yikiiniin, tonokdoki salximlarin sayi,
100 gilonin kiitlosi, salximlarin orta kiitlosi gostori-
cilorinin yiiksokmohsuldar genotiplorin miiayyan
edilmasinda komiyyat oslamsti kimi asas meyar,
basqa sozlo fenotipik marker olamoti kimi todgiq
olunmasi magsadsuygundur. Klon seleksiyasi tiziim
sortlarinin populyasiyasindaki genotiplarin bu vo ya
digar giymatli slamot va xiisusiyyatlorininin doyis-
konlik daracasinin saviyyasina va tipins osaslanir.
Genotiplor arasindaki doyiskanliyin mutasiya va
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ya modifikasiya xarakterli olmasmdan asili olma-
yaraq ayri-ayri alamatlor tizro klon seleksiyasi {igiin
perspektiv sortlarin miioyyan edilmosi magsadilo po-
pulyasiyanin ilkin giymatlondirilmasi hayata kegiril-
mis vo miivafiq tisullarla sortlarin mahsuldarliga go-
ro fenotipik miixtalifliyin soviyyasi miisyyan edil-
misdir. Belo ki, todqgiq edilon Qara sami, Tabrizi vo
Agaday1 sortlarinin timsalinda Gyranilon sortlarin po-
pulyasiyasindaki bitkilorin mohsuldarliga géra geno-
tipik miixtolifliyin vo populyasiyadaki bitkilora klon
dayiskonliyinin tasirglictinii miioyyan etmok {iciin ri-
yazi-statistik tohlillor hayata kegirilmisdir (codval 2).

Tadqiqat zaman1 miioyyon edilmisdir ki, Aga-
day1 sortunun populyasiyasindaki tonoklarin mahsul-
darlig1 ildon vo bitkinin bioloji xiisusiy-Yyatlorindon
asili olaraq nozoragarpacaq dorocodo miixtalifdir.
Belo ki, bu sortun populyasiyasindaki tonoklorin
mohsuldarhig1 genis diapozonda 0,8-11,5kq arasinda
dayisir. Riyazi-statistik tohlillor zamamaydinlagdiril-
migdir ki, Agaday1 sortunun populyasiyasinda klon
dayiskanliyi ilo sortlonon tonaklarin mohsuldarliginin
variasiyasi etibarlidir. Miioyyen edilmisdir ki, tons-
yin mohsuldarliginin formalagmasina tasir edon
timumi amillorin arasinda klon dayiskenliyinin pay1
38,0% toskil edir.

Tadqiqatlardan aydinlasdirilmisdir ki, Qara sa-
n1 sortunun popuyasiyasindaki tonaklorin mohsul-
darligina géro doyiskenliyin variasiyasi nazorogar
pacaq daracado yiiksakdir. Todqiq edilon populyasi-
yadaki bitkilorde miisahida edilon klon doyiskanli-
yinin tasir soviyyasi, digar amillorin tosir giiciindon
ohomiyyatli doracads yiiksok olmagla 85% toskil
edir. Bu amil iso Qara san1 sortunun populyasiya-
sinda klon seleksiyasi iginin samarali aparilmasina
genis imkanlar agmigdir.

Cadval 2. Qiymatli {iziim sortlarinin populyasiyasindaki genotiplarin mohsuldarhiq gostaricilori tizra klon

miixtalifliyinin (fenotipik doyiskonliyin) statistik gostoricilori

Géstaricilar Agaday1 sortu Qara sani Tabrizi
(2001-2004-cii illar) (2001-2004-cii illar) (1998-2004-cii illar)
s S 22
. e 56 bitki 48 bitki —— :
Populyasiyadaki bitkilorin say, odod (illor iizra comi 224 bitki) | (illor tizro comi 172 bitkiy | (1°F ”f;ﬁ:lf)m"ls"'
Faktorial dispersiya- Cx 316,6 630,9 265,5
Tosadiifi dispersiya- C; 5114 112,3 744,3
Umumi dispersiya-Cy 828,0 473,2 1009,8
2
Faktorial variasiya- o, 5,76 134 12,64
2
Tosadiifi variasiya- O, 3,04 0,78 5,64
Klon seleksiyasinin tosir giiciiniin gostaricisi 77X2 0,38 (38%) 0,85 (85%) 0,26 (26%)
Tosir giicii gdstoricisinin xotast - m 7’ 0,20 0,05 0,12
Tosir giicii gdstoricisinin etibarlilig - @ 1,90 17,0 2,17
Fiser meyarinina gors etibarlilig- F 1,90 17,2 2,24
Osas gostaricinin etibarhiliq haddi 7’ =77 +A 0,38+0,306 0,85+0,083 0,26:0,23

S7



Salimov va Qurbanov

Klon seleksiyasi iiziim sortlarinin populyasi-
yasindaki genotiplorin bu vo ya digear giymatli ola-
moat va xiisusiyyatlarininin doyiskanlik doaraca-sinin

soviyyasine (7°) Vo tipine do ssaslanir. Uziim sort-

larinin populyasiyasinda mohsuldarliq tizra feno-
tipik mixtalifliyin soviyyssi miioyyan edilorkon

aydmlasdiriimisdir ki, genotipik miixtoliflik (7?)
Tobrizi sortunun populyasiyasinda 26% (7> =0,26),
Agaday sortunda 38% (7’ =0,38), Qara san1 85%
(172 =0,85) toskil edir. Bu populyasiyadak1 bitkilor-
do miisahids edilon Klon dayiskanliyinin tasir soviy-
yasi, digor amillorin tosir gilictindon ohomiyyatli
doracads yiiksokdir.

Yiiksokmohsuldar klonlarin secilmosi zamani
tonaklarin mohsuldarliq elementlari asas komiyyat
olamoti Kimi istifads edilmisdir. Yeni segilmis klon-
lar salximlarin sayina, kiitlasina, 6l¢iisting, tanayin
Vo hektara diigon mahsuldarliga gora nozarot sortla-
rin adi tonoklorindan nazoragarpacaq dorocads is-
tiin olduqglar1 aydmlasdirilmisdir. Belo ki, tonayin
mohsuldarligi yeni klonlarda 4,4-13,8 kq arasinda
doyisdiyi halda, hamin sortlarin adi tonaklarinds isa
bu gostarici 2,8-6,8 kq toskil edir va valideynloari ilo
miiqayisada 25,0-66,3% artim miisahido edilmigdir.
Riyazi-statistik tohlillor zamani tonayin orta moh-
suldarligina gora nozarat sortlarla klon variasiyalart
arasindaki fargin shomiyyatli doracado diiriistliik
toskil etdiyi ham parametrik (styudentin t-meyari),
hom ds Ki, geyri-parametrik tisullarla siibuta yetiril-
misdir (codval 3).

Oyranilon klon tonoklorinin orta mohsuldarliq
gostaricilarinin illor tizra tohlili zamani1 askar edil-
misdir ki, onlar har il kifayst godor sabit mohsul-
darliq niimayis etdirir vo bu gostarici tizra variasiya
amsal1 (V=9,8%) nozarst sortlara nishoton (V=26,5%)
xeyli asag1 olmusdur. Bu iso onu gostorir ki, klon
formalarda tonayin mohsuldarligina géroa miixtalif-
lik xeyli asagidir.

Ana bitkilorlo miigayisads klon tensklarinds iri
salximlar inkigaf etmis vo 0,95-53,7% artim miisa-
hids edilmisdir. Belo ki, salximlarin kiitlosi 180,4-
502,0 q arasinda doyismoklo klon variasiya-lar ilo
ana bitkilor arasinda forq shamiyyatli doracads dii-
ristdiir (U meydarina gore- p<0,01 vo p<0,001-dir;
V=10,4%). Homginin, barl1 zoglar klon tonaklorinds
(30/74, 3/32, 3-12/16, 4-18/17, 5/3 vo 5/8 klon to-
noklori istisna olmagla) ana bitkilorlo miiqayisoda
cox inkisaf edir (0,18-56,6%) vo aralarindaki farq
riyazi-statistik baximdan ohomiyystli doracods dii-
riistliiyo malikdir. Salximin miqdarma gora do klon
tonoklari (2-26/16 klon variasiyasi istisna olmaqla)
ana bitkilordon xeyli istiinlik (6,7-61,8%) toskil
edir vo bu gostariciys gora klonlar nozarst sortlarla
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miigqayisado shamiyyatli daracads diiriistlilys malik-
dirlor (trax>tnozori). Sort va klon variasiyalarinin zogla-
riin bar amsali 0,32— 1,23, zoglarin mohsuldarliq
omsal1 1,0-2,0 arasinda toraddiid edir.

Klon formalarinda salximin say1 (11,5%), barl
zoglarm miqdart (12,0%), salximin orta kiitlasi
(6,8%) gostoricilori {izro variasiya omsali nozarot
sortlarla miigayisado (V=17,7-22,3%) xeyli asagi
giymatlor aldigindan, sadalanan olamotlorin miix-
tolifliyinin asagi oldugunu gostormisdir. Sort vo
klonlarda inkisaf edon barli (bir, iki, {i¢) vo barsiz
zoglarin miqdarma géro X*-meyari ilo keyfiyyat ana-
lizi hayata kecirilmis vo bu gostoriciya gora onlar
arasindaki forgin miixtalif etibarliliq soviyyasindos
(p>0,05; p<0,05; p<0,01; p<0,001) oldugu aydin-
lagdirtlmisgdir.

Yiiksokmohsuldar klonlarin segilmasindo isti-
fado edilon osas genetik vo fenotipik marker ola-
moatlordon biri do salxim va gilolorin morfometrik
gostariciloridir. Todgigat zaman1 molum olmusdur
ki, salximlarin 6lgiisii orta hesabla 14,6 x 10,5 (Ag
oval kigmis)- 32,0 x 17,5 sm (30/74 klonu) arasinda
doyismoakls, nisboton xirda salximlar Ag sani, Tab-
rizi, Hamburq muskat1 (16,1 x 11,3 sm), Novrast
(16,6 x 12,0 sm), Qirmiz1 seabi, Cohray1 kigmis, Ag
kigmis, Ag Xolili, Mahmudu sortlarinda vo 3-2/12
klonunda, iri salximlar isa 24/06, 30/74, 3/32, 2-
26/16, 1-3/14, 5/8 klon tonoklorindo inkisaf etmis-
dir. Digar sort va klonlarda salximin 6lgiisii iso 17,4
x 11,1 (4-5/28 klonu) — 24,8 x 15,5 sm (2-22/8
klonu) arasinda dayisir (Cadval 4).

Miioyyon edilmisdir ki, se¢ilmis yiiksoak moh-
suldar klonlarin salximlar1 nozarat sortlarla miiqa-
yisada nishaton boylikdiir vo mohsuldarliga bilava-
sito miisbat tosir gostordiyindon segmo isindo asas
meyarlardan biri kimi giymotlondiril-misdir. Klon
tonaklords salximlarin 6lglisiinde miisahida edilan
variasiya omsalt V%=11,1-13,2% (nozarat sortlarda
iso V%=13,6-15,6%-dir) arasinda doyismoklo kigik
giymatlorlo xarakterizo olunur. Bu isa klon popul-
yasiyasinda genetik miixtalifliyin zoif oldugunu
gostorir va bu slamot tizra sabitliys isaradir. Todgiq
edilon sort va klonlarin salxim va gilalarinin mexa-
niki qurulus va xiisusiyyatlorinin dyranilmasi zama-
n salximlarin gira ¢iximi, salximda gilanin sayi,
100 gilonin kiitlasina gors Klon variasiyalarmin ns-
zarat sortlardan Ustiin olduglariaydin olmusdur. Be-
lo ki, klon sortlarinda salximda gilslarin say1 65-
204 odad, salximin timumi kiitlasine gors sira ¢ixi-
m1 72,5-93,0%, salximda gilonin pay1 91,0-98,4%,
100 gilonin kiitlasi 138,6-516,8 q toskil etmis vo
timumilikds valideyn sortlardan istiinliik toskil et-
migdir.
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Cadval 3. Secilmis yiiksok mohsuldar klon tanaklarinin mohsuldarliq gostaricilori.

Tanayin mahsuldarhg, kq
Barh zoglarin Tonokds Salxumun . Noazarata gora fargin
Sort va klonlar . salximin orta| orta Kiitlasi, - - e e
miqdari, % diiriistliiyii
sayl1, adad q X £ sX
to,05/trakt P
Ag san1 56,6+1,90 20+1,93 182,6+17,2 3,6+0,24 - -
Klonlar tizro 76,7+0,69 28+0,52 254,6+2,97 6,9+0,37 2,05/10,7 p<0,001
Qara san1 48,6+1,81 18+0,53 136,0+3,28 2,8+0,45 - -
Klonlari tizro 58,3+1,24 33+0,69 209,7+2,20 6,5+0,09 2,05/7,9 p<0,001
Tobrizi 48,0+0,70 26+2,15 146,5+14,0 3,6+0,50 - -
Klonlar1 tizra 60,7+1,19 42,7+0,85 235,7+2,83 9,6+0,15 2,05/11,3 p<0,001
Ag oval kigmis 68,2+0,53 28+0,56 168,0+9,95 4,6+0,70 - -
Klonlar iizra 54,0+1,32 32+0,65 279,0+£2,98 8,7+0,11 2,05/5,8 p<0,001
Cohrayi tayfi 51,3+0,93 18+1,03 376,0+£19,2 6,8+0,44 - -
Klonlari tizro 46,5+0,83 28+0,45 475,3+4,07 13,2+0,22 2,05/12,5 p<0,001
Hamburg muskati 50,6+1,87 23+1,73 162,0+8,23 4,6+0,28 - -
Klonlar tizra 62,4+1,75 34+1,20 234,04£5,04 7,1+418 2,05/6,4 p<0,001
Novrast 26,7+2,07 17+£1,57 246,0+11,64 4,84+0,18 - -
Klonlari tizro 30,8+0,88 21+0,61 436,0+5,87 8,4+0,20 2,05/12,9 p<0,001
Qirmizi saabi 45,5+1,62 20+0,63 260,0+4,56 5,6+0,17 - -
Klonlar tizra 40,2+1,88 30+1,07 378,0+7,37 12,0+0,54 2,05/11,3 p<0,001
Cohray1 kismis 42,1£2.20 170,62 185,5+3,98 3,4+0,11 - -
Klonlari iizro 48,2+1,38 27+0,79 244,7+6,39 6,3+0,13 2,05/16,5 p<0,001
Ag Kigmis 43,5+1,98 17+0,53 227,0£10,70 3,8+0,16 - -
Klonlari tizro 46,3+2,40 29+0,74 238,7+6,41 6,5+0,12 2,05/13,3 p<0,001
Ala san1 46,242,65 16+1,07 252,0+7,38 4,3+0,08 - -
Klonlar tizra 57,4+23.3 224228 354,0+6,55 7,8+0,51 2,05/6,7 p<0,001
Ag Xolili 53,6+3,53 21+0,81 190,0+6,81 4,2+0,18 - -
Klonlar1 tizra 53,7+1,99 30+1,08 250,5+5,93 7,4+0,16 2,05/12,7 p<0,001
Mahmudu 25,7£2.,06 13+0,79 208,0+6,52 2,8+0,15 - -
Klonlar tizra 44.3+2 17 26+1,56 281,2+7,10 6,8+0,27 2,05/12,8 p<0,001
Agaday1 42,0+3,40 14+1,23 228,0+11,24 3,640,21 - -
Klonlar iizro 36,9+1,42 23+0,62 307,0+7,47 6,5+0,20 2,05/11,5 p<0,001

Qeyd: *- p<0,001 (U-meyari {izra) Vo to,05<ttocrivi (Styudentin t meyart iizrs).

Cadval 4. Uziim sort va klon tanaklorinin salxim va gilalarinin morfoloji gostaricilori

Salximin 6l¢iisii, sm Gilonin él¢iisii, mm
Sort va klonlar uzunlugu V, % eni V, % uzunlugu V, % eni V, %
X +sX% X +sX X + sX X +5sX
1 2 3 4 5 6 7 8 9

Ag sani 15,0+0,63 22,3 11,7+0,34 15,4 20,0+0,29 7,6 17,6+0,39 11,7
1/9 24.1+0,53 11,7 13,5+0.24 9,4 23,2+0,35 8,0 19+0,36 10,0
2/6 21,0+0,63 15,9 12,7+0,19 7,9 21,2+0,19 4,6 16,4+0,19 6,1
22/05 26,2+1,11 22,5 12,7+0,29 12,1 23,4+0,22 5,0 16,0+0,19 6,3
20/03 26,3+0,82 16,5 14,7+0.26 9,4 25,1+0,29 6,1 21,1+0,29 7,3
15/18 18,0+0,82 24,0 12.0+0,29 12,8 24,5+0,38 8,2 17,7+0,39 11,7
Qara san1 21,8+0,34 8,3 12,2+0,25 10,8 17,8+0,29 8,6 17,1+0,24 7,4
11/7 22,0+0,48 11,2 13,0 +0,30 12,2 22,0+0,39 9,4 20,7+0,34 8,7
2/6 19,3+0,87 23,9 12,3+0,32 13,8 22,2+0,55 13,1 21,4+0,58 14,4
4/9 23,1+0,36 8,3 12,6+0.33 13,9 21,5+0,28 6,9 20,8+0,35 8,9
Tobrizi 15,1+0,43 15,1 10,8+0.28 13,7 16,2+0,31 10,1 13,3+0,27 10,8
2/1 21,4+0,44 10,9 12,5+0.17 7,2 18,7+0,40 11,3 14,9+0,26 9,2
1/12 22,5+0,38 9,0 12,3+0,25 10,8 22,2+0,26 6,2 18,2+0,26 7,6
1/4 23,5+0,28 6,3 14,6+0,33 12,0 20,8+0,24 6,1 16,2+0,28 8,9
Ag oval kigmis 14,60,34 12,3 10,5+0,28 14,1 11,0+0,19 9,2 8,8+0,28 16,9
27/11 20,8+0,43 11,0 12.6+0.24 10,1 13,2+0,27 10,8 10,2+0,22 11,4
30/03 23,3+0,58 13,2 13,0+0,24 9,8 14,4+0,31 11,4 11,0+0,14 7,3
Cohrayi tayfi 22,8+0,48 11,2 15,0+0,28 9,9 22,7+0,28 6,5 17,6+0,26 7,8
24/06 26,5+0,63 12,6 15,6+0,27 9,2 24,1+0,43 9,5 17,8+0,31 9,0
30/74 32,0+0,58 9,6 17,5+0,19 5,8 29,6+0,53 9,5 22,0+0,39 9,2
Hamburgq muskati 16,1+0,34 11,2 11,3+0,24 11,3 18,8+0,25 7,0 18,1+0,24 6,8
3/28 23,3+0,28 6,4 14,2+0,43 16,0 21,2+0,26 6,5 19,8+0,12 3,2
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4 cayli coOvalin ard

1 2 3 4 5 6 7 8 9
3/32 28,5+0,72 13,4 16,7+0,43 13,6 25,0+0,24 5,0 24,3+0,33 7,2
Novrast 16,6+1,01 31,6 12,0+0,43 18,6 24,4+0,48 10,2 15,6+0,24 8,0
2-26/16 27,4+0,58 11,0 16,0+0,28 9,1 31,0+0,28 4,7 20,4+0,38 9,6
2-22/8 24,8+0,67 14,0 15,5+0,38 12,7 33,4+0,53 8,3 21,2+0,28 6,8
Qirmiz1 soabi 15,3+0,58 19,7 12,5+0,39 16,2 26,0+0,63 12,6 19,0+0,53 14,5
3-12/6 212,740,53 12,7 13,4+0,28 10,9 29,8+0,48 8,4 17,7+0,24 7,0
Cohray1 kigmis 15,4+0,58 19,6 9,6+0,35 19,0 12,2+0,36 15,3 9,8+0,34 18,0
3-22/14 24,6+0,67 14,2 15,2+0,28 9,6 15,7+0,24 79 13,0+0,19 7,6
4-5/28 17,4+0,82 24,5 11,1+0,38 17,8 13,0+0,29 11,6 10,8+0,29 14,0
Ag kismis 15,0+0,43 15,0 10,3+0,28 14,1 11,8+0,28 12,3 9,8+0,19 10,0
4-18/17 23,7+0,48 10,5 12,2+0,24 10,2 14,2+0,28 10,3 11,0+0,24 11,3
3-2/12 16,3+0,28 8,9 11,1+0,24 11,2 14,0+0,28 10,4 11,0+0,34 16,0
Ala san1 17,8+0,26 7,6 14,5+0,22 7,8 19,6+0,28 7,4 18,4+0,39 11,0
1-3/14 25,0+0,39 8,1 14,9+0,29 10,3 25,5+0,24 2,9 24,5+0,14 3,0
Ag Xalili 14,7+0,29 10,3 11,8+0,19 8,4 17,0+0,24 7,3 12,0+0,19 8,2
1-5/16 19,0+0,41 11,2 13,7+0,19 7,2 19,7+0,35 9,2 13,2+0,26 10,2
Mahmudu 15,0+0,53 18,4 12,2+0,24 10,2 19,6+0,19 5,0 19,2+0,20 54
1/12 20,6+0,41 10,3 13,7+0,14 53 22,0+0,39 9,2 21,6+0,42 10,1
2/16 20,5+0,43 11,0 14,4+0,24 8,7 24,2+0,43 9,2 23,0+0,43 9,7
2/30 22,5+0,38 8,8 15,8+0,30 9,9 22,0+0,37 8,7 21,3+0,34 8,3
Agaday1 18,2+0,53 15,1 10,2+0,58 29,6 18,3+0,28 8,0 17,4+0,29 8,7
5/3 21,6+0,67 16,1 13,1+0,63 25,0 21,0+0,43 10,6 20,2+0,40 10,3
5/8 27,7£1,06 19,9 15,1+0,39 13,4 27,6+0,72 13,6 22,8+0,72 16,4

Korrelyasiya analizi ilo miioyyan edilmisdir ki,
salximda gilonin say1 (r=0,45, p>0,05) va 100 gilo-
nin kiitlosi (r=0,56, p>0,05) ilo salximin kiitlosi ara-
sinda miisbat vo 100 gram salximda gilonin say
gostarici ilo iso oks korrelyasiya olagesi (r=-0,90,
p>0,05) var. Odur ki, 100 gilonin kiitlasi vo salxim-
daki gilalorin say gostaricisi klon tonoklorin moh-
suldarliginin formalasdirilmasinda asas komiyyat
alamatlarindandir.

Riyazi-statistik tohlillor zamani1 miiayyon edil-
misdir ki, 100 gilonin kiitlasina gora ayri-ayri klon
variasiyalari ilo ana bitkilor (nozarat sortlar) arasin-
daki farq shamiyyatli doracados diiriistliik toskil edir
(trake>t0,05).

Son dovrlords tiziimiin genetik miixtalif-liyinin
giymatlondirilmasinds malekulyar-genetik markerlor-
don genis istifads edilir (Laucou et al., 2011; Bodor et
al., 2010; Cipriani, 2010; Emanuelli, 2013). Molekul-
yar markerlordan istifads Vitis cinsine moxsus niimu-
nalor arasinda taksonomik olagolori toyin etmaklo
genetik miixtalifliyin tadgiqi, genotiplorin identifikasi-
yasi, riiseym plazmasinin giymatlondirilmasi, genom
xaritalorinin  togkili kimi masalalorin  hollina yeni
imkanlar agmugdir. PZR (Polomeraza Zoncirvari
Reaksiyasi) asasli SSR (simple sequence repeats- sado
tokrarlanan ardicilliqlar) markerlori (mikro-satellitlor)
populyasiyalarm genetik miixtslifliyinin toyin olun-
masinda, mansa Va sacaralalarin analizinds, kemiyyat
olamotlarini idaro edan genlorin tamnmasinda vo s.
genis istifads olunurlar (Salayeva va b., 2010; Laucou
etal., 2011; Emanuelli et al., 2013).
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Arxeoloji molumatlara gors, liziim bitkisinin
madonilosdirilmoesi onun yabani acdadi olan V.vini-
fera subsp. sylvestris-don baslangic almig vo toxmi-
non 8000 il bundan avval Qafgazda bas vermisdi
(Thisetal., 2006, Forni, 2012). Qafqaz orazisi lizii-
miin antik yaranma Vo liziimiin diinyaya diffuz mar-
surutunun (yayilma) morkazi hesab edilir. Bu hipo-
tez Qafgaz orazisinde yayilmis yabani vo madani
tizim niinunalorinin mansa va gohumlug xiisusiy-
yatlorinin molekulyar-genetik tisullarla aragdirilmasi
zamani meydana ¢ixmigdir (Pipia et al. 2012).

S.Miles vo homkarlar1 (Myles, 2011) V.vini-
fera noviintin Yaxin Sarg mansali oldugunu vs iizii-
miin yayilma marsrutlarina osaslanaraq Sorqdon
Qoarba dogru istigamat aldigini miisyyon etmisdir.
Bu bitki modonilosdirmo vo adaptasiya proseslorin-
do davamli seleksiya sayasinds yiiksak heterozigot-
luq qazanmisdir (Laucouet al., 2011).

Son illards tiziimiin ilk madanilogdirma markazi
sayilan Qafgazin, o climlodon Azorbaycanin iiziim
riseym plazmasinin (yabani vo madani) genetik
miixtolifliyi molekulyar vo miiasir ampeloqrafik ana-
liz dsullari ilo aragdirilmasina genis rast golinir
(Ekhvaia, Akhalkatsi, 2010; Salayeva va bas. 2010;
Salayeva et al. 2010; Myles et al. 2011; Pipia, 2012;
Amanov et al., 2012; Salimov, Musayev 2012;
Bacilieri et al. 2013; Imazio et al. 2013; Salimov et
al. 2015%, 2015% Maghradze et al. 2015; Maul et al.,
2015; Lorenzis, 2015).
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Cadval 5. Miixtalif mangali tiziim sortlarinin SSR markerlorin lokuslari iizra analiz edilmasi naticasinds agkar edilmis

genetik miixtalifik

Niimuno-

Monsayi lori Genotip-lorin say1 Na? NeP Ho® Hed
arin say1
Azorbaycan 42 41 11.20 5.948 0.768 0.814
Morkazi Avropa 22 22 7.200 4.493 0.814 0.751
Glirciistan 44 40 8.700 4.504 0.741 0.750
Moldova 23 20 6.900 4.573 0.698 0.733
Ermonistan 29 24 8.100 5.263 0.809 0.797
Comi 160 147 8.420 4.956 0.766 0.769

Qeyd: 1. Na2- miixtolif allellarin say, Ne- effektiv allellarin sayi, Ho®- har riiseym plazmast iigiin miisahida olunan heterozigotlug,

He?- gézianilan heterozigotlug.

@® Azorbaycan sortlan
@ Giirciistan sortlan
@® Ermenistan sortlan
< Moldova sortlan

@ Avropa qrupu sortlan

Coord2
§

Sakil 5. Miixtalif mangoali 160 {iziim niimunasinin SSR
markerlori ilo askar edilmis PcoA-nin iki osas
koordinatda yerlosmasi (paylanmast).
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Sakil 6. Miixtalif moansoali 160 {iziim niimunasi tigiin
qarisiq proporsiyalarin Struktur analizi (K=3) vasitosilo
aivmatlondirilmasi

Uziimiin Sorqden Qorba dogru yayilmas: isti-
gamatins uygun olaraq niimunalor arasinda genetik
olagalori ardicil aragsdirmaq magsadilo Azarbaycan-
dan 42, Giircistandan 44, Moldovadan 23, Ermo-
nistandan 29 yerli {iziim sortu, 22 Avropa liziim
sortlar1 iso "grupdankonar" kimi daxil edilorok
(comi 160 madani tiziim sortu) 10 SSR (VrZag62;
VrZag79; VVMD5; VVMD7; VVMD27;
VVMD28; VVMD21; VVMD24; VVMD25; VVS2)
lokuslar1 tizro molekulyar-genetik todqiq edilmis,
sinonimlor identifikasiya olunmusdur. Hor lokus
ticlin tosviri statistikan1 hesablamaq mogsadilo allel-
lik profillordon istifado edilmisdir. Istifads edilmis
mikrosatellit praymerlori osasinda allellor askar
olunmus, effektiv allellorin say1, heteroziqotluq xii-
susiyyati miioyyon edilmisdir.

Tadqigatlar zaman1 niimunslordon heg biri ey-
ni (identik) profil gostormomis, lakin miixtalif cog-
rafi mongo agkar edilmisdir. Mikrosatellit lokuslar
tizro miixtolif allellorin say1 (166 allel) 6.900 (Mol-
dova niimunalori) va 11.200 (Azarbaycan niimuns-
lori) arasinda doyismis, effektiv allellorin say1 4.493
(Avropa sortlar1) vo 5.948 (Azorbaycan sortlari)
arasinda toraddiid etmis, har lokusda orta hesabla
16.6 allel agkar edilmisdir. Moalum olmusdur ki,
He? giymatlori HoCgiymotlorine ¢ox oxsardir vo orta
giymati  0.769 olmagla, 0.733-don (Moldova)

0.814-5 (Azarbaycan) gadar doyismisdir (codval 5).

Genotiplor arasinda slagalori miiayyan etmok
tiglin STRUKTUR programu ila tamin edilon qrup-
lasdirma alqoritm iisulundan istifade edilmis va po-
pulyasiyalarinin miixtalif saylari (K) todqiq edilmis
(Sokil 5-6) vo noticoda Moarkozi Avropa, qarisiq
(Giirciistan, Ermoanistan vo Moldova sortlart) vo Azor-
baycan moansali olmagla ii¢ boyiik qrup miiayyan edil-
misdir. Qafqaz vo Avropa niimunolori arasinda ge-
netik oxsarliq hamginin Neinin genetik masafa tisulu
ilo giymotlondirilmisdir. Bu iisula géra Azarbaycan
madoni tiziim sortlarinin geyri-oxsarligi (bir-birina
bonzamoyan genotiplor) yiiksok giymatlorlo ifada
olunur.

Moadani iiziim sortlari arasinda genetik olagoni
Vo qruplarin strukturunu identifikasiya etmok iiglin
SSR allel profillarine vo 2-D PCoA-nin (Osas Koor-
dinat Analizi) iki asas koordinati ilo aldo edilmis
genetik masafs matrisasi asasinda aparilan analizlors
Vo tosviri statistika malumatlarina géra, Azarbaycan
niimunalari on yiiksok genetik miixtaliflik niimayis
etdirmisdir. Olkalor iizra niimunslorin gismon {ist-
iisto diison zonalarinin olmasia baxmayarag, natics-
lorin klaster analizi zamani Azoarbaycanin madani
tiziim sortlarinin béyiik hissasini 6ziinde camlosdiran
Vo digar Qafqaz olkalori vo Avropa miixtalifliklorini
ohato edon qruplar miioyyan edilmisdir.

61



Salimov va Qurbanov

V.vinifera no6viiniin niimayandoalori yiiksak
ekoloji plastikliys vo polimorfizmo malik olsalar da
bura daxil olan yerli tiziim sort vo formalarméviin
olamat vo xiisusiyyatlorini qoruyub saxlayirlar.
Umumiyyatlo, iiziim bitkisinin morfoloji, bioloji vo
texnoloji gostaricilori doyiskonliyina gora yiiksok
dayaniqli, azdayigskon vo giiclii doyisken oalamotlor
kimi tosnif olunmusdur:

—ytiksokdayaniqli alamotlors cavan zogun rangi,
tilkliiliiytli; birillik zogun rongi; yarpagin for-
mast, tiikliiliik deracasi, dilimliliyi, agsagi kosi-
yin tipi, yarigin (kosiklorin) yarilma doracasi;
¢igayin tipi, erkokciyin uzunlugunun disiciyin
hiindiirlityiina nisbati, disiciyin formasi, ¢igo-
yin ag¢ilma xarakteri; salximin daraq ve sapla-
ginin rangi; gilonin parametrlori, formasi, gilo-
nin gabigindaki fordi gohvoyi ndgtolor va s.
(comi 40 olamot) daxildir;

—saplaq oyugundaki fordi discikler; yarpaqdaki
osas damarlarin vo saplagin uzunlugu; saplag
oyugunun dorinliyi; ayanin kiinclorinin boyiik-
liyti; salximin uzunlugu vo eni; erkokciyin toz-
cug danaciyinin, yaxud toz kisssinin uzunlugu
Vo eni; yarpagin alt sathindo yerloson epidermis-
doki agizciglarin eni vo uzunlugu va s. alamotlor
(comi 16 olamot) azdoyiskan olamatlor kimi
giymatlondirilir;

—liziimdo yarpagin yuxari kasiklorinin tipi, aya-
daki kasiklorin dorinliyi, salximin formasi, gilo-
doki toxumlarin sayi, yarpaq sathinin sahasi,
mohsuldarliq elementlori, gilods sokarlilik va
titrlonon tursulugun miqdart gils va salximin me-
xaniki torkibi, salximda gilonin say1 va s. gosto-
ricilor giiclii doyison slamotlor hesab olunur.
Belslikls, arasdirmalarda malum olur ki, Azar-

baycanin yerli tiziim genofondu ¢ox zangindir, on-
larda irsi alamatlorin polimorfizmi va doyiskonliyi
genis spektirdo doyisimoklo oksar populyasiyalart
tosarriifat vo seleksiya shomiyyatli forma miixtalif-
liklarindan, variasiyardan, biotiplardon, klonlardan,
morfotiplarlon vo s. formalagmisdir.
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Oco6ennoctu [Mosmmmopduzma Mectubix [onyasiuuii Bunorpaga B Azepoaiinkane
B.C. Canumos!, M.P. Kyp6anos?

YUsepbationcanckoeo HUM unozpadapcmea u unodeius
2 [Jenmpanvuuiii 6Gomauveckuii cad HAHA

B crarbe pacckasbiBaeTcs 0 pe3ysibTarax M3ydeHHs 0COOEHHOCTEeW MoIMMopdu3Ma U M3MEHYMBOCTH MECT-
HBIX COPTOB BUHOTPaJIa, OOHAPYKEHHBIX B X0Ji¢ OpraHu30BaHHbIX B 1998-2015-M rogax skcneannusx B pas-
JIMYHBIE BUHOTPAJapCKUE PETUOHBI, M, BKIIOYEHHBIX B AMIENorpaduuecKyto KOJUIEKIHo A3epOaipKkaHCKo-
ro HUW Bunorpamapcrsa u Bunonenus. IlpoBeneHHbIe nccieoBaHNs MOKA3aId, 9TO TeHO(OHI BHHOTpaia
pecnyOnuKku oTIIM4aeTcss OOraTbiM COPTOBBIM pa3HoOOpa3reM u nmonumopdusmMom. ¥ 45 BHOBb 0OHApYKEH-
HBIX MECTHBIX COPTOB BHHOTPaJa BIEPBbIC ObLIM M3YUEHBI MOP(OIOTHUYECKUE MPU3HAKU, OHOJIOTHYECKUE U
XO03HCTBEHHO-TEXHOJIOTHYECKUE OCOOEHHOCTH, YTOYHEHBI OCOOCHHOCTH Kiaccu(UKalUu H reorpaduye-
ckuil (hOH, OCyIIECTBIEHO U(POBOE OIMMCAHUE ITHX COPTOB HA OCHOBE MEXITYHAPOIHBIX aMIIENOIECKPHUII-
TopoB (66 NECKpUNTOPOB), HA OCHOBE KJIaCTEpU3aAIMU JECKPUNTOPHBIX IOKa3aTelei Oblia Mpon3BeaeHa
OLIeHKa pa3Hoo0pa3usl UX HACIEICTBEHHBIX 0coOeHHOCTeH. M3 KimacTepHOro aHaimsa BBISICHEHO, YTO COPTa
BUHOTpaa 001a7af0T OOJIBIINM MTOJIMMOP(PH3MOM TI0 CBOUM arpoOHOJIOTHYECKHUM U X031 CTBEHHO-TEXHO-
JIOTHYECKHM OCOOEHHOCTSIM. BriepBbie OBIJIO MPOBECHO MOJEKYISPHOE HCcienoBaHue 42-X MECTHBIX COp-
TOB BHMHOrpaaa AsepOaiipkaHa mo JiokycaM MapkepoB MukpocatenuroB (10 SSR:VrZag62; VrZag79;
VVMDS5; VVMD7; VVMD27; VVMD28; VVMD21; VVMD24; VVMD25; VVS2) B cpaBHeHUH C cOpTa-
MU Pa3IMYHOTO MPOUCXOXKIEHHUS, B MPOIECCe KOTOPOr0 METOJaMH T€HETHYECKOTr0 PAacCTOSHUS, TeHEeTHIe-
CKOW CTPYKTYPBI M KJIACTEPHBIM CII0COOOM OBUIO yCTAaHOBJIEHO, YTO MECTHBIE COpTa BUHOIpazaa B OonbLIer
CTEIIEHH OTIMYAIOTCS T€HETHYECKUM Pa3HOOOpa3sHeM M MO T'C€HETHYECKOMY HMPOHMCXO0XKICHHIO COCTABISIOT
0JIHy OobIyt0 Tpymy (94 %).

Knwouesvie cnosa: Bunoepao, nonynayus, eapuacus, copm, KIOH, 2po30b, 12004, amnenozpagus, ouomop-
¢onoeus
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Specifications of polymorphism and changeability of local grape varieties, discovered on expeditions
launched in 1998-2015 to different viticulture regions, as well as from the Ampelographic collection of
Azerbaijani Scientific Research Institute of Viticulture and wine-making have been presented in the paper.
Conducted studies showed that grape genofund of the country is distinguished by the rich diversity of
varieties and polymorphism. For the first time morphological traits, biological and economical-technological
specifications of 45 local grape varieties were studied, classification and geographical phone were specified,
these varieties were digitally described on the basis of international ampelodescriptors (66 descriptors), the
diversity of their hereditary specifications was evaluated on the basis of clusterization of descriptor features.
The cluster analysis showed that grape varieties possess the more polymorphism according to their agrobio-
logical and economical-technological specifications. For the first time the comparative molecular study of 42
local grape varieties of Azerbaijan with grape varieties of different origin (Western Europe, Moldova, Cau-
casus) was carried out on the basis of microsatellite primers (10 SSR:VrZag62; VrZag79; VVMDS5;
VVMD7; VVMD27; VVMD28; VVMD21; VVMD24; VVMD25; VVS2). The analysis of the obtained re-
sults using genetic distance, genetic structure and the clustering methods showed that local varieites mani-
fested a higher level of the genetic diversity and composed a large genetic group (94%).

Key words: Grapevine, population, variation, grape varieties, clone, bunch, berry, ampelographical, bio-
morphological
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